Supplementary Table 1. Sequencing results of individual discordant results
	Patient No. 
	Sequence

	10 
	

	Forward
	AGTACGTTGATACTCCGGCCGGTGGTCGCCGCGATCAAGGAGTTCTTCGGCACCAGCCAGCCGAGCCAATTCATGGACCAGAACAACCCGCTGTCGGGGTTGACCCACAAGCGCCGACTGTCGGCGCTGGGGCCCGGCGGTCTGTCACGTGAGCGTGCCGGGCTGGAGGTCCGCGACGTGCACCCGTCGCACTACGGCCGGATGTGCCCGATCGAAACCCCTGAGGGGCCCAACATCGGTCTGATCGGCTCGCTGTCGGTGTACGCGCGGGTCAACCCGTTCGGGTTCATCGAAACGCCGTACCGCAACCATCCAACGTA

	Reverse
	GGAACCGACGGGTTGACCCGCGCGTACACCGACAGCGAGCCGATCAGACCGATGTTGGGCCCCTCAGGGGTTTCGATCGGGCACATCCGGCCGTAGTGCGACGGGTGCACGTCGCGGACCTCCAGCCCGGCACGCTCACGTGACAGACCGCCGGGCCCCAGCGCCGACAGTCGGCGCTTGTGGGTCAACCCCGACAGCGGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGGCTCGGCTGGCTGGTGCCGAAGAACTCCTTGATCGCGGCGACCACCGGCCGGATGTTGATCAACGTCTGCGGTGTGATCGCCTCCACGCATCCAACGTA

	45 
	

	Forward
	CAGTACGTTGATCACTCCGGCCGGTGGTCGCCGCGATCAAGGAGTTCTTCGGCACCAGCCAGCTGAGCCAATTCATGGACCAGAACAACCCGCTGTCGGGGTTGACCGACAAGCGCCGACTGTCGGCGCTGGGGCCCGGCGGTCTGTCACGTGAGCGTGCCGGGCTGGAGGTCCGCGACGTGCACCCGTCGCACTACGGCCGGATGTGCCCGATCGAAACCCCTGAGGGGCCCAACATCGGTCTGATCGGCTCGCTGTCGGTGTACGCGCGGGTCAACCCGTTCGGGTTCATCGAAACGCCGTACCGCAACATCCAACATA

	Reverse
	GGAACCCGGACGGTTGACCCGCGCGTACACCGACAGCGAGCCGATCAGACCGATGTTGGGCCCCTCAGGGGTTTCGATCGGGCACATCCGGCCGTAGTGCGACGGGTGCACGTCGCGGACCTCCAGCCCGGCACGCTCACGTGACAGACCGCCGGGCCCCAGCGCCGACAGTCGGCGCTTGTCGGTCAACCCCGACAGCGGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGGCTCAGCTGGCTGGTGCCGAAGAACTCCTTGATCGCGGCGACCACCGGCCGGATGTTGATCAACGTCTGCGGTGTGATCGCCTCAACGCCATCCAACGTA

	73 
	

	Forward
	TGTACGGTTGATACTCCGGCCGGTGGTCGCCGCGATCAAGGAGTTCTTCGGCACCAGCCAGCTGAGCCAATTCATGGACCAGAACAACCCGCTGTCGGGGTTGACCCACAAGCGCCGACTGTTGGCGCTGGGGCCCGGCGGTCTGTCACGTGAGCGTGCCGGGCTGGAGGTCCGCGACGTGCACCCGTCGCACTACGGCCGGATGTGCCCGATCGAAACCCCTGAGGGGCCCAACATCGGTCTGATCGGCTCGCTGTCGGTGTACGCGCGGGTCAACCCGTTCGGGTTCATCGAAACGCCGTACCGCAACATCCAACGTA

	Reverse
	GGACGGAACGTGTTGACCCGCGCGTACACCGACAGCGAGCCGATCAGACCGATGTTGGGCCCCTCAGGGGTTTCGATCGGGCACATCCGGCCGTAGTGCGACGGGTGCACGTCGCGGACCTCCAGCCCGGCACGCTCACGTGACAGACCGCCGGGCCCCAGCGCCAACAGTCGGCGCTTGTGGGTCAACCCCGACAGCGGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGGCTCAGCTGGCTGGTGCCGAAGAACTCCTTGATCGCGGCGACCACCGGCCGGATGTTGATCAACGTCTGCGGTGTGATCGCCTCAACGCATCCAACGTA

	117
	

	Forward
	CAATACGTTGATACTCCGGCCGGTGGTCGCCGCGATCAAGGAGTTCTTCGGCACCAGCCAGCTGAGCCAATTCATGGACCAGAACAACCCGCTGTCGGGGTTGACCCACAAGCGCCGACTGTCGGCGCTGGGGCCCGGCGGTCTGTCACGTGAGCGTGCCGGGCTGGAGGTCCGCGACGTGCACCCGTCGCACTACGGCCGGATGTGCCCGATCGAAACCCCTGAGGGGCCCAACATCGGTCTGATCGGCTCGCTGTCGGTGTACGCGCGGGTCAACCCGTTCGGGTTCATCGAAACGCCGTACCGCAACAATCCAACGTA

	Reverse
	GGACCGGACGGGTTGACCCGCGCGTACACCGACAGCGAGCCGATCAGACCGATGTTGGGCCCCTCAGGGGTTTCGATCGGGCACATCCGGCCGTAGTGCGACGGGTGCACGTCGCGGACCTCCAGCCCGGCACGCTCACGTGACAGACCGCCGGGCCCCAGCGCCGACAGTCGGCGCTTGTGGGTCAACCCCGACAGCGGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGGCTCAGCTGGCTGGTGCCGAAGAACTCCTTGATCGCGGCGACCACCGGCCGGATGTTGATCAACGTCTGCGGTGTGATCGCCTCCACGCATCCAACGTA

	120
	

	Forward
	CGCGGTACATTCTGTACAGAACACCCGCTGTCGGGGTTGACCCACAAGCGCCGACTGTCGGCGCTGGGGCCCGGCGGTCTGTCACGTGAGCGTGCCGGGCTGGAGGTCCGCGACGTGCACCCGTCGCACTACGGCCGGATGTGCCCGATCGAAACCCCTGAGGGGCCCAACATCGGTCTGATCGGCTCGCTGTCGGTGTACGCGCGGGTCAACCCGTTCGGGTTCATCGAAACGCCGTACCGCAAGGTGGTCGACGGCGTGGTTAGCGACGAGATCGTGTACCTGACCGCCGACGAGGAGGACCGCCACGTGGTGGCACAGGAAAATTCGCCGAA

	Reverse
	CACGATCGGCGGTCAGGTACACGATCTCGTCGCTAACCACGCCGTCGACCACCTTGCGGTACGGCGTTTCGATGAACCCGAACGGGTTGACCCGCGCGTACACCGACAGCGAGCCGATCAGACCGATGTTGGGCCCCTCAGGGGTTTCGATCGGGCACATCCGGCCGTAGTGCGACGGGTGCACGTCGCGGACCTCCAGCCCGGCACGCTCACGTGACAGACCGCCGGGCCCCAGCGCCGACAGTCGGCGCTTGTGGGTCAACCCCGACAGCGGGTTGTTCTGGTACATGAATTGGCTCAGCTGGCTGGTGCCGAGGAAACTCCTTGA



