Experimental procedure for metagenomic DNA analysis of WWTP effluent.

Filtration within 6 hours
after sample collection.

S 500 mL sampling

Transport at room
temperature
(23°C)

Cut to small pieces

Effluent from WWTP

ww z¢

PES 0.2 ym membrane
— 32 mm
TPP Rapid Filtermax Vacuum Filtration

Add Y2 membrane into Zymoresearch BasingBeads (0.1mm/0.5mm)
Add 800 pl Roche Bacterial lysis buffer

Freeze at -25°C

Thaw room temperature
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S

Bead-beating DNA purification

(1,500 rpm, 10 min) 400 pL

| Geno/Grinder 2010 I

Roche,
MagNa Pure Compact Isolation

(Elution: 50 uL EB)

One microliter of DNA sol. corresponds to

1.25 mL effluent DNA, if 100% recovery rate.

» Metagenomic DNA-Seq library preparation
(QIAGEN QlAseq FX DNA library kit)
DNA sol. 2.5 pl, 4 cycle PCR enrichment.

» Next-Generation Sequencing
NextSeq 500

150-mer paired-end

Supplementary Figure 1. Experimental procedure for metagenomic DNA analysis of
WWTP effluent.
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Supplementary Figure 2. A) Taxonomic classification of the domain rank of effluents from fresh
water areas (WP1 to 8) based on the metagenomic DNA-Seq. B) Bacteria population size using
RPKM normalization for 16S-rRNA genes and rpoB RNA polymerase 3 subunit orthologs showed
no significant difference with an average 4 copies of 16S-rRNA gene for rpoB, suggesting that
RPKM estimation is an effective approach to characterize the ARG content.
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Supplementary Figure 3. Canonical correspondence analysis (CCA) based on genus

taxonomic classification. A) CCA exhibited the season-dependent manner among wastewater

treatment plants (WPs). Colored circles indicate each WP site and sampling time (see detail in
Table S1). Gray circles indicate the 1603 bacterial genera that were detected among all tested WP

effluents.

B) Biplot corresponding to ARGs and seasonal features (summer and winter) was included in the

CCA plot. The results showed that OUT_ARG875 and OUT_ARG929 were positively correlated to

the summer samples, while OUT _ARG108 was correlated to the winter samples. Variables were

chosen based on significance calculated from individual CCA results.



Supplementary Table 1. Metagenomic DNA-Seq information for Effluent of WWTP and environment water samples in this study

Place ID Sampling site (GPS) Sa:;:ng (sf;ar::rn/m [[SnpsiatuisiDRAconcy Megra«ie-g::‘ ® Total RPKM BioSample ID  SRAID
(mm/ddlyyyy) nter) (€ (ng/ul) Total reads ARG
Wastewater treatment plant (WWTP)
WP1-817 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 07/10/2017  Summer 32.1 40 17,471,507 97.2 SAMD00193144 DRR198489
WP1-W18  35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 02/13/2018 Winter 97 120 5022485 93.7 SAMDO00193145 DRR198490
WP1-S18 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 08/06/2018  Summer 34.0 97 3,786,852 100.8 SAMDO00193146 DRR198491
WP1-W19  35°41'06.8"N 139°24'37.2'E 02/05/2019 Winter 8.1 117 15,624,087 90.1 SAMD00193147 DRR198492
WP2-817 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 07/10/2017  Summer 32.1 6.4 12108247 39.7 SAMDO00193148 DRR198493
WP2-W18  35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 02/13/2018 Winter 97 2.9 1,461,838 481 SAMDO00193149 DRR198494
WP2-S18 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 08/06/2018  Summer 34.0 19 931,653 718 SAMDO00193150 DRR198495
WP2-W19  35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 02/05/2019 Winter 8.1 73 9309728 148.0 SAMDO00193151 DRR198496
WP3-817 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 07/10/2017  Summer 32.1 94 13,370,239 50.8 SAMD00193152 DRR198497
WP3-W18  35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 02/13/2018 Winter 97 70 2187631 84.1 SAMDO00193153 DRR198498
WP3-S18 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 08/06/2018  Summer 34.0 77 3.160,162 354 SAMDO00193154 DRR198499
WP3-W19  35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 02/05/2019 Winter 8.1 130 15,381,005 558 SAMDO00193155 DRR198500
WP4-S17  35°39'04.9'N 139°28'52.8"E 07/10/2017  Summer 32.1 69  9.654,509 719 SAMD00193156 DRR198501
WP4-W18  35°39'04.9"N 139°28'52.8'E 02/13/2018 Winter 97 8.1 3,656,160 98.7 SAMDO00193157 DRR198502
WP4-S18 35°39'04.9'N 139°28'52.8"E 08/06/2018  Summer 34.0 66 3127256 944 SAMDO00193158 DRR198503
WP4-W19  35°39'04.9'N 139°28'52.8"'E 02/05/2019 Winter 8.1 129 15,700,728 54.3 SAMDO00193159 DRR198504
WP5-817 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 07/10/2017  Summer 32.1 122 13,613,329 745 SAMD00193160 DRR198505
WP5-W18  35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 02/13/2018 Winter 97 16.0 6,850,264 84.1 SAMDO00193161 DRR198506
WP5-518 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 08/06/2018  Summer 34.0 2.9 1,187,246 73.3 SAMDO00193162 DRR198507
WP5-W19  35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 02/05/2019 Winter 8.1 44 6552281 104.3 SAMD00193163 DRR198508
WP7-S17  35°33'42.9'N 139°45'11.0'E 07/10/2017  Summer 32.1 59 15,352,840 69.6 SAMDO00193164 DRR198509
WP7-W18  35°3342.9'N 139°45'11.0"E 02/13/2018 Winter 97 36 2438058 69.8 SAMDO00193165 DRR198510
WP7-S18 35°33'42.9'N 139°45'11.0'E 08/06/2018  Summer 34.0 62 2148293 230 SAMD00193166 DRR198511
WP7-W19  35°3342.9'N 139°45'11.0'E 02/05/2019 Winter 8.1 76 10,567,429 46.3 SAMD00193167 DRR198512
WP8-S17 35°37'53.8"N 139°44'45 6'E 08/23/2017  Summer 337 421 10,261,235 129.7 SAMD00193168 DRR198513
WP8-W18  35°37'53.8"N 139°44'45 6"E 02/13/2018 Winter 97 196  7,269472 157.6 SAMDO00193169 DRR198514
WP8-S18 35°37'53.8"N 139°44'45.6'E 08/06/2018  Summer 34.0 85 3715095 118.0 SAMD00193170 DRR198515
WP8-W19  35°37'53.8"N 139°44'45.6"E 02/05/2019 Winter 8.1 478 24,567,160 935 SAMD00193171 DRR198516
WP9-817 35°37'49.9'N 139°47'02.9'E 07/10/2017  Summer 32.1 540  24.630,107 32 SAMD00193172 DRR198517
WP9-W18  35°37'49.9'N 139°47'02.9'E 02/13/2018 Winter 97 4.1 3,490,194 7.4 SAMD00193173 DRR198518
WP9-S18 35°37'49.9'N 139°47'02.9'E 08/06/2018  Summer 34.0 57  2.469983 15.3 SAMDO00193174 DRR198519
WP9-W19  35°37'49.9'N 139°47'02.9'E 02/05/2019 Winter 8.1 11 1,713,450 36.6 SAMDO00193175 DRR198520
Recreational Beach
BEC1-S17  35°37'50.0"N 139°46'31.3'E 07/10/2017  Summer 32.1 988 19083448 6.2 SAMDO00193176 DRR198521
BEC1-W18  35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 02/13/2018 Winter 9.7 28 2,353,547 119 SAMD00193177 DRR198522
BEC1-S18  35°37'50.0"N 139°46'31.3'E 08/06/2018  Summer 34.0 403  11.585753 41 SAMDO00193178 DRR198523
BEC1-W19 __ 35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 02/05/2019 Winter 8.1 1.8 1,514,954 4.2 _SAMD00193179 _DRR198524

RPKM, per kilobase of exon per million mapped reads.

SRA, short read archive.



Supplementary Table 2. Summary of RPKM value for operational taxonomic unit (OTU) of antimicrobial resistance

ARGclusterlD  class subclass gone s length Total RPKM inall 28 samples
OTUARGS77  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN, STREP aadA6, aadAT1, ani3 - 1a 3 s

OTUARGES:  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN aadA2, aadAzb, aach3, ai 702 sta0ll

OTUARGTZ1  AMINOGLYCOSDE  STREFTOMYCIN aadad, aadns 750 I sossll

OTUARGA20  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN aphE)b a04 [l 3908

OTUARGS27  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN asds ool 3737

OTUARG324  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN a3dA, aadATbt asdA. 780l 3581

OTUARGE0S  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN aph(6yid sl s191]

OTUARGS20  AMINOGLYCOSIDE  AMKACINKANAMYCINIT 330(5)-b, aac(6iocr, aa sssll 2101

OTU_ARGIE2  AMINOGLYCOSIDE  AMINOGLYCOSIDE 555 807

OTUARGI00S  AMNOGLYCOSIDE  GENTAMICIN a3c(3)1b 465 ] 769 025 oo0| 115) o070 000 000 000 023 03| 09 000 014  022| 059 068 000 016 000 000 000 05 000 000 000 04| 059 000 044 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGG%  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN a3dA13, a3 798 52 000 075 000 024 000 000 000 000 009 000 000 03 000 000  00o| o032| o46| 055  o0o0| o0s 000 000  000] 09  o012) 05  000| 08 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS3  AMNOGLYCOSIDE  GENTAMICINKANAMYC asc(s)ic sez| see o0 ooo] 230 011 014 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 01  o000] 163 000 08  000] 047 014 000 000 000 000 000 000 000 000

OTU_ARGTI6  AMINOGLYCOSIDE  Gentamicin, Sreplomycin, ant(3"Hi-aac(§) 1302 | 43 o 00| 077 005  oi2[ o049 o000 o000  o022] 066 000 009 015 020 000 009 085 021 000 011 014 000 000 000/ 050 020 000  0i5 000 000 000 000 000 000 000 000

OTU_ARG1004 s34 4t 02 oo oo 03 000 000 000 000 014 000 000/ 03 020 000 000 000 000 000 000 000 025 000 000 o8] 128 000 000 000 000  oo0| 077 000 o000 oo 03 000
oTu_ARGS78 ad6] 375 000 000 000 000 020 o000 o000 02 000 00| 076 000 000  o0o0| o076 o000  os0 017 00| 0735 008 000 000 000/ O047| 033 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGES6 ~ AMINOGLYCOSDE  KANAMYCIN aph@)a o6 380/ 028 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  0f6| 03| 034 000 026 01 000 000 000 000 000 000 000 024 03  000| 081 000 000 000 000 000 0S8 000 000
OTUARGITZ2  AMNOGLYCOSDE  AMNOGLYCOSIDE  8ac(§)-29, asc(6)29a. sa 404 351 000 000 000 000 000 000 000  o0o0| 03 000  ooo| 033 026| o0e8 00| 03 018 073 000 000 000 000 000 024 000 000  000| 041 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSTS  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN asde a7 258 000 023| o0s 000 000 000 000 000 000 000 000 000 026 03% 000 015 009 017 000 01 000 000 000 000 023 032 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTZ3  AMNOGLYCOSIDE  STREPTOMYCINSPECTIant™Hic 789 241 000 o000 000 000 000 000 000  ooo  o0o| oss| o0s1| 03  o0o0| 035 000 ol 000 000 000 000 000 000 000 000 000 018 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS?6  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN aadato a3 23 oo o0 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  ois| ozz| 03 o000 000 000 o000 000 000 o047  000| 08 015 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGISS  AMINOGLYCOSIDE  GENTAMICINKANAMYCI aac(s)-la 555 231)  041] 03 000 000 045 000 000 000 000 000 000  000| 03 o000  oo0 023 027 000 00| 028 024 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTO7  AMINOGLYCOSIDE  AMKACINKANAMYCIN  aph(3-lla 795 208 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 06 01 000 000 03 000 052 000 000 050 017 000 0% 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGT00  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN asda7 798 145 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 047 013 000 000 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000 07| 068 021 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGH?S  AMINOGLYCOSIDE  AMKACINKANAMYCIN  aph(3):XV 795 132 007 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 035| 081 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG38  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN ant6ra 909 122 000  o00| o0ss 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 03 000 000 006 000 000 000 000 000 000 000 000 045 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG708 INOGLYCOSIDE  KANAMYCIN aph(3)ia 795 119 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 00| 119 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGISS  AMINOGLYCOSIDE  AMINOGLYCOSDE  aac(s)a 558 17 000 000 0o 000 000 000 000 000 000 000 000 012 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 074 000 000 000 031 000
OTUARGTI9  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCINISPECTIaadA27, ant() 0% 007 000 000 000 000 000 000 000 010 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 005 000 000 000 025 035 000 010 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGT22  AMNOGLYCOSIDE  STREPTOMYCINISPECTIant(3"Hia 093] 03 000 000/ 03 oM 000 000 000 000 000 000 000 043 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGI0B!  AMINOGLYCOSIDE  AMKACINKANAMYCINIT sac(6-1 086 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000/ 03 00| 03 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS7S  AMINOGLYCOSDE  AMINOGLYCOSIDE 0s0 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 035 025 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS43  AMINOGLYCOSDE  STREPTOMYCIN 053 000 o000 000 000 000 000 000 000  000| 053 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGESE  AMINOGLYCOSIDE  KANAMYCIN 040 007 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 009 000 000 000 000  ©000 000 000 024 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGIO?  AMINOGLYCOSIDE  Amikacin, Gentamici, Tot aac(&)-aph(z"), aph(2"Ha 037 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 037 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG745  AMNOGLYCOSIDE  AMNOGLYCOSDE  asdd 026 000 026 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG1037 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE ‘aac() 020 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 012 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 008 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTUARGI0S0  AMINOGLYCOSIDE  AMKACINKANAMYCINIT a3c(6) 013 o3 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSS2  AMINOGLYCOSIDE  GENTAMICINKANAMYCHazc(s)ib 01z 000 o000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  ©0iz 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGS36 ~ AMINOGLYCOSIDE  GENTAMICIN aac(3}Hla, aac(3) e, aac(c 008 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000 000  ©000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG37  BETALACTAM BETALACTAM i 5769 oso] 2510 ossEMMBos| o4 ooo] 210] 13| oss| oss  ooo| o04s| oso| o7l a4l 27| oso| 113 ooo] 14| o7e| o7 oo1| oss| 218] 5200 23| 075 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGETS  BETALACTAM BETALACTAM, CARBAP! blaOXA-7, blaOXA10, la s47] 02| 125 ooo| 16| o0e3] oss  ooo] 150| oes| ose| oso] 12| tosH 44s| te1| oor] a0l 23| 107l 233  ose] 155 o00o| osel 284] 1210 341] 171 005 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTSS  BETALACTAM CARBAPENEM blalMP-1, a3, blai 20160 s49] 081 o00| 114| 034] o0ss  ooo| os4| ost| 124  ooo| o] 1ss| 14| osr| oee| oso| 1se] 231] 125] 1o6] 167  ooo] 28] 1sa| o0se| 03| 135 o000| 03 000 000 000 000 000 000
OTUARGSO  BETALACTAM CARBAPENEM, CEPHAL(blaGES-1, blaGES 2, blaG 2zsa] 240 ozl 43| o7s|  oss ool 2s2) oso| o8| os3| o7e] 14s| o72| oss] 223  oor| 16| o0s1 o000 o] o6 14 o000 oo 12| os| 57| o7 000 00 000 000 000 000 000 000
OTUARGHS  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaVEB-1, blaVEB-2, blaVi 2440| oz6] 17sl 23] 1se| oes| 1ss  oo0 o024 0| 102 ooo| o0z o4s| o031| o7z  oor| o41| o4s| oss| oss| os1| o  ooo| o4a] 208] 45| 212] 03 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGESS  BETALACTAM BETALACTAM DIROXAS,bIaOXA-129 2418 o000 o000 o000 008 021 000 o] 18| oar| 171 ooo o] sl 273l a0 oso] 1ss| tos] 213] 288 o03s] 103 000  ooo| o8| oss o000l o0ss 000 000  000| 074 000 000 000 000
OTUARGES!  BETALACTAM BETALACTAM b1aOXA-46,bIaOXA1 18, 265 007 000 000 000 000  o0o0  oooMEG3 009 057 000 000 000 03| 040 008 0 000 000 077 06| 051 000 024 000 035 03 021 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGHTS  BETALACTAM BETALACTAM HIaOXA2, HaOXA-3, blaC 514 022 025 000 oo o0s2 000 o000 o0ss| 038 o0s7 oo  oa7| 02| ose] 201 048] o4 o8  ooo] 135| o] 03] 119 ooo| o74| o7  ooo| oe7| o8| 03 000 000  020] 108 000 000
OTUARG3I  BETALACTAM BETALACTAM chh, A2, ohA3, ok, © 1003 o006 o21] 222 o3  oos| o7 oo o045  ots| o085 000 000 02| 14| 100 043 03 015  000| o048 020 000 000 000/ 051 072 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTIT  BETALACTAM BETALACTAM blaLCR-1, laNPS-1 9s3  022] o0z oo 03 oM o000 o0  ooo| os o000  ooo| 03| 18| 070 000 o000  oo0  ooo] 21 o000 o017 oo 000  ooo] 1| o3s| 13| o047 000 o000 000 000 000 000 000 000
OTUARGE12  BETALACTAM BETA-LACTAN, CEPHAL(blaOXA-1, blaOXA4, biaC 953 oo0| o7z oo0| 055 ol 000 o000 02 009 000 000 008 043 o000  ooo| o7 os2 o oo oss| o3| oso  ooo| o3s| 11 oer| 03] 213 000 o000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGT14  BETALACTAM BETALACTAM DIAOXA-504, BlaOXA-780 745 022 oo| oe7 o o0s2 o000  oo0  ooo| o047 000 o000 o00o| o0s2| 03 oo  ooo| o028 000 000  000| ©0ss| os2 o000  ooo| o074 o070 137 025 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG3S!  BETALACTAM BETALACTAM biaM 734| oes o] 020 000 009 oo 235] 141  000] 05 000 000 000 000 000 000 008 03 000 067 05 000 000 000 O 000 000 004 000 031 000 000 000 000 000 000
OTUARG3O  BETALACTAM BETALACTAM blaAER-1 691 o013] o04é| o0s9| 028 009 000 000 0% 008 05 000 000 o] 080 000 007 000 03 00| 118 000 000 000 000 02| 091  000| 104 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGZI3  BETALACTAM BETALACTAM ampC 577 of| 15 000/ 05 014 000 000 000 006 000 000 000 000 023 000  oi 000 o012 000 0s3) 02 000 000 000 076] 047| 085 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGE40  BETALACTAM BETALACTAM blaOXA-347 571 o007l o4| oss o o] 083 000 o000 018 000 o000 000 o000 os7| 78| 0% 000 018 000 000 02 000 000 000 048] 050 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGZI  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blalOX:5, blaOX:5, bial 524/ o3| o3 ooo| 06| 0% 000 000 000 013 000 000 000 o8| o072 000 o000 006 000 000 000/ o4 03 000 000 Os1| 12 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGT26  BETALACTAM BETALACTAM bIaOXA-198 425 000 000 000 01 o021 000  ooo| 028 038 000 000 047 013 035 000 008 019 018 000 020 07| 052 000 000 000 018 069 037 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG21S  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaCMY-1,blaCMY-5, biaC 400/ 03 000 000 03 007 000 000 009 020 000 000 000 000 000 000 000 01  oi3] 149 027 000 000 000 000 000 072 000 01 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTS0  BETALACTAM CARBAPENEM bIaOXA-972, baOXA-641 35t 00| 02 000 017 000 000 000 0  0t9] 119 o000 009  000| 035  000| 03| 029 000 000 040 000 000 000 000 000 000 000  Of 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG2I2  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blahiOX-9 33 000 oa7| o046 011 000 000 000 049 000 08 000 000 00| 072 000 000 000 013 00| 027 000 000 000 000 07| 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGE2S  BETALACTAM BETALACTANM, CARBAP blaOXA211, blaOXA 212, 267 000 o000 000 000 000 000 000 043  00s] 05 000 000  o000| 03 000 o000 008 000 000 000 000 000 000 000 000/ 05 000 000 000 035 000 000 000 000  o00| og2
OTUARGHTS  BETALACTAM BETALACTAM biaPAU 253 000 02 000 05 000 000 000 000 017 000 000 015 000 000 000 o000  oo8| 03 o000 03  ois o000 000 000  oo0| 031 o000 o028 000 03 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG310  BETALACTAM BETALACTAM 252 o000 021| 05 000 009 000 000 000 008 000 000 000 01 00| 067 000 008 015 000 000 000  ©000 000 000 000/ 028 000 000  000| 030 000 000 000 000 000 000
OTUARGIES  BETALACTAM BETALACTAM blaLHK-A, blaLHK.2, blaL | 242 000 o000| 046 000 000 000 000 000  000| 03 000 000 005 000 05 000 000 000 000 000 000 035 000 000 000  0f2[ 046 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS20  BETALACTAM BETALACTAM blaCARB4 224 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 009 000 000 000 005 000 000 022 000 000 000 005 000 000 000 000 025 000  000] 186
OTUARGS2  BETALACTAM CARBAPENEM bIaPOM-1, blaPOM-2, POD 217 021 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  o0o0] 187 000 000 000 000 000
OTUARGEOT  BETALACTAM CARBAPENEM baIMP-5, blalliP, blal 195 000 000 000 000 000 000 000  oi5 000 06 000 000 000 000 000 000 000 020 000 o042 000 000 000 02 000 019 000 011 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTOS  BETALACTAM BETALACTAM ampH, blaOXAT24, bla0> 73] 116 000 oo 0s7 000 o000  0o0 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARGB0D  BETALACTAM CARBAPENEM DIIMP-31, bIalMP-35 172 000 000 0o 080 011 000 000 000 020 000 000 000 014 03 000 07| 030 000 00| o042 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 080 000 000 000 000 000
OTUARGTE!  BETALACTAM CARBAPENEM CohA1, cPRAD, cphA, cph 169] 0s0 000  000| 034 000 000 000 000 000 000 000 000 027 000 000 000 000 000 000 000 009 000 000  000| 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGE2  BETALACTAM BETALACTAM blaOXA-D 165 000 000 000 01 00| 08 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 01 000 000 000 000 000 000 048 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGI  BETALACTAM CEPHALOSPORN  cblA 132 000  000] 030 000 000 000 000 000 047 000 000 000 000 031 000 000 006 000 000 000 000/ 046 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTIZ  BETALACTAM BETALACTAM blaOXA427 131 oo 000 o000 008 000 o000  0o0| 02 000 000 000 000 000 035 000 000 000 000 000 000 008 000 000 000  000] 035 000 00 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGEZD  BETALACTAM BETA-LACTAN, CARBAP! blaOXA-S1, blaOXA4, bl 125 000 000 000 000  0fo 000 000 013 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 100 000 000 000 000 000
OTU_ARGTSS  BETALACTAM CARBAPENEM DIaMP-2, ballP-5, blalM 123 oo0| o0s& 0o 008 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 00| o042 000 000 000 000 000 019 000 000 000 000 080 000 000 000 000 000
OTUARGH7A  BETALACTAM BETALACTAM biaRCP 122 000 000 000 000 000 000 000 000 009 000 000 000 000 000 000 000 000 050 000 000 02 000 000 000 022 000 000 019 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGZZZ  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaACT-1,blaACT-2, blaA: 103) 03 000 000 000 007 000 000 000 007 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 007 000 000 000 05 000 000 000 000
OTUARGZI0  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaCMY-2, blaCMY-2b, be 0%9 005  oa7| 047 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 013 000 000 000 000 000 000 017 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS22  BETALACTAM CARBAPENEM blaFPH-A 085 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  o0o0| 085 000 000 000 000 000
OTUARGTH  BETALACTAM BETALACTAM bIaOXA-12,blaOXAT25 0s| 0z oo 000 000 000 000 000 04 003 000 000 017 000 000 000 000 008 000 000 000 000 000 000 04z 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG479  BETALACTAM CEPHALOSPORN  bIaBES-1 08 000 00| 061 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  0d0 000 000 000 007  ©000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGES  BETALACTAM BETALACTAM blaOXA752 086 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 0S8 005 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSIS  BETALACTAM BETALACTAM BIaTEM-A, blaTE-1A, bla 064 013 000 000 000 00 000 000 000 009 000 000 000 000 000 000 000 009 000 000 000 005 000 000 000 O 000 000 005 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG2I9  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  cepS 083 010 oa7 000 017 000 000 000 000 007 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  0i2 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGISE  BETALACTAM CARBAPENEM blacPS1 ost 000 oo0| 0st 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARG2IS  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaFOX-1, baFOX-2, blaFt 0s0 000 000 000 000 000 000 000 000 007 000 000  000| 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 047 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG4B2  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  BIaCTX-M-9, DaCTX-M- 05 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 050 000
OTUARGIBY  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaADC-1, boADC-2, bia 045 000 000 000 000 007 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 017 026 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGE2!  BETALACTAM BETALACTAM HIaCARB.7. blaCARB-) 047 000 000  000) 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 017 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSST  BETALACTAM BETALACTAM bIaOXA-266, blaOXA-G66. 046 000 025 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 02 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGS44  BETALACTAM BETALACTAM bIaCARE-17, iaCARB-16 0% 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 00| 03 000 000 000
OTUARGHS  BETALACTAM BETALACTAM bIaSHV-1, laSHV-1b-b,b 03 000 o000 000 000 000 000 000 000 003 000 000 000 000 000 000 000 003 000 000 000 000 000 000 000 000  0i6 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG4ED  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  BIaCTX-M-1, blaCTXA3, 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  0d0 000 000 000 000  ©000 000 000 000/ 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTE0  BETALACTAM CARBAPENEM CoRAT, cphAZ, miH, imS 0% 03 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSSE  BETALACTAM BETALACTAM biaz 029 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 026 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGET2  BETALACTAM CARBAPENEM blaVIV-, bV, biaVih 026 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 017 000 010 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTI3  BETALACTAM CEPHALOSPORIN  blaOXA45 025 000 025 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGEZS  BETALACTAM CEPHALOSPORN  blaOXA18 024 000 o000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 024 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTU_ARG244  BETALACTAM BETALLACTAM, CEPHAL( baEC-5, baEC-8, baEC-* 02 005 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 007 000 000 000 000  ©000 000 000 003 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGTS  BETALACTAM CARBAPENEM baMP-11, lalMP-16, bial 020 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 02 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
OTUARGSS  BETALACTAM BETALACTAM blaCARB-42 0% 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 019 000 000 000




OTU_ARGBA1
OTU_ARGT79
OTU_ARG496
OTU_ARG218
OTU_ARGS19
OTU_ARGE23
OTU_ARGSS6
OTU_ARGEE0
OTU_ARGE38

OTU_ARG182

BETALACTAM CARBAPENEM blaEBR-1, blaEBR-2
BETA-LACTAM CARBAPENEM blaB-1, blaB-2, bla-3, bla
BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXY-1-1, blaOXY-1.2,t
BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN cepH

BETALACTAM BETALACTAM baCARB-1,blaCARB-2, b
BETALACTAM CARBAPENEM blaOXA-24, blaOXA-25, bl
BETALACTAM CEPHALOSPORIN blaACH

BETA-LACTAM CARBAPENEM blaOXA-444, blaOXA-5T1
BETALACTAM BETA-LACTAM blaOXA22
BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-29
BETALACTAM BETALACTAM blaSGM-6, blaSGM-7
BETALACTAM BETALACTAM blaAQU, blaAQU-1
BETALACTAM CARBAPENEM blaOXA-58, blaOXA-96, bl
BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaF

BETA-LACTAM CARBAPENEM blaL1

BETA-LACTAM blaOXA-60, blaOXA-60b, t
BETALACTAM BETALACTAM blaOXA-55, blaOXA-729
coLIsTIN CoLISTIN mer=3.1, mer-3.2, mer-3.3,1
coLIsTIN COLISTN mer-5.1, mer-5.2, mer-6.3,1
coLIsTIN COLISTN mer-7.1

coLisTIN coLisTN mor4.1, mer4 2, mer43,1
coLisTN CcoLISTN mer9.1

FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosE

FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosA

FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosA, f05AS, fosAB
FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosB

LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE Inu(AN2)

LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE Inu(c)

LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE 1nu(®)

LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE HinH2, Inu(F)
LINCOSAMIDE/STREPT( LINCOSAMIDE/STREPTO Isa(E)

MACROLIDE MACROLIDE msr(E)

MACROLIDE MACROLIDE mph(E)

MACROLIDE MACROLIDE om(F)

MACROLIDE MACROLIDE mef(A)

MACROLIDE MACROLIDE mef(C)

MACROLIDE MACROLIDE ere(A), ere(A2)
MACROLIDE MACROLIDE mph(G)

MACROLIDE MACROLIDE om(®)

MACROLIDE ERYTHROMYCIN ore(D)

MACROLIDE MACROLIDE mph(a)

MACROLIDE MACROLIDE em(G)

MACROLIDE MACROLIDE msi(D)

MACROLIDE MACROLIDE em(35)

MACROLIDE MACROLIDE em(x)

MACROLIDE MACROLIDE mph(F)

MACROLIDE MACROLIDE mef(En2)

MACROLIDE MACROLIDE emi42)

MACROLIDE MACROLIDE mef(@)

MACROLIDE MACROLIDE em(@)

MACROLIDE ERYTHROMYCIN ore()

MACROLIDE MACROLIDE om(™)

MACROLIDE MACROLIDE mphk

MACROLIDE/PLEUROM LINCOSAMIDE/STREPTO vmiR

multple Macrolide, Aminoglycosids mdf(A)
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cat83
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cat88
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cmiA, omiA1, cmiAd, cmiA¢
PHENICOL CHLORAMPHENICOLIFL(floR2
PHENICOL CHLORAMPHENICOL

PHENICOL CHLORAMPHENICOLIFL(floR
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cath13
PHENICOL CHLORAMPHENICOL e
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cath16
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  catB2
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  catS.
PHENICOL CHLORAMPHENICOL

PHENICOL CHLORAMPHENICOLIFL(esiDL136
PHENICOL CHLORAMPHENICOL  cmx

L
PHENICOLIQUINOLONE PHENICOLIQUINOLONE  0qxB, 0qxB2, 0gxB3, 008
PHENICOLIQUINOLONE PHENICOLIQUINOLONE 0GxA, 0GxA2, 0axA3, 0axA
QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gacE

QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gacF, qacL.
QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL qacEdelia1
QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gacG2

QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gac

QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gack

QUATERNARY AMMONI QUATERNARY AMMONIL gacH, qacZ.

QUINOLONE QUINOLONE anrs2, qnrse
QUINOLONE QUINOLONE QD1 qniD2, gnid3.
QUINOLONE QUINOLONE QA/C1, gnIVC3, gnives,
QUINOLONE QUINOLONE QA/C4, gnIvCS, gniveT
QUINOLONE QUINOLONE QnrAT, grA2, gneA3, gnra
RIFAMYCIN RIFAMYCIN a2, a3, ARR 3, ARR 6
RIFAMYCIN IFAMYCIN oh
STREPTOTHRICN  STREPTOTHRICN  saté
SULFONAMIDE SULFONAMIDE sult
SULFONAMIDE SULFONAMIDE suz
SULFONAMIDE SULFONAMIDE suld
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(x)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetc)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet@)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(@)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet39)

RACYCLINE ETRACYCLINE totA)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetE)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE 1e1(OM). tet(W)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(M), tet(SM)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet32), tet(013210)
TETRACYCLINE TETRACYCLINE

tet(D)

161(OMI32(0) tet(W),tet(.
teti40)

1e4(0), 1e1(0/32/0)

tet3s)

tet(Y)

708 019 000 000 000
750 0 000 000 000
s 018 00 o000 000
1149 0 o1 o000 o000
a7 0% 000 o000 000
a8 01 000 000 000
855 015 000 000 000
o6 015 007 000 000
a5 014 o o000 000
a0t 014 00 o000 o000
a8t 013 006 o000 000
14 012 005 000 000
a3 012 000 000 000
a85 009 000 o000 000
ase o008 000 o000 000
816 o7 o007 oo o000
a0 006 000 000 000
16026 543 004 o025 os7
1644 190 004 000 038
1620 0% 000 000 000
1626 025 004 o000 000
1620 0z 021 oo o000
405 04s| 0z o000 000
420 oa1| o041 000 000
420 034 om0 000
420 015 000 000 000
513] 677 000 000 000
412 o000 o40| 108
0% 000 o000 o087
026 000 o000 000
027 000 000 000
ste7] 140l se1| oorl
nez|  1ssll 14| 1zl
wes|  ozs|  1o0] 267
1574 oos| 115 110
1678 005 000 02
1e1]  os4|  o0m| o4
892 000| 045 000
804 oo8|  os4| o073
743 o009| o082| 08
714 o3| o043 oo
527 oo ozr] 146
485 020 o1 000
399 000 000 000
228 000 000 o070
162 000 000 000
0s4 005 o047 o000
081 000 000 000
048 000 000 000
019 000 o000 000
009 000 o000 o000
009 000 o000 o000
007 000 o000 000
013 000 o000 000
123 191 005 000 000
633] 778 048 000 000
633 528 o4s|  o063| oss
1280 | 501 041 00| 128
1215 251 o0 000 000
a3 w71] 0s 000 000
1215 14 005 000 000
62 075 008 o000 000
909 080 006 000 o029
60 043 000 o000 o000
a5 031 000 o000 000
491 0% 000 o000 000
64z 022 00 000 000
a3 008 000 000 000
176 006 000 o000 000
3153 089 007 006 o000
76 015 o1 o000 000
33— 2050l szl ool 2410
33— t0asill 1141l sl s04]
240 I 22000 sl 402l sosll
sl szl s osol 241l
s 1076]  o0s2|  os0 000
35| 87 o017 000 000
a2 023 o000 o000 000
os7 a3l o7 o] 16
645 596 000 000 000
657 241 00| 030 o041
a7 200 o000 o0 o000
as7 005 000 o000 000
453 190 02 04s 000
2508 012 000 000 000
43 07 000 000 000
cs0 S [ .+ [ 2+ I <. [
o16 I s239| oszl sesl st
as4| 52 000 000 000
67l 241 o] anl  2s2
101l 1o7s] 11| osol 2@
1926 1ag7)  odz| 1] 181
1176 926 020 000  oes
1188 90s| o058 051 000
1200 8s1]  144] 03 000
1218 571 o019 000 000
19045 260 008 o1 000
19275 249 003 0i0| o028
1920 198 003 000  o0se
1185 192 00 000 000
1920 165 000 010 000
1221 13 005 000 000
1920 02 006 o010 000
110 077 o0 o000 000
176 062 005 000 o046

000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000
010
005
005
000
000
000
000
020
000
00|
017
000
000

05|
o0ss|
o062
020]
014
07|
008
000
027
000
o1
000
000
000
000
007
000

000
000
000
000

000
053
000
007
000
000
000
000
000
000
000
000
013
000
000
008
000

1250
239
os0]

000]
000
089
000]
000
013
000
000

000
ces [l
143|
000
036
063
022
o021
o007
028
020
013
008
008
000
009
014
009
000
000

000 00 000
000 00 000
00 om0 o0
00 0o 00
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 00 000
00 om0 o0
00 o0 o
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 00 000
00 om0 o0
00 0o o0
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 00 000
00 om0 o0
00 0o o0
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 00 000
13 oo 000
00 0o 00
000 om0 000
000 00 000
000 om0 os
0s3] 48] e
ors] 2460 e
000 o000 027
226 om0 o
osel 38 000
0s6 o000 o0
00 om0 oz
00 om0  os
0ss 000 000
075 000 o000
000 00 000
000 om0 os
000 00 000
00 om0 o0
00 0o o0
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 00 000
00 om0 o0
00 0o o0
000 om0 000
000 00 000
000 00 000
000 ool o3
00 om0 o0
000 000 047

000 000 000
000 000 o000
000 000 oo

000 000 000
000 00 000
00 om0 o0
00 0o o0
000 00 000
000l 327 S|
619l 654 S |
000 ocoll ees]
206 654] os8|
00 oo os
206 o] 262
000 00 000
ool 33 o0
1sl a3 o7
00 om0 o0
00 0o o0
000 om0 000
000 00 000
000 000 000
000 000 000
ot [ 0.0 INEHSO I
osa] 267l ara]
000 000 o000
059 000|093
000 oo o7
071 000 000|
000 oo oz
000 o000 027
ool 182 oo0|
000 om0 o
000 000 000
000 o0 ot
00 om0 o0
000] 184 oo0

000 000 000
000 000 000
000 000 000
000 000 000
000 000 o000

000 000
000 000
000 000
00 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
009 000
008 000
000 000
000 000
o014 02
005 000
000 000
005 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
01s] 179
00 000
000 000
000 000
000 000
0s2|  os2|
1] 207
oes|  172|
025 075
025 037
120 o075
017 000
00| 124
01 000
041 000
000 062
010 oan
000 000
010 000
008 000
005 000
000 000
000 000
010 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
048 000
012 000
000 000
006 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
000 000
008 000
000 000
000 000
000 000
226l 689]
2000 413
208 7911
0s0 000
00 000
000 000
023 000
0] 140
000 000
000 000
o1 o000
000 000
000 000
000 000
000 000
932 .12 I
267] 23]
044 000
03| 1
14] 03
03] 14
000 000
0s1] 039
031 000
019 000
012 oz
000 000
008 024
000 000
004 024
006 000
000 000
000 000
000 000

000 o1e
000 000
00 000
00 000
000 000
000 000
000 015
000 000
000 000
00 000
000 000
000 000
000 000
000 000
00 000
00 000
000 000
000 000
000 008
000 o004
00 000
00 000
000 000
000 000
000 000
000 000
00 000
00 000
000 000
000 000
000 000
130] 139
orz|  104]
os0 o8|
053 005
000 ooo]
o000 05|
000 ooo]
00 ot
000 000|
o0 o007
000 000
000 000
000 000
00 o
00 000
000 000
000 05|
000 000
000 000
00 000
00 000
000 000
000 008
000 000
000 021
00 000
00 oo
000 000
000 000
000 000
000 000
00 000
00 000
000 000
000 000
000 000
000 000
00 000
02 o0
000 000
102l a5l
1ozl aa7]
276] 2471
ooo|  oss]
o000  oaoll
000 000
000 000
o000 00|
000 000
00 000
00 000
000 000
000 000
000 000
000 000
01 [l 1054 [
275l essll
00| o8|
o000 062
054 02|
0 om4
ooo|  034]
054 o
053 011]
000 005
000 o007
000 000
00 000
00 000
000 003
000 000
000 000
000 000
00 000

000 000 000
000 000 000
000 000 o000
000 000 oo
000 000 000
000 000 000
000 000 000
000 000 000
000 000 o000
000 000 oo
000 000 000
000 000 000

000 000 000
000 000 o000
000 000 oo
000 000 000

006 000 000
000 00 000
00 om0 o0
00 om0 000
000 om0 00
000 00 000
000 00 000
000 00 000
000 om| 1z
00 om0 000
000 om0 000
000 00 000

oooll 4ol ads|
1ss] 248 o
091 oss]  161]
017 oss| 108
23 oz2| 105
042 oz2]  10s|
2a7)  os2|  14s
014 037 000|
025 02| om
023] om0
000 000 o000

028 ooo| oes
000 oo| oe
01| 03 o0
0z om0 o0
009 om0 000
045 000 000
000 000 000
000 00 000
00 om0 o0
00 om0 000
000 om0 00
000 00 000
000 000 000

000 ooo] 102
o000 o4 o000
oo oz2| ost
000 o000 oo
016 o000 oo

000 000 000
000 000 000
000 000 o000
000 000 oo
000 000 000
000 000 000
000 000 000
000 000 000

00 om0 o0
00 om0 o0
000 om0 000
sl ool 4ssll
18] 1esl ool
2000 474]  oozll
156]  os2]  1s3
344 000 o000
031 om0 o0
000 000 000
11 ool 480
000 oo 050
000 o042] o
00 om0 o0

000 000 000
000 000 000
000 000 000

00| 051 000
906 [D.c2 I 7 2¢ I
sarl 202l ass]
o048 o3| om
s3] es] 221
0s3| ose| oz
038 071 033]
0s2 om0 o0
o018 045 000
025 0z o0
000 oo o5
016 01 000
000 00 000
00| 0z o0
00 om0 o0
005 014 000

009 000 000
000 014 000
000 000 000
000 000 o000

000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
000 008 000 o000 000
00 006 000 000 000
000 000 o000 000 000
000 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
00 000 00 o000 000
00 000 000 000 000
000 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
00 000 o000 o000 000
00 000 000 000 000
000 000 o000 000 000
000 000 000 000 019
000 004 o000 104 000
000 000 000 000 000
000 005 00 000 000
00 000 000 o000 000
016 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
00 000 000 o000 000
000 015 oo ooo| o9
000 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
13| ossl 37 oo 2si|
oss|  o0ss| 149 000 192
032 o065 o1 000 08|
032 03l o o0 025
o000 os0| od8] 140 025
03| o078 o2 o000 000
000 o7 o] 1es o7
0s2| o030 000 000 o042
010 o060 012|140 000
000 024 o1 o000 034
03 03 o0 000 021
004 02| 03 o000 000
02¢ 000 000 000 000
008 010 000 000 000
014 01 000 000 000
o 012 oo o000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 000 000
000 00 000 o000 000
00 000 000 o000 000
009 000 000 000 000
007 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 o] 13 025
020 000 025 o000 000
00 01z o0z o0 000
000 o018 oo  oo0| o037
000 012 o000 000 000
000 01z 000 000 000
o# 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 oo o000 017
00 011 o0z 0w 000
000 000 o000 000 000
000  oo0| 03 o000 000
000 000 000 000 000
000 000 000 o000 000
000 006 000 000 000
002 000 000 o000 000
000 000 o000 000 000
aosll s77H et ooo e
200] 260l 1235 oooll 603l
sl 4orl 4sol 73l s77ll
oorl 3aml 264 ooo] 1es]
o77| o0ss oo ooo| o083
oo0| oe7| oss o000 oas|
000 000 000 000 000
o000 oas| oasH 52 000
000 0z o0 o000 000
00 000 00 o000 000
000 o oo 000 om
000 000 o000 000 000
000 000 000 000 000
000 000 o000 o000 012
000 000|027 o000 000
973 [ 14.17 [ 36 [ 15.30 NG [
sl 2se]  aos| tos]  24]
015 017 o000 000 000
72| osel 27 oo 066
022| o0s  o0zs] 144 052
037|065 046 000| o048
011 o038 025 000 o026
000 o012 ozs| 14| o0s2
000 025 oo oo 0z
000 o0z 00| 141 000
003 012 o000 o000 024
007 004 000 000 000
007 015 o000 000 000
00 000 000 o000 000
000 004 000 000 000
000 006 o020 o000 025
007 004 023 o000 000
000 000 000 o000 000
00 000 o000 o000 000

000
000
000
000
000
0.00
0.00
008
000
000
007
0.00

000
000
000
000
012
004
004
000
000
000
0.00
000
o1
013
026
016
0.00

os0]
o0soll
052
om0
064
048
o037
018
043
021
009
031
000
000
o007
000
000

000
005
000
000
000
o
031
010]

000 000 000 000 000 000

000 000 000 01 000 000
000 000 000 000 000 008
00 000 000 000 000 000
000 000 000 01 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
00 000 000 000 000 000
00 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 007
000 000 01z 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 00 000
00 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
0s9 024 o7| 08 000 000
000 000 01z 000 000 005
000 000 000| 026 000 000
000 000 01z 000 00 000
00 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
185 000 oo0| 027 000 000
000 000  ooo| 112 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 005
000 000 000 000 000 000
o000] 136l 7erMMl1236] 203l 4se
ooo| oesBl 74l 0s2l sz| 228
000 o000  o2s| 224 oes|  os7
000 ooo| oss| s o000 o027
000 ot o4 01| o8 003
000  ot6] o048 o0s6| 044|040
000 000 011 o016 000 000
000| o026 o40| 09| o037 o067
000 000 01| 05 000 000
000 031 o045 015 000 036
000 o13] os| o075 000 07
000 007 o1 oz o3| ox
000  oo0| 123 oo oe 000
00 o000 oo 01 o000  ozr
00 000 000 000 000 000
000 000 o1 01 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 o1 02 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
00 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 0 000 000
000 01| 1ss] 1s3 o000 o007
000 o000 o078 02 000 007
000 000 o1 02| 043 013
000 o] o97| o0s7 000 07
00| 03 o000 02 000 000
000 000 o2  om| o045 007
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
00 000 000 000 000 000
000 00| 031 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
00 003 005 000 07 000
000 000 000 000 000 000
1ozl 547 1005 WS I 1as 767
seoll  4sol 4wl o2l 1062l 33|
ooo| 110M e21l ers ossHl 7s2
284] 14| 118| o3 32| 14
000 000  ooo| 125 000 012
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 000
oo0| oz 40s| 16| o8 o025
000 000 o000 021 000 000
00 000 000 o021 00 000
00 o000/ 03 00 00 02
000 000 000 000 000 000
000 000 o000  o0o0| 120 000
000 000 000 000 000 000
000 000 000 000 000 008

ool 262l szl 440l 267l st

000 0z22) o0s| o032 08 000
000 ot] o093 11l 233|126
000 ot6] 18] 12| o4s| o076
000  ot0| os2| o7 141 o0z
000  o0o0| os2| 18] 139 o083
000 o008 o7s| 116 000 038
o000 032 oes| o0s9| o045 o4
000 000) oes] s 000 000
000 005 o1 02 000 05
0.00 000 020 043 o028 047
000 000 005 oo 00 o002
00 000 008 000 000 000
000 00| 02 01 000 o0
000 000 000 01 000 o4
000 000 005 000 000 004
000 000 000 000 000 000
000 000 00 012 00 000

000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
03
000
047
000
02¢
03
000
000
000
000
000
000

000
000
000

000
000
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000
7]
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
068
000
000

000
000

000
000
000
000
030
000
000
000
000

000
000

0.00
0.00
000
000
000
0.00
0.00
0.00
000
000
000
0.00

0.00
000
000
000

0.00
0.00
000
000
000
0.00
0.00
0.00
000
000
000
0.00

000]
o00]
000
000

0.00
0.00
000
000
000
0.00
0.00
103
000
046
000
0.00

0.00
000
000
000

0.00
0.00
000
000
000
0.00
0.00
0.00
000
000
000
0.00

000
000
000
000
2451
000
000]
000
000
000
000
126]
000
000
000
000
000

000
000 [ 1
o00]
000

089
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

0.00
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
006

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
007
000

018
042
027
048]

000
000
000
000
006
000
018
000
000
018
000
000

000
004
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000
os0]
022ll
045
000
000
0z
000
008
000
000
000
008
000

000
os1]
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

077
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000

000
000
000
000
o0
000
000
000
000
000
o0
021
000
o8]

o000
000

000
000
000
000
019
000
000
000
000
o019
000
000

000
000
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000

053
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000
000
000

000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000
000

000
000



OTU_ARG161
OTU_ARG4S
OTU_ARGH1
OTU_ARG40
OTU_ARG164
OTU_ARG35
OTU_ARGS?
OTU_ARG36
OTU_ARG38
OTU_ARG1S3
OTU_ARGSS

OTU_ARG1063
OTU_ARG1064
OTU_ARG1029
OTU_ARGESS

TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(8) 1206 053 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 053 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(W), tet(O/W)-1, tet(OW) 1920 051 0.00 000 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 010 005 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.08 0.00 0.00 0.00 005 015 0.00 000 002 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetB(P) 1959 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 007 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 002 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
TETRACYCLINE TETRACYCLINE A(T) 1956 007 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 000 0.00 007 000 0.00 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
TRIMETHOPRIM RIMETHOPRIM a7 a7 11aa|  os1| 19| 170 o014 o018 o000 000  o000| o032  ooo 000  ota  ooo] 23 o000 o027| o062  ooo  ooo| 033 028 o000  ooo| 101 o042 000 o000 017 000 000  o0o0| 126 000 000 000 000
TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM a1 a7 365 000  000| 113]  027] 053 000 000 000 016 000 000 000 022 000 000 000 000 031 000 000 o014 000 000 061  000| 029 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM aiAs, diA30 a4 252 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  ooo  oool 252 000 000 000 000
TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM A1, a3z a7s 029 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000  ©000| 029 000 000 000  ©000 000 000 000 000 000 000
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Supplementary Table 3. Summary of RPKM value for orthlogous cluster of heavy metal resistant gene

Heayymetal Total RPKM in BEC1-
i Genpa Gene_name length (bp) ,i17g ST S
Cluster 11194 Arsenic (As) pstB 778

Cluster_8398 Arsenic (As) acr3 1035 [ |

Cluster 9509 Arsenic (As) arsM 948 [ ]

Cluster_11116  Arsenic (As) pstB 795 | 0.00 000 000 0.00 0.00
Cluster 8085 Arsenic (As) acr3 1065 ] 000 000 0.00 0.00 000
Cluster_8250  Arsenic (As) arsT 1021 [ ] 0.00 000 000 009 0.00
Cluster_942 Arsenic (As) aioAlaoxB 2463 [ | 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_632 Arsenic (As) armA 2556 1 531] 0.16 031 0.00| 0.36 0.10 0.00]| 043 055 0.03| 0.36 0.00] 028 012 021 0.00| 0.30 014 047] 067 0.30] 0.15 0.00 0.00 | 022 0.12 0.16 0.00 | 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 9892 Arsenic (As) arsht a3 1 251 000 021 0o0| o014 000 000  ooo| 028  008] o049  ooo| o028 000/ 029 o000  007| 016 000 000/ 047 000 000 000 010 000 015  000| 043 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster 639 Arsenic (As) arA 2553 1 250 0.11 008 010 0.08 007 000 0.00 034 00s| o018 000 023 004| 043 000 025 012 000 0.00 006 000 0.00 000 o015 004 0.00 000 013 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_10572  Arsenic (As) arsM 873 | 227 000 023 0.00| 060 0.00 0.00 000 0.12| 017 000 0.00 0.00 000 0.00 000/ 022 0.00 0.00 000 0.00 000 047 0.00| 022 000 0.00 000/ 024 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster_11990  Arsenic (As) arsM 735 1 192|016 000 036 000 000 000 000 000 010 000 000 000 o043 000 o088 000 000 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_10303  Arsenic (As) arsM 864 | 185 0.00 0.00 000/ 023 ooo| o079 000 0.00 0.00 000 000/ 0.15 012 0.00 0.00] 022 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00| 033 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 10519 Arsenic (As) arsht 882 | 168 000 000 000 007 000 000  o000| 025 000 000  000| 015 000 000 000 007 000 050 000 000 007 000 000 000 000 000  000] 056 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster 909 Arsenic (As) aioAlaoxB 2472 | 147 0.00 0.00 000| o021 003 000 0.00 022 003 0.00 000 o027 0.00 0.00 000 0.08 006 012 0.00 006 005 047 0.00 012 0.00 0.00 000 005 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 8404 Arsenic (As) acrd 1035 | 121 0.00 0.00 000 0.00 0.08 000 0.00 0.00 000 0.00 031 000 0.00 000 062 0.00 007 000 0.00 0.00 013 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000
Cluster 662 Arsenic (As) arA 2547 | 118 0.00 000 000 0.08 000 000 0.00 004 000 o018 025 008 0.08 000 000 0.08 000 006 0.00 0.00 000 o016 0.00 004 0.00 005 000 008 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 11870 Arsenic (As) arsH 77 | 107 0.00 0.00 000 0.09 0.00 000 0.00 0.00 000 o064 000 000 0.00 0.00 000 0.09 0.00 000 0.00 000 000 0.00 000 013 0.00 0.00 000 o1 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 660 Arsenic (As) anA 2547 1.00 009 024 000 005 0.00 000 0.00 000 006 0.00 0.00 005 004 0.00 000 0.10 0.00 000 0.00 0.06 003 0.00 0.00 008 0.00 005 000 006 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 11360 Arsenic (As) pstB il 086 015 000 000 0.00 011 000 0.00 000 010 000| o042 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 009 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 992 Arsenic (As) aloA/aoxB 2460 080 005 000 000 005 003 000 0.00 004 000 0.00 0.00 003 0.00 000 000 005 0.00 012 0.00 0.06 000 0.00 000 004 004 017 000 0.12 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 000 000
Cluster 617 Arsenic (As) arA 2559 027 0.00 008 000 005 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000 003 000 000 0.00 006 000 0.00 0.00 000 0.00 005 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_13123  Cadmium (Cd), Zinc ZirlR 675 [ 2033|043 030 000 000 ozs] 102 oool 274|  o022] oes ooo| o4 os2] o081l oss] 114l oeel 152 ooo| o0s2] o0s7| o061 oool 156/ ozs] 102l 161l 128 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000
Cluster_4397 Cadmium (Cd), Zinc (Z czeC 1433 | 1.83] 0.16 0.00] 019 0.00 012 0.00 0.00 0.00] 0.16 0.00 0.00 005 | 036 0.00] 022 0.00 0.00 0.00 0.00 041] 0.14 0.00 0.00] 0.13] 0.14 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5211 Cadmium (Cd),Zinc (ZczeC 1380 | 141 0.00 014 000 0.00 0.06 000 0.00 0.08 000 0.00 0.00 010 0.00 020 000 0.00 0.00 011 0.00 o1 005 030 0.00 007 0.07 010 000 003 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_4396 Cadmium (Cd), Zinc ( czeC 1434 075 0.04 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00] 0.16 0.00] 045 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5410 Chromium (Cr) chrA 1365 sl 194l 191 orsll 276l ossll 252 osoll 367 033l 168 070 0r7] 145 121] 047 141 119 183 oooll 3171 135 151 oooll 218 072) 081 100 145 0.00 0.00 0.00] 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5334 Chromium (Cr) chrA 1371 o 2138 034l 102 ose|] o0s1] oetl 100 ool 127] 027 oool o7l 120 o4sl 120 o047l 113l oo7l 60| 062] o090| o043] 0% oooll  119] 020 os81] o079l 150 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster_5780 Chromium (Cr) chrA. 1338 [ | 14.92| 056 | 150 020] 1.36 0.00] 051] 081] 098 0.06 0.00 0.00] 025 023 041 024 048] 055] 077] 064 115/ 034] 092 0.00] 0.36 007 1.03] 061] 043 0.00 0.00 0.00] 045 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5422  Chromium (Cr) chrA 1365 L 954/ 021] o088 000| 062 042|050 000|  os6|  017] 034 0oo| 053] 038 020]  or1] 038 022 011 000| 045 014 000] 09|  035] 028] o081 000/ 024 000 000| o061 0.00 004 000 000 000
Cluster_5535 Chromium (Cr) chrA. 1359 | | 6.81] 047] 044 020] 033 037 0.00 0.00] 048 0.06 0.00 0.00] 019/ 023 020] 047 0.09 0.16] 022 0.00 023 0.14] 061 0.00] 028 007 041 020 0.30 0.03 0.00] 091 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5421 Chromium (Cr) chrA. 1365 [ ] 6.14 0.13] 059 039 067 0.06 0.00 0.00 024 0.00| 0.34 0.00] 0.15 0.08 0.00 0.00 0.09 022| 032 126 034 014 0.60 0.00 0.07 0.00]| 041 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5409 Chromium (Cr) chra 1365 519 o021 015 o000| 014 o8] 1ot 000/ 016 011 000| 047| 019  oo8] o040  o00o| o14] o016] 043 000/ 023 01 000  000] 049  o000| 020 000 030 000 000 000 000 004 000 000 000
Cluster_5225 Chromium (Cr) chrA. 1345 1 443 009 0.89 0.00| 0.34 0.06 0.00 0.00 032 0.06 | 0.34 0.00 0.10 0.00] 041 024 0.19 022] 022 0.00 011 0.10 0.00 0.00] 0.14] 0.15 021 0.00| 025 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5476  Chromium (Cr) chrA 1362 1 440 0.08 015 000/ 029 0.00 0.00 000| 0.40 0.06| 034 0.00 000/ 0.15] 040/ 024] 014 011 022 000| 045 000/ 030 0.00| 0.14 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 ooo|  os8 0.00 000 0.00 0.00
Cluster 5717 Chromium (Cr) chra 1344 1 4.09 009 030 000 0.10 012 000 o00] o081 o017] o34 0.00 000 o016 020 000 005 00s| 022 0.00 o 0os|  os1 0.00 000 007|051 000 012 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_5656 Chromium (Cr) chrA. 1350 1 4.05 0.13] 044 0.20] 0.29 008 051 0.00 0.08 0.06 0.00 0.00| 024 0.08 0.00 0.00| 024 0.16] 022 0.00 034 0.10] 031 0.00 007/ 0.15 0.10 0.00| 027 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5538 Chromium (Cr) chrA 1358 1 403 017|015 o000 020 000 000 000 o008 011 034 o000 01  000] o040| o24| o024| 027] 054 o000 000  010] 061 000  007| 045 010 000 008 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster 5373 Chromium (Cr) chrA 1368 1 268 004| o058 000 o024 000 000 0.00 016 011 0.00 000 o014 0.08 020 000 o024 005 011 0.00 023 005 0.00 0.00 000 022 0.00 000 024 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 5183 Chromium (Cr) chrA 1380 1 265 008 000 000] 047 012 0.00 000 016 0.00 000 000 005 008 020 000/ 014 032 0.1 000 034 000/ 030 000 0.00 007 010 0.00 012 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster 6633 Chromium (Cr) chrat 1148 1 261 005 035 000 034 007 000 0.00 0.00 007|040 0.00 011 0.00 024 000 011 006 026 0.00 0.00 011 0.00 000 025 0.00 0.00 000 018 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 5547 Chromium (Cr) chrA 1357 1 196 0.08 015 000 005 000| o051 0.00 016 011 0.00 000 019 0.08 0.00 000 009 005 011 0.00 o1 0.00 0.00 0.00 007 007 0.00 000 0.12 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_5618 Chromium (Cr) chrA. 1353 1 184 0.04 | 059 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 024 0.06 0.00 0.00] 0.15 0.00 0.00 0.00 0.05 011 011 0.00 011 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 031 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5415 Chromium (Cr) chrA 1365 | 180 0.00 029 000 019 000 000 0.00 008 006 0.00 000 000 0.08 000 000 0.09 011 011 0.00 0.00 000 030 000 014 0.00 020 000 o015 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5546 Chromium (Cr) chra 1359 069 0.00 000 000 0.10 000 000 0.00 024 000 0.00 0.00 005 0.08 000 000 009 0.00 011 0.00 0.00 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 003 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 000 000
Cluster 9233 Chromium (Cr) ehrc 966 061 0.00 0.00 000 013 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 013 0.00 000 0.00 016 000 0.00 0.00 000 0.00 014 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 9753 Chromium (Cr), Methy chr 939 ] 1433|  o02s5] oss| oss|l 118 018 000 ool 104 008| o049 oo0| o014 022 029] os9| o021l o7| os2 ooo| os2l 112]  oss oooll 224 000| o059 000 057 000|031 0.00 0.00 000 0.00 000 000
Cluster_8205 Chromium (Cr), Telluri ruvB. 1053 [ |} 1720 153 095 02s] 0.86 024 065 000] 083] 0.36 0.00 000 138 0.59 0.00] 061] 055 049 056 000] 088 07s] 0.78 0.00] 091] 056 092 026] 0.70 0.04] 027 0.39 0.00] 031] 041 017 0.00
Cluster_1968 Chromium (Cr), Telluri recG 2076 1 362] 0.75 0.00 0.00 013 0.08 0.00 0.00 021 0.04 0.00 0.00 0.06 0.00 013 0.00| 0.16 004 0.14 0.00 015 0.06 | 0.20 0.00] 0.14 0.00 020] 026 0.18 0.02 0.00| 0.20 0.00] 0.15 0.00 0.00] 033
Cluster_8211 Chromium (Cr), Telluri ruvB. 1053 1 3.14 0.00 0.00 0.00 012 0.00] 065 0.00 0.00] 021 0.00 0.00 013 0.00 026 0.00] 043 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 026 0.00] 0.20 0.00 0.00] 0.78 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 8079 Chromium (Cr), Telluri ruvB 1061 | 199 016 000 000 012 008 000 0.00 021 000 0.00 000 031 0.10 026 000 o018 000 o028 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 013 000 012 0.00 000 0.00 0.00 005 0.00 0.00 000
Cluster 2081 Chromium (Cr), Telluri recG 2074 078|083 0.00 000 003 004 000 0.00 0.00 004 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 004 000 0.00 0.00 006 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 002 000 0.00 000 003 0.00 000 000
Cluster 6388 Cobalt (Co), Nickel (NinreB 1260 1 482 000l 238 oo0| o082 000| 055 0.00 017 006 0.00 0.00 005 008 0.00 000 005 0.00 012 0.00 0.00 010 0.00 0.00 000 0.00 033 000 0.10 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_19448  Cobalt (Co), Nickel (NicmtR 360 | 224 016 0.00 000 018 000 000 0.00 030 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 036 0.00 000 ooo| o086 000 0.00 000 000 0.00 038 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 4544 Copper (Cu) cop-unnamec 1422 mmes7E] 121 sosl s77M 265]  oat]  oas] 153l seo|  oes|  o032| 023] 102] ostl 2000 206] 1220 130l 340l 241 @M 771] o7slM 232  ooo] 1asW 2s«M s79] osslM 270  oooll 223  ooofl 547 000 000 000 000
Cluster_4342 Copper (Cu) copS 1437 P sae2] osol 251l 261] 113 0.06 | 143] 076 083 021 160 000 051] 022l 191] 080 049 067 133] 119 366] 064 0.86 000 1071 164l 212] oss || 149 oooll 201 000 125 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 4684 Copper (Cu) cop-unnamec 1401 B 2s18 o000 o057 o000| o014] os2l 245  oool  148] 129] o033] 023] osol 1790 1s6| 023] ossl 142 314| o061l 154] os1| o028  o000| oat] 134l 128 o000 o071 003 000 000 000 000 000 006 000
Cluster_15762  Copper (Cu) copC. 492 B 2062 012 000 054 0.26 ooo [l 419 000l 155] 12211 187 0.00] 0.27] 021l 167 0.00| 039 osoll 358 0.00] 063 027 0.00 0.00 0.00| o020  225| 055 025 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4527  Copper (Cu) copS 1386 B 17,65 ING08 000 039 000 006 000 000 0.00 005 000 0.00 000 000 oool o093 008 005 000 000 0.00 005 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster_4810 Copper (Cu) copS 1404 [ | 1461] 045 0.00 0.00] 037 036 oooll 233] 047 048 000] 091 009 096 059 023 0.18] 042 o10] 122] 066 056 0.59 0.00 0.00] 063 000 136 032 0.03] 021 0.00 0.00 0.00 0.00 012 0.96
Cluster_1700 Copper (Cu) copF 2236 | | 11.82| 026 063 0.12] 058 026 031 0.00] 054 040 0.00]| 043] 047 019] 086 043] 046 020] 059 038 041 038] 111] 064 069 0.18 025] 024 031 000 052 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 4726 Copper (Cu) cop-unnamec 1410 1024] 016|057 ooo] 111 012] 07 000/ o023 o043 000  000| 047  o007| 038  ooo| o4s| o047| o062  ooo|] o077  008| 020 o03s| o020  o000] 078 o19] o047 000 000  o000] 085 000  000] 018 000
Cluster_4283 Copper (Cu) cop-unnamec 1416 [ | 9.93| 037] 071] 019 060 047] 097 0.00 038 005 | 0.32 000 047 0.29 0.00 000 045 047] 052 0.00 041] 028 058 067 054 0.28 0.10 0.00] 041 0.03] 020 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 048
Cluster_4720  Copper (Cu) copS 1408 | ] 9.81 012 000| 038 000 oool oss oooll  124] 027 000 023] 033 007 000 000/ 014 026 o042 000 033 005]  oss 000  o75] 021l o098 otoll 199 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster_5207 Copper (Cu) copS 1380 n 859 0.04 014 0.00 0.09 0.00 | 149 0.00] 055 005 | 033 023 0.10] 015 1.00]| 047 037 021 011 0.00] 056 | 0.14 0.00 0.00] 035 029] o.70] 079 042 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1046  Copper (Cu) copF 2451 u 677 02| 057 0.22] 021 047 0.00| 044 0.18] 0.15] 037 000/ 035 004 034] 026 016 038 060 000| 063 005 017 0.00 0.12| 036 051 o1 027 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster_5123 Copper (Cu) copS 1386 | | 6.76 | 025 0.00] 039 000] 084 000 157 024 0.05 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 037 0.00 0.00 0.00] 024 0.00 0.00 0.00] 114 o70] 079 012 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4610 Copper (Cu) copS 1416 [ ] 6.49 012 014 ] 0.76 | 037 0.06 | 049 0.00] 069 021] 0.32 0.00] 0.28] 015 019 0.00| 0.18 021] 031 0.00 022 0.05 0.00 000 061 007] 068 0.00 | 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 4307 Copper (Cu) copS 1440 1 573 o016 o0s6| 019] o032 000 000 000 008 005 000  o0oo| os0| 014] 057  ooo| os4| 015|020  ooo| o021] 014 o000  ooo| o020  007] 067 o000 006 000 000  o000] 083 000 000 000 000
Cluster_4576 Copper (Cu) cop-unnamec 1419 1 5.68 0.08 014 0.00| 0.18 012 0.00 0.00 031 011 0.00 0.00] 023 044 039 0.00| 023 021] 062 000l 131] 0.23] 029 0.00] 027 007 0.10] 019 0.15 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4680 Copper (Cu) cop-unname 1413 1 565 008 0.00 038 014 0.12 0.00 0,00 031 021 032 0.00 009 022 039 0.00] 027 0.10 0.10 0,00 0.11 0.00| 029 0.00 0.07 0,00 029 0.00 003 0.00 0.20 0,00 0.00 0.04] 091 000 0.96
Cluster_5024 Copper (Cu) copS 1392 | 552 0.04 029 0.00] 037 006 049 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 062 056 009 0.59 0.00] 028 007 0.10 0.00 0.06 0.00] 041 000l 129 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_15184  Copper (Cu) copG. 534 1 378 0.00 0.00 000 061 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 051 0.00| 0.24 0.00]| 055 0.00 0.00] 025] 0.77 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 085 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_3348 Copper (Cu) cuto 1550 1 366 0.00 0.00] 035 0.04 005 044 0.00 014 0.10] 0.30 0.00] 017 0.00 0.18 0.00 0.04 0.00] 028 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.06 | 038 027 0.00] 053 0.03 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 011 0.00
Cluster_2121 Copper (Cu) copB 2064 1 334 0.00] 048 000 041 0.00 0.00 0.00 021] 0415 044 078 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04| 021 0.00 007 0.00 0.00 0.00] 0.19 0.00 013 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.08 0.00
Cluster_4764  Copper (Cu) copS 1382 1 292 008 014] o019 000 006| 050 000 0.00 o011 000 0.00 000 008 000| 047 000 005 000 000 0.00 005 000| 069 000 000 010 o020 000 000 o021 000 0.00 000 000 0.00 0.00
Cluster_15450  Copper (Cu) opG 519 1 278 0.11 000 000 025 000 000 0.00 000 000 0.00 000 043 0.00 000 000 0.00 000 o028 000l 119 013 0.00 0.00 000 000| 053 000 o016 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_625 Copper (Cu) copF 2556 | 239 0.02 031 000/ 015 003| 027 000 013 0.09 000 0.00 0.08 000 0.00 0.00 008 0.14] 0.17 000 024 0.03| 016 0.00 o011 023 011 0.00 003 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster_1406 Copper (Cu) copF 2349 1 237 017 0.09 0.00 0.06 0.04 0.00 0.00 032 0.06 | 0.20 0.14 0.03] 0.18 012 0.00 0.08 0.00 0.12 0.00 0.07 0.03] 035 0.00 0.04 0.04 0.18 0.00 007 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 10081 Copper (Cu) copB 924 1 193 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000 050 000 014 0.00 030 000 0.00 000 016 000|084 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_12850  Copper (Cu) copR 687 | 158 008  o000] 03 000 000 000 000  000] 044 000 000 000 000 000 000 000 041 000 000 000 000 o000 000  000] 057 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster 3252 Copper (Cu) cutEint 1552 | 134 049 000 000 0.00 005 000l 070 000 000 0.00 000 000 007 000 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 006 0.00 000 0.00 0.00 000 o027 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_§393  Copper (Cu) copS, 1368 | 108 013 0.00 0.00 000 006 0.00 000 000/ 028 000 0.00 0.00 008 0.00 0.00 000 005 0.00 000 0.00 0.10 000 0.00 0.00 007 030 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster 5117 Copper (Cu) cops 1386 103 0.00 000 039 0.00 012 000 0.00 000 016 0.00 0.00 000 008 0.00 000 0.00 005 000 0.00 o 005 0.00 0.00 000 007 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 1545 Copper (Cu) copF 2331 026 0.00 009 000 003 0.00 000 0.00 005 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.06 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 1380 Copper (Cu) copF 2385 024 007 0.00 000 0.00 003 000 0.00 0.00 003 0.00 0.00 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 004 0.00 000 002 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_12799  Copper (Cu) | Cadmiu copR, ifR 686 [ ] 810/ 0.34 029 0.00 0.09 024] 1.00 0.00 0.16 011] 067 0.00] 029 061] 080 0.00| 0.19 032] 021 0.00 023 000 0.60 0.00] 028 0.00] 040 0.40 0.00 0.00 0.00 000] 087 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 3429 Copper (Cu), Cobalt ((mco 1523 1 273 000 000 000/ 026 000| 045 000 007 000 000 0.00 004 000 0.00 000 000 000 010 000 o041 000 000 0.00 0.0/ 032| 045 0.0/ 035 0.00 000 000 0.00 0.0/ 028 000 0.00
Cluster 3143 Copper (Cu), Hydroge cuiD 1583 | 126] 025 000 000 0.00 011 000 0.00 000 010 0.00 000 000 0.00 000| 041 0.00 000 000 0.00 0.00 004 0.00 0.00 000 019 017 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_474 Copper (Cu), Silver (A copA 2958 | 187 004 007 0.18 000 045 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 022 0.02 011 0.00 0.11 002 017 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.03 003 0.00 0.18 001 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2611 Copper (Cu), Silver (A copA 1858 1 187 0.00 011 029 007 0.00] 037 0.00 012 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 015 0.00 007 012 024 0.00 0.08 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 2657 Copper (Cu), Silver (A copA 1854 | 150 0.00 011 000 0.07 000 000 0.00 000 000 0.00 000 o018 0.00 000 07| o021 008 008 0.00 008 004 0.00 000 o021 0.00 015 000 013 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_53 Copper (Cu), Silver (A copA 3213 | 134 002 o000 o008  000| 026 o021 000 000 007  o000| 030 000 006 000 000 000 005 000 000 005 006  000| 015 000 003 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster 2623 Copper (Cu), Silver (A copA 1878 | 132 0.00 011 000 003 000 000 0.00 006 004 0.00 000 o014 0.11 015 000 007 000 031 0.00 0.00 003 o022 0.00 000 0.00 0.00 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000



Cluster 2629 Copper (Cu), Silver (A copA 1872 111 003 0.00 0.00 000 ooo| o073 000 0.00 0.00 000 0.00 0.04 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 047 0.00 000 0.00 0.10 000 0.00 0.00 004 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00
Cluster_1824 Copper (Cu), Silver (A copA 2193 1.06 0.05 0.00] 061 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00] 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 2718 Copper (Cu), Silver (A copA 1824 086 0.00 000 000 0.1 000 000 0.00 012 008 0.00 0.00 004 0.06 015 000 0.07 0.00 000 0.00 008 004 0.00 000 0.00 0.00 0.08 0.00 005 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 1705 Copper (Cu), Silver (A copA 2241 066 003 000 000 000 000 000 000 005  000] 020 000 009 000 012 000 003 000 000 000 007 006 000 000 000 000 000 000 002 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster_1748  Copper (Cu), Silver (A copA 2229 065 003 000 024 0.00 026 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.09 000 000 0.00 003 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_2637  Copper (Cu), Silver (A copA 1866 065 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 023 000 0.00 0.00 000 0.00 015 000 0.00 0.00 008 0.00 0.08 004 0.00 0.00 000 0.00 007 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 2597 Copper (Cu), Silver (A copA 1896 049 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.06 000 0.00 0.00 000 0.00 014 000 003 0.00 008 0.00 0.08 003 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 007 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 2801 Copper (Cu), Silver (A copA 1746 049 0.00 0.00 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 026 000 000 0.00 0.00 000 0.00 000 000 0.00 009 000 0.00 0.00 005 0.00 000 000 005 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_2667 Copper (Cu), Silver (A copA 1851 043 0.00 011 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00] 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 1752 Copper (Cu), Silver (A copA 2226 039 0.00 000 024 0.00 0.04 000 0.00 0.00 003 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 003 0.00 000 000 004 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 1721 Copper (Cu), Silver (A copA 2238 038 0.00 0.00 012 0.00 o1 000 0.00 0.00 007 0.00 0.00 000 005 0.00 000 0.00 003 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 000
Cluster_1745  Copper (Cu), Silver (A copA 2229 026 003 000 042 0.00 004 000 0.00 000 000 0.00 000 000 005 000 000 0.00 003 000 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 2911 Copper (Cu), Sodium i actP 1674 W sossl ossll 119l 498 031l 144 oool 130 oool o8t 164 o3s| oe7l 18]  os2 44| 027] o7s| o7ol 307l o092 o059 049 028] o1zl 106l 107l o098 010 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster_2903 Copper (Cu), Sodium : actP 1677 1 498 007 012 0.00] 023 0.10 0.00] 065 039 0.04] 027 038 0.16 012 0.16 0.00] 0.15 0.09] 026 0.00 0.18 0.08| 049 0.00] 029 012 025 0.00] 037 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2881  Copper (Cu), Sodium i actP 1680 | 207 o021 000 016 0.00 010 000 0.00 000 004 0.00 0.00 004 019 000 038 0.04 0.04 000 0.00 028 008 0.00 000 011 006 000 032 002 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 2892 Copper (Cu), Sodium i actP 1680 1 181 007 000 000 o000 005  000] 065 000 004 000/ 038 000 006 000 000 004 004 000 000 000 008 000 000 011 012| 016 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster_2957  Copper (Cu), Sodium i actP 1659 | 148 07 000 000 0.04 005 000 0.00 000 005 0.00 000 008 0.06 000 000 0.00 009 000 052 000 004 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 036 000 0.00 0.00 000
Cluster_1471 Copper (Cu), Sodium : actP 2364 | 129 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 028 003 000 0.00 0.08 000 035 0.00 003 003 0.00 000 007 0.00 000 0.00 0.04 000 0.18 0.12 005 0.00 0.00 000 0.00 005 000 0.00 0.00
Cluster 764 Copper (Cu), Sodium iactP 2483 061 0.00 0.00 000 005 0.00 000 0.00 0.00 003 0.00 0.00 008 004 o 000 005 0.00 000 0.00 0.06 000 0.00 0.00 000 0.00 o 000 007 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_506 Iron (Fe) acn 2805 | | 859 008 128 o.10] 067 009 122 0.00 049 0.16] 033 046 021] 030 049 0.00| 0.18 0.26] 0.26] 031 047 021 0.00 0.00] 0.20] 021 034 0.10] 0.26 0.00 0.00 0.00] 043 004 0.00 0.03 0.00
Cluster 495 Iron (Fe) acn 2818 | 1.6 0.00 021 000 005 012 000 0.00 012 000 0.00 0.00 005 0.00 010 011 005 0.00 000 0.00 005 000 0.00 0.00 007 0.00 0.00 000 001 002 000 0.00 021 000 0.00 0.00 000
Cluster 497 Iron (Fe) acn 2835 060 0.00 0.00 000 002 000| 024 0.00 0.00 003 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.05 0.00 010 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 010 000 006 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_1304  Lead (Pb) pbrA 2267 B 2363l 094|079 03] or2| 044l 151| o4sll 134l 110 061 o28] o7al  1sel  109] o71|  oses] 0s59] o078 oool 123 o8]l 109 021]  oesl 130l 226 024|111 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster 21213 Mercury (Hg) merP. 276 o 167 o.00fl 194 141] 091l 249 000] 079 os2ll 333 o.00fl 192] 1130 299] 147] 1471 13¢ 266 311 1120 262l 598 ooo M 487] 1070 251 0.00] 1.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18225  Mercury (Hg) merR 408 [ s7.03| osell 147 0.00] 064 ost M 337 ooo 294 o055 112 oool 27sM 2550 202] o079l 221] ootl 287 oool 2271 113 000 oooll 2350 1211 102] o067 303 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00
Cluster_19910  Mercury (Hg) merT. 351 [ | 18.94 | 0.16 0.00 0.00] 037 000l 196 oooll 279 021 0.00 0.00] 056 059l 156 000 128 105l 292 0.00] 044 o19] 118 000 164 084 0.00 0.00] 147 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18233  Mercury (Hg) merR 408 [ | 15.88 | 0.14 0.00 000 111 oool 168 000 133] 0.18] 112 0.00]| 049 0.26 0.00]| 079 063 000 144 0.00 0.00] o.1s] 101 0.00] 0.70 000 102 133] 101 0.00 0.00 oooll 147 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 18223 Mercury (Hg) merR 408 B sse| o042 o4 o000 o000  oool 168  o000] o080 oa7] 112 o0oo| o032l 1ss] os7  o0oo| o047 o3| 03  oool 151 o1 o000  o000] o7o 145| 034  oool 11 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster_16325  Mercury (Hg) merR 454 [ | 9.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 048] 033l 202] o7l 174 0.00] 0.60 0.00] 0.99 033] 129 0.00 034 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00| 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_14572  Mercury (Hg) merT-P 603 | | 8.86 0,00 0.00 0.00 0,00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.37 000 053 0.00] 017 oooll 160 0,00 0.00 024 426 0.00 022 0,00 0.00 0.00 000 069 045 0,00 0.00 0.00 0,00 0.00 0.18 0,00 0.00 0.00
Cluster_19889  Mercury (Hg) merT. 351 | 569 066 0.00 0.00] 0.56 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00] 131 0.00] 0.19 0.00 0.00 0.00] 0.18 0.00 0.00 0.00] 044 056 118 0.00 0.00 0.00 039 0.00] 023 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18322  Mercury (Hg) merR 405 1 379 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 000 113 0.00 0.00 000 136 0.00| 0.16 0.00] 036 0.00 0.38] 0.16 0.00 0.00] 024 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 2835 Mercury (Hg), Phenyin merA 1695 1430 041 012 o000| 034 o000  ooo  o0oo] o058 oe2] 108  oooll 362l oa7]l 130 o000l 110] os2] oes  oool  128] o031 000  000| 023  o0s] o048  000] 092 000 000 000 000 000 000 000 000
Cluster_2871 Mercury (Hg), Phenyln merA 1686 [ | 8.98 0.10 036 000 1.04 0.10] 041 000] 0.77 0.04] 054 076 094 0.06 0.16] 038 031 026 043 0.00] 055] 0.16 0.00 0.00] 028 023 049 0.00] 0.59 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 2790 Mercury (Hg), Phenyln merA 1680 | | se8| o079 038 032 008 025 000| o065 013 009 000 000 012|056 otel 134 019| o044  o026] 102 009|  o043] 025 000 o023 000 0oo|  o32| 020 0.00 000 ooo| o071 000 000 000 000
Cluster_2889 Mercury (Hg), Phenyln merA 1683 [ | 635 031] 059 0.00| 0.15 0.00 0.00 0.00] 045 031 0.00 0.00] 051 0.00] 065 0.00] 061 013] 044 051 0.18 0.12] 025 0.00] 034 012 0.08] 032 027 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2836  Mercury (Hg), Phenyin merA 1695 1 389 003 000 000 011 005 000 000 000  o013] 027 000| o047 000 032 000 004 026| 061 000 000 008 000 000 o034 000 033 0.0/ 015 000 000 000] o7 000 000 0.00 0.00
Cluster_2864 Mercury (Hg), Phenyln merA 1686 075 0.00 012 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.04 0.09] 017 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.16 0.00 007 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2867  Mercury (Hg), Phenyin merA 1686 060 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 000 004 0.00 0.00 012 0.00 016 000 0.04 000 009 0.00 009 000 0.00 000 006 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2761  Molybdenum (Mo), Tui perQ. 1788 052 0.00 000 000 004 005 000 0.00 0.06 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 011 0.00 000 0.00 000 000 0.00 000 000 0.00 008 000 005 0.00 000 0.00 0.00 006 0.00 000 000
Cluster 9516 Nickel (Ni) nikB 944 1 206 012 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000| 049 0.00 000 011 000 034 0.00 0.08 000 0.00 000 014 0.00 0.00 000 o021 000| 058 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 5942 Nickel (N), Cobalt (ConrsDinreB 1326 u 12.00 004 030 0.00| 059 03] 052 oooll 230 0.11] 035 000| 045 016 oe2l  121] o40]  o78]  os8 000| 047 0.30 0.00 000 043| 030] o083 000 075 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 5870 Nickel (Ni), Cobalt (ConrsDinreB 1326 | 131 0.00 0.00 000 0.00 000 052 0.00 0.00 000 0.00 0.00 005 0.00 0.00 000 005 0.06 011 0.00 023 005 0.00 000 022 0.00 0.00 000 003 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster 13759 Selenium (Se), Hydrog sodA 613 | 160 0.00 033 000 0.11 0.00 000 0.00 018 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.10 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 007 0.00 ooo|  oe7 0.00 000 0.00 014 000
Cluster 2844 Silver (Ag) sic 1304 1 499] o074  o000] 145/ o1e o000 000 000  ooo| 016 000 000  000o| 015| 020] 046 009 005 000 000 000 005 000 000  000] 071 0o0| 03 006 000  000] 058 000 000 000 000 000
Cluster 2950 Tellurium (Te) | Coppe actP 1658 | 115 0.00 012 000 0.04 0.00 000 0.00 013 000 0.00 0.00 012 0.00 0417 000 0.04 0.00 009 0.00 009 008 0.00 0.00 000 0.00 025 000 002 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000
Cluster_378 Zine (zn) mdic 3080 | 139 024 0.13 0.00 0.00 005 0.00 000 0.00 007 000 0.00 0.00 000 0.00| 021 002 005 0.00 000 0.00 004 000 0.00 0.00 006 004] 0.18 000 0.00 0.09 000 019 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster 400 Zinc (zn) matc 3078 088|015 000 047 0.00 005 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 007 009 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 002 0.00 0.00 000| 019 004 009 0.00 000 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000

Sum of RPKM for il genes [IIEEI7> A0 7> NP .56 (NS oo I 1707 IAEEe W 1.1 NSNS I 217 NNGS.0s I 14.53 (NG 51 IR 3o [NNAGE: 7 Lo 05 IS: 75 WL, 16 INSGNSE [N 2+ 57 INSES0 W 2506 M6 15| 3.6 [NNGE. 15 N>7.o0 [NNSOND [ 1047 INAH: 028l 704l scolM 1793 11|  205]  100] 273




