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after sample collection. 

PES 0.2 µm membrane
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Transport at room 
temperature 
(23°C) 

DNA purification

n Add ¼ membrane into Zymoresearch BasingBeads (0.1mm/0.5mm)
n Add 800 µl Roche Bacterial lysis buffer 
n Freeze at -25°C
n Thaw room temperature

Metagenomic DNA-Seq library preparation 
(QIAGEN QIAseq FX DNA library kit) 
DNA sol. 2.5 µl, 4 cycle PCR enrichment.
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(1,500 rpm, 10 min)
Geno/Grinder 2010

Cut to small pieces

Roche, 
MagNa Pure Compact Isolation

(Elution: 50 µL EB)

400 µL

One microliter of DNA sol. corresponds to 
1.25 mL effluent DNA, if 100% recovery rate.

Next-Generation Sequencing 
NextSeq 500 
150-mer paired-end

Experimental procedure for metagenomic DNA analysis of WWTP effluent.
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Supplementary Figure 1. Experimental procedure for metagenomic DNA analysis of 
WWTP effluent.

TPP Rapid Filtermax Vacuum Filtration 



A

WP # 1 1 1 1 2 2 2 2 3 3 3 3 4 4 4 4 5 5 5 5 7 7 7 7 8 8 8 8 9 9 9 9 BE BE BE BE
Year

(2017,
18, 19)

17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19

Summer
/Winter S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W

WP # 1 1 1 1 2 2 2 2 3 3 3 3 4 4 4 4 5 5 5 5 7 7 7 7 8 8 8 8 9 9 9 9 BE BE BE BE
Year

(2017,
18, 19)

17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19 17 18 18 19

Summer
/Winter S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W S W

B

Supplementary Figure 2. A) Taxonomic classification of the domain rank of effluents from fresh 

water areas (WP1 to 8) based on the metagenomic DNA-Seq. B) Bacteria population size using 

RPKM normalization for 16S-rRNA genes and rpoB RNA polymerase β subunit orthologs showed 

no significant difference with an average 4 copies of 16S-rRNA gene for rpoB, suggesting that 

RPKM estimation is an effective approach to characterize the ARG content.



Supplementary Figure 3. Canonical correspondence analysis (CCA) based on genus 
taxonomic classification. A) CCA exhibited the season-dependent manner among wastewater 
treatment plants (WPs). Colored circles indicate each WP site and sampling time (see detail in 
Table S1). Gray circles indicate the 1603 bacterial genera that were detected among all tested WP 
effluents.
B) Biplot corresponding to ARGs and seasonal features (summer and winter) was included in the 
CCA plot. The results showed that OUT_ARG875 and OUT_ARG929 were positively correlated to 
the summer samples, while OUT_ARG108 was correlated to the winter samples. Variables were 
chosen based on significance calculated from individual CCA results.



Supplementary Table 1. Metagenomic DNA-Seq information for Effluent of WWTP and environment water samples in this study

Place ID Sampling site (GPS)
Sampling

date
(mm/dd/yyyy)

Season
(Summer/Wi

nter)

Temperature
(°C)

DNA conc.
(ng/µl)

Metagenome
DNA-Seq

Total reads

Total RPKM
of AMR genes BioSample ID SRA ID

Wastewater treatment plant (WWTP)

WP1-S17 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 07/10/2017 Summer 32.1 4.0 17,471,507 97.2 SAMD00193144 DRR198489

WP1-W18 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 02/13/2018 Winter 9.7 12.0 5,022,485 93.7 SAMD00193145 DRR198490

WP1-S18 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 08/06/2018 Summer 34.0 9.7 3,786,852 100.8 SAMD00193146 DRR198491

WP1-W19 35°41'06.8"N 139°24'37.2"E 02/05/2019 Winter 8.1 11.7 15,624,087 90.1 SAMD00193147 DRR198492

WP2-S17 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 07/10/2017 Summer 32.1 6.4 12,108,247 39.7 SAMD00193148 DRR198493

WP2-W18 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 02/13/2018 Winter 9.7 2.9 1,461,838 48.1 SAMD00193149 DRR198494

WP2-S18 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 08/06/2018 Summer 34.0 1.9 931,653 71.8 SAMD00193150 DRR198495

WP2-W19 35°39'50.5"N 139°26'16.0"E 02/05/2019 Winter 8.1 7.3 9,309,728 148.0 SAMD00193151 DRR198496

WP3-S17 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 07/10/2017 Summer 32.1 9.4 13,370,239 50.8 SAMD00193152 DRR198497

WP3-W18 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 02/13/2018 Winter 9.7 7.0 2,187,631 84.1 SAMD00193153 DRR198498

WP3-S18 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 08/06/2018 Summer 34.0 7.7 3,160,162 35.4 SAMD00193154 DRR198499

WP3-W19 35°40'06.1"N 139°25'40.0"E 02/05/2019 Winter 8.1 13.0 15,381,005 55.8 SAMD00193155 DRR198500

WP4-S17 35°39'04.9"N 139°28'52.8"E 07/10/2017 Summer 32.1 6.9 9,654,509 71.9 SAMD00193156 DRR198501

WP4-W18 35°39'04.9"N 139°28'52.8"E 02/13/2018 Winter 9.7 8.1 3,656,160 98.7 SAMD00193157 DRR198502

WP4-S18 35°39'04.9"N 139°28'52.8"E 08/06/2018 Summer 34.0 6.6 3,127,256 94.4 SAMD00193158 DRR198503

WP4-W19 35°39'04.9"N 139°28'52.8"E 02/05/2019 Winter 8.1 12.9 15,700,728 54.3 SAMD00193159 DRR198504

WP5-S17 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 07/10/2017 Summer 32.1 12.2 13,613,329 74.5 SAMD00193160 DRR198505

WP5-W18 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 02/13/2018 Winter 9.7 16.0 6,850,264 84.1 SAMD00193161 DRR198506

WP5-S18 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 08/06/2018 Summer 34.0 2.9 1,187,246 73.3 SAMD00193162 DRR198507

WP5-W19 35°39'13.8"N 139°30'45.2"E 02/05/2019 Winter 8.1 4.4 6,552,281 104.3 SAMD00193163 DRR198508

WP7-S17 35°33'42.9"N 139°45'11.0"E 07/10/2017 Summer 32.1 5.9 15,352,840 69.6 SAMD00193164 DRR198509

WP7-W18 35°33'42.9"N 139°45'11.0"E 02/13/2018 Winter 9.7 3.6 2,438,058 69.8 SAMD00193165 DRR198510

WP7-S18 35°33'42.9"N 139°45'11.0"E 08/06/2018 Summer 34.0 6.2 2,148,293 23.0 SAMD00193166 DRR198511

WP7-W19 35°33'42.9"N 139°45'11.0"E 02/05/2019 Winter 8.1 7.6 10,567,429 46.3 SAMD00193167 DRR198512

WP8-S17 35°37'53.8"N 139°44'45.6"E 08/23/2017 Summer 33.7 42.1 10,261,235 129.7 SAMD00193168 DRR198513

WP8-W18 35°37'53.8"N 139°44'45.6"E 02/13/2018 Winter 9.7 19.6 7,269,472 157.6 SAMD00193169 DRR198514

WP8-S18 35°37'53.8"N 139°44'45.6"E 08/06/2018 Summer 34.0 8.5 3,715,095 118.0 SAMD00193170 DRR198515

WP8-W19 35°37'53.8"N 139°44'45.6"E 02/05/2019 Winter 8.1 47.8 24,567,160 93.5 SAMD00193171 DRR198516

WP9-S17 35°37'49.9"N 139°47'02.9"E 07/10/2017 Summer 32.1 54.0 24,630,107 3.2 SAMD00193172 DRR198517

WP9-W18 35°37'49.9"N 139°47'02.9"E 02/13/2018 Winter 9.7 4.1 3,490,194 7.4 SAMD00193173 DRR198518

WP9-S18 35°37'49.9"N 139°47'02.9"E 08/06/2018 Summer 34.0 5.7 2,469,983 15.3 SAMD00193174 DRR198519

WP9-W19 35°37'49.9"N 139°47'02.9"E 02/05/2019 Winter 8.1 1.1 1,713,450 36.6 SAMD00193175 DRR198520

Recreational Beach

BEC1-S17 35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 07/10/2017 Summer 32.1 98.8 19,083,448 6.2 SAMD00193176 DRR198521

BEC1-W18 35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 02/13/2018 Winter 9.7 2.8 2,353,547 11.9 SAMD00193177 DRR198522

BEC1-S18 35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 08/06/2018 Summer 34.0 40.3 11,585,753 4.1 SAMD00193178 DRR198523

BEC1-W19 35°37'50.0"N 139°46'31.3"E 02/05/2019 Winter 8.1 1.8 1,514,954 4.2 SAMD00193179 DRR198524

RPKM, per kilobase of exon per million mapped reads.

SRA, short read archive.



Supplementary Table 2. Summary of RPKM value for operational taxonomic unit (OTU) of antimicrobial resistance

ARG cluster ID class subclass gene list length Total RPKM in all 28 samples WP1-17S WP1-18W WP1-18S WP1-19W WP2-17S WP2-18W WP2-18S WP2-19W WP3-17S WP3-18W WP3-18S WP3-19W WP4-17S WP4-18W WP4-18S WP4-19W WP5-17S WP5-18W WP5-18S WP5-19W WP7-17S WP7-18W WP7-18S WP7-19W WP8-17S WP8-18W WP8-18S WP8-19W WP9-17S WP9-18W WP9-18S WP9-19W BEC1-17S BEC1-
18W BEC1-18S BEC1-

19W

OTU_ARG577 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN, STREPTOMYCIN/SPECTINOMYCINaadA6, aadA11, ant(3'')-Ia 909 88.15 4.62 1.98 2.65 1.86 1.37 2.27 2.40 4.91 2.40 4.54 2.82 2.54 3.67 3.93 4.96 1.84 2.68 2.74 1.89 3.23 3.25 3.63 0.52 2.64 3.79 4.11 3.89 3.76 0.00 0.32 0.91 1.32 0.06 0.47 0.19 0.00
OTU_ARG654 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA2, aadA2b, aadA3, aadA8, aadA11, aadA12, aadA17, aadA25792 51.40 3.78 0.51 2.03 0.74 0.63 1.73 2.75 2.06 2.19 0.00 0.00 0.42 2.76 1.73 0.81 0.81 1.77 0.74 4.33 1.95 2.90 1.04 1.20 0.85 1.37 5.24 3.44 1.25 0.00 0.36 1.04 0.76 0.00 0.00 0.22 0.00
OTU_ARG721 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA4, aadA5 789 50.46 3.87 1.27 1.70 1.98 0.84 0.87 5.52 2.07 1.14 0.58 0.81 0.59 1.32 0.70 0.82 1.06 1.78 2.79 3.26 0.78 1.66 0.52 0.00 1.46 2.87 1.93 1.72 3.76 0.32 0.00 1.05 0.00 0.34 1.09 0.00 0.00
OTU_ARG620 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aph(3'')-Ib 804 39.08 1.65 1.49 1.67 0.89 1.03 0.85 1.36 1.22 1.03 2.28 1.59 2.22 3.24 2.39 0.00 1.20 1.29 0.18 3.20 0.38 0.90 1.03 0.00 0.00 1.84 2.92 1.69 1.18 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG527 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadS 864 37.37 0.20 1.39 0.62 1.50 0.87 0.79 0.00 1.01 0.61 1.06 0.00 1.30 1.09 2.23 2.98 2.16 1.97 2.04 5.95 1.25 0.76 0.00 0.00 0.44 1.37 1.60 2.52 1.67 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG324 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA1, aadA1bt, aadA11, aadA12, aadA15, aadA21, aadA22, aadA23, aadA24, aadA25, ant(3'')-Ia786 35.81 0.88 0.76 0.00 0.17 0.53 3.50 5.55 0.28 0.48 1.17 1.22 0.84 0.80 2.10 1.64 0.16 1.97 2.42 0.00 4.52 0.83 1.57 0.00 0.49 1.38 1.41 0.00 1.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG604 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aph(6)-Id 837 31.91 1.38 0.72 1.28 0.78 1.29 0.82 0.00 0.65 1.08 1.64 1.15 2.13 2.12 2.95 0.77 0.92 1.68 0.53 1.02 1.66 0.63 0.00 0.00 0.11 0.71 2.48 1.30 1.13 0.00 0.00 0.99 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG929 AMINOGLYCOSIDE AMIKACIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-Ib, aac(6')-Ib-cr, aac(6')-Ib-cr3, aac(6')-Ib-cr4, aac(6')-Ib-cr5, aac(6')-Ib-cr6, aac(6')-Ib-cr7, aac(6')-Ib-Hangzhou, aac(6')-Ib-Suzhou, aac(6')-Ib', aac(6')-Ib11, aac(6')-Ib3, aac(6')-Ib4555 21.01 0.41 0.72 3.86 0.47 0.75 0.00 0.00 0.20 0.68 0.00 1.15 0.48 0.75 0.99 1.16 0.00 1.07 0.00 3.09 0.00 0.59 0.74 0.00 0.00 0.89 1.25 1.47 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG962 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aac(6')-31, aacA8 555 8.07 0.21 0.00 0.97 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.27 0.83 0.00 0.48 0.00 0.49 0.00 0.12 0.80 0.79 0.00 0.56 0.00 0.74 0.00 0.00 0.89 0.00 0.49 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1006 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN aac(3)-Ib 465 7.69 0.25 0.00 1.15 0.70 0.00 0.00 0.00 0.23 0.32 0.99 0.00 0.14 0.22 0.59 0.69 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.56 0.00 0.00 0.00 0.64 0.59 0.00 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG699 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA13, ant(3'')-Ia 798 5.82 0.00 0.75 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.33 0.00 0.00 0.00 0.32 0.46 0.55 0.00 0.58 0.00 0.00 0.00 0.96 0.12 0.52 0.00 0.88 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG939 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-IIc 582 5.68 0.10 0.00 2.30 0.11 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 1.63 0.00 0.68 0.00 0.47 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG116 AMINOGLYCOSIDE Gentamicin, Streptomycin, Tobramycinant(3'')-Ii-aac(6')-IId 1392 4.32 0.12 0.00 0.77 0.05 0.12 0.49 0.00 0.00 0.22 0.66 0.00 0.09 0.15 0.20 0.00 0.09 0.05 0.21 0.00 0.11 0.14 0.00 0.00 0.00 0.50 0.20 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1004 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINant(2'')-Ia 534 4.11 0.22 0.00 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.37 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.18 1.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.77 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00
OTU_ARG578 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA16 846 3.75 0.00 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.26 0.00 0.00 0.76 0.00 0.00 0.00 0.76 0.00 0.00 0.17 0.00 0.73 0.08 0.00 0.00 0.00 0.47 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG656 AMINOGLYCOSIDE KANAMYCIN aph(3')-Ia 816 3.60 0.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.38 0.34 0.00 0.24 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.34 0.00 0.91 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.53 0.00 0.00
OTU_ARG1122 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aac(6')-29, aac(6')-29a, aac(6')-29b 404 3.51 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.37 0.00 0.00 0.33 0.26 0.68 0.00 0.32 0.18 0.73 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG518 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadE 867 2.58 0.00 0.23 0.62 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.32 0.00 0.15 0.09 0.17 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.23 0.32 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG723 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN/SPECTINOMYCINant(3'')-IIc 789 2.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.58 0.81 0.33 0.00 0.35 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG576 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA10 834 2.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.27 0.35 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.47 0.00 0.98 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG965 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-IIa 555 2.31 0.41 0.36 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.38 0.00 0.00 0.23 0.27 0.00 0.00 0.28 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG707 AMINOGLYCOSIDE AMIKACIN/KANAMYCIN aph(3')-IIIa 795 2.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.19 0.00 0.00 0.39 0.00 0.52 0.00 0.00 0.50 0.17 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG700 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN aadA7 798 1.45 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.13 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.68 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG676 AMINOGLYCOSIDE AMIKACIN/KANAMYCIN aph(3')-XV 795 1.32 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.81 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG394 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN ant(6)-Ia 909 1.22 0.00 0.00 0.59 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG708 AMINOGLYCOSIDE KANAMYCIN aph(3')-IIa 795 1.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG959 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aac(6')-Ia 558 1.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.74 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00
OTU_ARG719 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN/SPECTINOMYCINaadA27, ant(3'')-IIc 789 0.96 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.25 0.35 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG722 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN/SPECTINOMYCINant(3'')-IIa 789 0.93 0.36 0.00 0.00 0.33 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1081 AMINOGLYCOSIDE AMIKACIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-Il 459 0.66 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG974 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aacA38 555 0.60 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG543 AMINOGLYCOSIDE STREPTOMYCIN ant(6)-Ib 858 0.53 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.53 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG658 AMINOGLYCOSIDE KANAMYCIN aph(3')-Ib 816 0.40 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG107 AMINOGLYCOSIDE Amikacin, Gentamicin, Tobramycinaac(6')-aph(2''), aph(2'')-Ia 1476 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG745 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aad9 777 0.26 0.00 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1037 AMINOGLYCOSIDE AMINOGLYCOSIDE aac(6') 516 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1090 AMINOGLYCOSIDE AMIKACIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-If 450 0.13 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG992 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN/KANAMYCIN/TOBRAMYCINaac(6')-IIb 543 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG536 AMINOGLYCOSIDE GENTAMICIN aac(3)-IIa, aac(3)-IIc, aac(3)-IId, aac(3)-IIe861 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG317 BETA-LACTAM BETA-LACTAM bla 1038 57.69 0.50 2.51 3.35 19.96 0.48 0.00 2.10 1.36 0.65 0.88 0.00 0.45 0.80 0.79 3.41 5.27 0.50 1.13 0.00 1.94 0.76 0.79 0.91 0.65 2.18 3.20 2.36 0.75 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG678 BETA-LACTAM BETA-LACTAM, CARBAPENEM, CEPHALOSPORINblaOXA-7, blaOXA-10, blaOXA-11, blaOXA-13, blaOXA-14, blaOXA-16, blaOXA-17, blaOXA-19, blaOXA-28, blaOXA-35, blaOXA-56, blaOXA-74, blaOXA-101, blaOXA-142, blaOXA-145, blaOXA-147, blaOXA-183, blaOXA-233, blaOXA-240, blaOXA-246, blaOXA-251, blaOXA-256, blaOXA-368, blaOXA-454, blaOXA-520, blaOXA-655, blaOXA-656, blaOXA-663, blaOXA-676, blaOXA-677, blaOXA-736, blaOXA-794, blaOXA-795, blaOXA-823, blaOXA-824, blaOXA-827, blaOXA-836797.2857143 36.47 0.29 1.25 0.00 1.06 0.63 0.86 0.00 1.50 0.66 0.58 0.80 1.32 1.05 4.48 1.61 0.97 1.30 2.39 1.07 2.33 0.58 1.55 0.00 0.96 2.84 1.21 3.41 1.71 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG795 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaIMP-1, blaIMP-3, blaIMP-4, blaIMP-6, blaIMP-7, blaIMP-10, blaIMP-25, blaIMP-26, blaIMP-30, blaIMP-34, blaIMP-38, blaIMP-40, blaIMP-42, blaIMP-43, blaIMP-51, blaIMP-52, blaIMP-55, blaIMP-59, blaIMP-60, blaIMP-61, blaIMP-66, blaIMP-70, blaIMP-73, blaIMP-76, blaIMP-77, blaIMP-78, blaIMP-79, blaIMP-80741 28.16 3.49 0.81 0.00 1.14 0.34 0.93 0.00 0.44 0.61 1.24 0.00 0.36 1.55 1.48 0.87 0.69 0.80 1.58 2.31 1.25 1.06 1.67 0.00 1.29 1.59 0.56 0.37 1.33 0.00 0.39 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG501 BETA-LACTAM CARBAPENEM, CEPHALOSPORINblaGES-1, blaGES-2, blaGES-3, blaGES-4, blaGES-5, blaGES-6, blaGES-7, blaGES-8, blaGES-9, blaGES-10, blaGES-11, blaGES-12, blaGES-13, blaGES-14, blaGES-15, blaGES-16, blaGES-17, blaGES-18, blaGES-19, blaGES-20, blaGES-21, blaGES-22, blaGES-24, blaGES-25, blaGES-26, blaGES-27, blaGES-28, blaGES-29, blaGES-30, blaGES-31, blaGES-32, blaGES-33, blaGES-34, blaGES-35, blaGES-36, blaGES-37, blaGES-38, blaGES-39, blaGES-40, blaGES-41, blaGES-42, blaGES-43864 27.84 2.40 0.23 4.03 0.75 0.96 0.00 2.52 0.50 0.78 0.53 0.74 1.45 0.72 0.95 2.23 0.07 1.28 0.51 0.00 0.18 1.06 1.43 0.00 0.00 1.82 0.32 1.57 0.76 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG419 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaVEB-1, blaVEB-2, blaVEB-3, blaVEB-4, blaVEB-5, blaVEB-6, blaVEB-7, blaVEB-8, blaVEB-9, blaVEB-10, blaVEB-11, blaVEB-12, blaVEB-13, blaVEB-14, blaVEB-15, blaVEB-16, blaVEB-17, blaVEB-18, blaVEB-19, blaVEB-20, blaVEB-21, blaVEB-22899.4 24.40 0.26 1.78 2.38 1.59 0.65 1.53 0.00 0.24 0.33 1.02 0.00 0.29 0.46 0.31 0.72 0.07 0.41 0.49 0.95 0.86 0.51 0.46 0.00 0.43 2.08 4.15 2.12 0.32 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG686 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-5, blaOXA-129 804 24.18 0.00 0.00 0.00 0.08 0.21 0.00 0.00 1.08 0.47 1.71 0.00 0.16 1.56 2.73 3.20 0.80 1.56 1.09 2.13 2.88 0.33 1.03 0.00 0.00 0.98 0.86 0.00 0.56 0.00 0.00 0.00 0.74 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG691 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-46, blaOXA-118, blaOXA-119, blaOXA-205, blaOXA-779, blaOXA-835801 23.63 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 19.30 0.09 0.57 0.00 0.00 0.00 0.34 0.40 0.08 0.18 0.00 0.00 0.77 0.16 0.51 0.00 0.24 0.00 0.35 0.34 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG615 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-2, blaOXA-3, blaOXA-15, blaOXA-21, blaOXA-32, blaOXA-34, blaOXA-36, blaOXA-141, blaOXA-161, blaOXA-210, blaOXA-226, blaOXA-415, blaOXA-539, blaOXA-540, blaOXA-541, blaOXA-681, blaOXA-737798.8 15.14 0.22 0.25 0.00 0.00 0.62 0.00 0.00 0.55 0.38 0.57 0.00 0.17 0.26 0.69 2.01 0.48 0.46 0.18 0.00 1.35 0.33 1.03 1.19 0.00 0.74 0.87 0.00 0.67 0.48 0.36 0.00 0.00 0.20 1.08 0.00 0.00
OTU_ARG334 BETA-LACTAM BETA-LACTAM cfxA, cfxA2, cfxA3, cfxA4, cfxA5 966 10.03 0.06 0.21 2.22 0.34 0.09 0.71 0.00 0.45 0.16 0.95 0.00 0.00 0.22 1.14 1.00 0.13 0.31 0.15 0.00 0.48 0.20 0.00 0.00 0.00 0.51 0.72 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG737 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaLCR-1, blaNPS-1 783 9.93 0.22 0.26 0.00 0.33 0.11 0.00 0.00 0.00 0.96 0.00 0.00 0.34 1.06 0.70 0.00 0.00 0.00 0.00 2.19 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 1.38 0.35 1.39 0.47 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG612 BETA-LACTAM BETA-LACTAM, CEPHALOSPORINblaOXA-1, blaOXA-4, blaOXA-31, blaOXA-47, blaOXA-224, blaOXA-320, blaOXA-392, blaOXA-534, blaOXA-675, blaOXA-796831 9.53 0.00 0.72 0.00 0.55 0.10 0.00 0.00 0.26 0.09 0.00 0.00 0.08 0.13 0.00 0.00 0.70 0.62 0.18 0.00 0.56 0.39 0.50 0.00 0.35 1.19 0.67 0.33 2.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG714 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-504, blaOXA-780 795 7.45 0.22 0.00 0.67 0.16 0.52 0.00 0.00 0.00 0.47 0.00 0.00 0.00 0.52 0.35 0.00 0.00 0.28 0.00 0.00 0.00 0.66 0.52 0.00 0.00 0.74 0.70 1.37 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG361 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaM 927 7.34 0.68 0.00 0.29 0.00 0.09 0.00 2.35 1.41 0.00 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.32 0.00 0.67 0.50 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.04 0.00 0.31 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG380 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaAER-1 915 6.91 0.13 0.44 0.59 0.28 0.09 0.00 0.00 0.36 0.08 0.50 0.00 0.00 0.11 0.60 0.00 0.07 0.00 0.32 0.00 1.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.22 0.91 0.00 1.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG213 BETA-LACTAM BETA-LACTAM ampC 1173 5.77 0.10 1.53 0.00 0.50 0.14 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.23 0.00 0.11 0.00 0.12 0.00 0.53 0.28 0.00 0.00 0.00 0.76 0.47 0.93 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG640 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-347 825 5.71 0.07 0.48 0.65 0.16 0.10 0.83 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.67 0.78 0.39 0.00 0.18 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.48 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG211 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaMOX-5, blaMOX-6, blaMOX-7, blaMOX-8, blaMOX-12, blaMOX-131152 5.24 0.30 0.35 0.00 0.68 0.36 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.18 0.72 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.40 0.36 0.00 0.00 0.51 1.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG728 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-198 789 4.25 0.00 0.00 0.00 0.16 0.21 0.00 0.00 0.28 0.38 0.00 0.00 0.17 0.13 0.35 0.00 0.08 0.19 0.19 0.00 0.20 0.17 0.52 0.00 0.00 0.00 0.18 0.69 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG215 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaCMY-1, blaCMY-8, blaCMY-8b, blaCMY-9, blaCMY-10, blaCMY-11, blaCMY-19, blaMOX-1, blaMOX-2, blaMOX-3, blaMOX-4, blaMOX-10, blaMOX-111149 4.00 0.35 0.00 0.00 0.34 0.07 0.00 0.00 0.09 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.19 0.13 1.49 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.72 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG750 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaOXA-372, blaOXA-641 774 3.51 0.00 0.26 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.14 0.19 1.19 0.00 0.09 0.00 0.35 0.00 0.33 0.29 0.00 0.00 0.40 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG212 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaMOX-9 1152 3.38 0.00 0.17 0.46 0.11 0.00 0.00 0.00 0.19 0.00 0.80 0.00 0.00 0.00 0.72 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG628 BETA-LACTAM BETA-LACTAM, CARBAPENEMblaOXA-211, blaOXA-212, blaOXA-280, blaOXA-281, blaOXA-309, blaOXA-333, blaOXA-334, blaOXA-373, blaOXA-643, blaOXA-644, blaOXA-645, blaOXA-650, blaOXA-651, blaOXA-652, blaOXA-662825 2.87 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.09 0.56 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00 0.00 0.00 0.35 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.82
OTU_ARG473 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaPAU-1 882 2.53 0.00 0.23 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.33 0.00 0.35 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.28 0.00 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG310 BETA-LACTAM BETA-LACTAM cfxA6 963 2.52 0.00 0.21 0.56 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.67 0.00 0.08 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG185 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaLHK-1, blaLHK-2, blaLHK-3, blaLHK-4, blaLHK-5, blaLHK-6, blaLHK-71172.25 2.42 0.00 0.00 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.39 0.00 0.00 0.09 0.00 0.55 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.00 0.00 0.00 0.12 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG520 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaCARB-4 867 2.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 1.56
OTU_ARG542 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaPOM-1, blaPOM-2, POM-1 841 2.17 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.97 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG807 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaIMP-5, blaIMP-9, blaIMP-15, blaIMP-28, blaIMP-29, blaIMP-45, blaIMP-53, blaIMP-62, blaIMP-82738 1.95 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.62 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.42 0.00 0.00 0.00 0.26 0.00 0.19 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG706 BETA-LACTAM BETA-LACTAM ampH, blaOXA-724, blaOXA-726 795 1.73 1.16 0.00 0.00 0.57 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG800 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaIMP-31, blaIMP-35 739.5 1.72 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.14 0.37 0.00 0.17 0.30 0.00 0.00 0.42 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG761 BETA-LACTAM CARBAPENEM cphA1, cphA3, cphA4, cphA6, cphA7, cphA8765 1.69 0.60 0.00 0.00 0.34 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.39 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG642 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-9 825 1.65 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.83 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.48 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG439 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN cblA 891 1.32 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG712 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-427 795 1.31 0.07 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG629 BETA-LACTAM BETA-LACTAM, CARBAPENEMblaOXA-51, blaOXA-64, blaOXA-65, blaOXA-66, blaOXA-67, blaOXA-68, blaOXA-69, blaOXA-70, blaOXA-71, blaOXA-75, blaOXA-76, blaOXA-77, blaOXA-78, blaOXA-79, blaOXA-80, blaOXA-82, blaOXA-83, blaOXA-84, blaOXA-86, blaOXA-87, blaOXA-88, blaOXA-89, blaOXA-90, blaOXA-91, blaOXA-92, blaOXA-93, blaOXA-94, blaOXA-95, blaOXA-98, blaOXA-99, blaOXA-100, blaOXA-104, blaOXA-106, blaOXA-107, blaOXA-108, blaOXA-109, blaOXA-110, blaOXA-111, blaOXA-112, blaOXA-113, blaOXA-115, blaOXA-116, blaOXA-117, blaOXA-120, blaOXA-121, blaOXA-122, blaOXA-123, blaOXA-124, blaOXA-125, blaOXA-126, blaOXA-127, blaOXA-128, blaOXA-130, blaOXA-131, blaOXA-132, blaOXA-138, blaOXA-144, blaOXA-148, blaOXA-149, blaOXA-150, blaOXA-172, blaOXA-173, blaOXA-174, blaOXA-175, blaOXA-176, blaOXA-177, blaOXA-178, blaOXA-179, blaOXA-180, blaOXA-194, blaOXA-195, blaOXA-196, blaOXA-197, blaOXA-200, blaOXA-201, blaOXA-202, blaOXA-203, blaOXA-206, blaOXA-208, blaOXA-216, blaOXA-217, blaOXA-219, blaOXA-223, blaOXA-234, blaOXA-241, blaOXA-242, blaOXA-248, blaOXA-249825 1.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG786 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaIMP-2, blaIMP-8, blaIMP-13, blaIMP-17, blaIMP-19, blaIMP-20, blaIMP-23, blaIMP-24, blaIMP-33, blaIMP-37, blaIMP-39, blaIMP-69, blaIMP-84741 1.23 0.00 0.54 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.42 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG474 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaRCP 882 1.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG222 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaACT-1, blaACT-2, blaACT-3, blaACT-4, blaACT-6, blaACT-8, blaACT-10, blaACT-13, blaACT-29, blaACT-34, blaACT-38, blaACT-48, blaACT-53, blaACT-57, blaACT-58, blaACT-62, blaACT-63, blaACT-68, blaCMG, blaMIR-1, blaMIR-2, blaMIR-3, blaMIR-4, blaMIR-5, blaMIR-6, blaMIR-7, blaMIR-9, blaMIR-10, blaMIR-11, blaMIR-12, blaMIR-13, blaMIR-14, blaMIR-15, blaMIR-16, blaMIR-17, blaMIR-18, blaMIR-19, blaMIR-20, blaMIR-21, blaMIR-221146 1.03 0.30 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.52 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG210 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaCMY-2, blaCMY-2b, blaCMY-4, blaCMY-5, blaCMY-6, blaCMY-7, blaCMY-12, blaCMY-13, blaCMY-14, blaCMY-15, blaCMY-16, blaCMY-17, blaCMY-18, blaCMY-20, blaCMY-21, blaCMY-22, blaCMY-23, blaCMY-24, blaCMY-25, blaCMY-26, blaCMY-27, blaCMY-28, blaCMY-29, blaCMY-30, blaCMY-31, blaCMY-32, blaCMY-33, blaCMY-34, blaCMY-35, blaCMY-36, blaCMY-37, blaCMY-38, blaCMY-39, blaCMY-40, blaCMY-41, blaCMY-42, blaCMY-43, blaCMY-44, blaCMY-45, blaCMY-46, blaCMY-47, blaCMY-48, blaCMY-49, blaCMY-50, blaCMY-51, blaCMY-53, blaCMY-54, blaCMY-55, blaCMY-56, blaCMY-57, blaCMY-58, blaCMY-59, blaCMY-60, blaCMY-61, blaCMY-62, blaCMY-63, blaCMY-64, blaCMY-65, blaCMY-66, blaCMY-67, blaCMY-68, blaCMY-69, blaCMY-71, blaCMY-72, blaCMY-73, blaCMY-75, blaCMY-76, blaCMY-77, blaCMY-78, blaCMY-79, blaCMY-80, blaCMY-81, blaCMY-84, blaCMY-85, blaCMY-86, blaCMY-87, blaCMY-89, blaCMY-90, blaCMY-94, blaCMY-95, blaCMY-96, blaCMY-97, blaCMY-99, blaCMY-102, blaCMY-103, blaCMY-104, blaCMY-105, blaCMY-106, blaCMY-107, blaCMY-108, blaCMY-109, blaCMY-110, blaCMY-11146 0.99 0.05 0.17 0.47 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG522 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaFPH-1 867 0.95 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.95 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG711 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-12, blaOXA-725 795 0.90 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.09 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG479 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaBES-1 879 0.68 0.00 0.00 0.61 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG694 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-732 801 0.66 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.58 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG535 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaTEM-1, blaTEM-1A, blaTEM-1C, blaTEM-1D, blaTEM-2, blaTEM-3, blaTEM-4, blaTEM-6, blaTEM-8, blaTEM-9, blaTEM-10, blaTEM-11, blaTEM-12, blaTEM-15, blaTEM-16, blaTEM-17, blaTEM-19, blaTEM-20, blaTEM-21, blaTEM-22, blaTEM-24, blaTEM-26, blaTEM-28, blaTEM-29, blaTEM-30, blaTEM-32, blaTEM-33, blaTEM-34, blaTEM-35, blaTEM-36, blaTEM-39, blaTEM-40, blaTEM-43, blaTEM-45, blaTEM-47, blaTEM-48, blaTEM-49, blaTEM-52, blaTEM-52B, blaTEM-52C, blaTEM-53, blaTEM-54, blaTEM-55, blaTEM-57, blaTEM-60, blaTEM-63, blaTEM-67, blaTEM-68, blaTEM-70, blaTEM-71, blaTEM-72, blaTEM-76, blaTEM-77, blaTEM-78, blaTEM-79, blaTEM-80, blaTEM-81, blaTEM-82, blaTEM-83, blaTEM-84, blaTEM-85, blaTEM-86, blaTEM-87, blaTEM-88, blaTEM-90, blaTEM-91, blaTEM-92, blaTEM-93, blaTEM-94, blaTEM-95, blaTEM-96, blaTEM-97, blaTEM-98, blaTEM-99, blaTEM-101, blaTEM-102, blaTEM-104, blaTEM-105, blaTEM-106, blaTEM-107, blaTEM-108, blaTEM-109, blaTEM-110, blaTEM-111, blaTEM-112, blaTEM-113, blaTEM-114, blaTEM-115, blaTEM-116, blaTEM-120, blaTEM-121, blaTEM-122,861 0.64 0.13 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG219 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN cepS 1149 0.63 0.10 0.17 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG498 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaCPS-1 873 0.61 0.00 0.00 0.61 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG216 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaFOX-1, blaFOX-2, blaFOX-3, blaFOX-4, blaFOX-5, blaFOX-6, blaFOX-7, blaFOX-8, blaFOX-9, blaFOX-10, blaFOX-12, blaFOX-13, blaFOX-14, blaFOX-15, blaFOX-161147.2 0.60 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG482 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaCTX-M-9, blaCTX-M-13, blaCTX-M-14, blaCTX-M-14b, blaCTX-M-16, blaCTX-M-17, blaCTX-M-19, blaCTX-M-21, blaCTX-M-24, blaCTX-M-27, blaCTX-M-38, blaCTX-M-46, blaCTX-M-47, blaCTX-M-48, blaCTX-M-49, blaCTX-M-50, blaCTX-M-51, blaCTX-M-65, blaCTX-M-67, blaCTX-M-73, blaCTX-M-81, blaCTX-M-83, blaCTX-M-84, blaCTX-M-85, blaCTX-M-86, blaCTX-M-87, blaCTX-M-90, blaCTX-M-93, blaCTX-M-98, blaCTX-M-99, blaCTX-M-102, blaCTX-M-104, blaCTX-M-105, blaCTX-M-110, blaCTX-M-111, blaCTX-M-112, blaCTX-M-113, blaCTX-M-121, blaCTX-M-122, blaCTX-M-125, blaCTX-M-126, blaCTX-M-129, blaCTX-M-130, blaCTX-M-134, blaCTX-M-137, blaCTX-M-147, blaCTX-M-148, blaCTX-M-159, blaCTX-M-161, blaCTX-M-168, blaCTX-M-174, blaCTX-M-191, blaCTX-M-192, blaCTX-M-195, blaCTX-M-196, blaCTX-M-198, blaCTX-M-201, blaCTX-M-213, blaCTX-M-214, blaCTX-M-215, blaCTX-M-219, blaCTX-M-221, blaCTX-M-223877.5 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00
OTU_ARG189 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaADC-1, blaADC-2, blaADC-3, blaADC-4, blaADC-5, blaADC-6, blaADC-7, blaADC-10, blaADC-11, blaADC-25, blaADC-26, blaADC-29, blaADC-30, blaADC-31, blaADC-32, blaADC-33, blaADC-38, blaADC-39, blaADC-43, blaADC-50, blaADC-51, blaADC-52, blaADC-53, blaADC-54, blaADC-56, blaADC-57, blaADC-58, blaADC-59, blaADC-60, blaADC-61, blaADC-62, blaADC-63, blaADC-65, blaADC-66, blaADC-67, blaADC-68, blaADC-73, blaADC-74, blaADC-75, blaADC-76, blaADC-77, blaADC-78, blaADC-79, blaADC-80, blaADC-81, blaADC-82, blaADC-87, blaADC-88, blaADC-89, blaADC-90, blaADC-91, blaADC-92, blaADC-93, blaADC-94, blaADC-95, blaADC-96, blaADC-97, blaADC-98, blaADC-99, blaADC-100, blaADC-101, blaADC-102, blaADC-103, blaADC-104, blaADC-105, blaADC-106, blaADC-107, blaADC-109, blaADC-110, blaADC-112, blaADC-113, blaADC-114, blaADC-115, blaADC-116, blaADC-117, blaADC-119, blaADC-121, blaADC-122, blaADC-123, blaADC-125, blaADC-139, blaADC-140, blaADC-141, blaADC-143, blaADC-144, blaADC-145, blaADC-146, blaADC-147, blaADC-152, blaADC-153, blaADC-1541152 0.48 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG521 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaCARB-7, blaCARB-9 867 0.47 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG557 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-296, blaOXA-666 855 0.46 0.00 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG544 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaCARB-17, blaCARB-18, blaCARB-19, blaCARB-20, blaCARB-21, blaCARB-22, blaCARB-23, blaCARB-24, blaCARB-25, blaCARB-26, blaCARB-27, blaCARB-28, blaCARB-29, blaCARB-30, blaCARB-31, blaCARB-32, blaCARB-33, blaCARB-34, blaCARB-35, blaCARB-36, blaCARB-38, blaCARB-40, blaCARB-41, blaCARB-43, blaCARB-44, blaCARB-45, blaCARB-46, blaCARB-47, blaCARB-48853.5 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.38 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG418 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaSHV-1, blaSHV-1b-b, blaSHV-2, blaSHV-2A, blaSHV-3, blaSHV-5, blaSHV-7, blaSHV-8, blaSHV-9, blaSHV-11, blaSHV-12, blaSHV-13, blaSHV-14, blaSHV-15, blaSHV-16, blaSHV-18, blaSHV-24, blaSHV-25, blaSHV-26, blaSHV-27, blaSHV-28, blaSHV-29, blaSHV-30, blaSHV-31, blaSHV-32, blaSHV-33, blaSHV-34, blaSHV-35, blaSHV-36, blaSHV-37, blaSHV-38, blaSHV-40, blaSHV-41, blaSHV-42, blaSHV-43, blaSHV-44, blaSHV-45, blaSHV-46, blaSHV-48, blaSHV-49, blaSHV-50, blaSHV-51, blaSHV-52, blaSHV-55, blaSHV-56, blaSHV-57, blaSHV-59, blaSHV-60, blaSHV-61, blaSHV-62, blaSHV-63, blaSHV-64, blaSHV-65, blaSHV-66, blaSHV-67, blaSHV-69, blaSHV-70, blaSHV-71, blaSHV-72, blaSHV-73, blaSHV-74, blaSHV-75, blaSHV-76, blaSHV-77, blaSHV-78, blaSHV-79, blaSHV-80, blaSHV-81, blaSHV-82, blaSHV-85, blaSHV-86, blaSHV-89, blaSHV-92, blaSHV-93, blaSHV-94, blaSHV-95, blaSHV-96, blaSHV-97, blaSHV-98, blaSHV-99, blaSHV-100, blaSHV-101, blaSHV-102, blaSHV-103, blaSHV-104, blaSHV-105, blaSHV-106, blaSHV-107, blaSHV-108, blaSHV-109, blaSHV-110, blaSHV-111, blaSH861 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG460 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaCTX-M-1, blaCTX-M-3, blaCTX-M-10, blaCTX-M-12, blaCTX-M-15, blaCTX-M-22, blaCTX-M-23, blaCTX-M-28, blaCTX-M-29, blaCTX-M-30, blaCTX-M-32, blaCTX-M-33, blaCTX-M-34, blaCTX-M-36, blaCTX-M-37, blaCTX-M-42, blaCTX-M-52, blaCTX-M-53, blaCTX-M-54, blaCTX-M-55, blaCTX-M-58, blaCTX-M-60, blaCTX-M-61, blaCTX-M-62, blaCTX-M-66, blaCTX-M-68, blaCTX-M-69, blaCTX-M-71, blaCTX-M-72, blaCTX-M-79, blaCTX-M-80, blaCTX-M-82, blaCTX-M-88, blaCTX-M-96, blaCTX-M-101, blaCTX-M-103, blaCTX-M-114, blaCTX-M-116, blaCTX-M-117, blaCTX-M-127, blaCTX-M-136, blaCTX-M-138, blaCTX-M-139, blaCTX-M-142, blaCTX-M-144, blaCTX-M-146, blaCTX-M-150, blaCTX-M-155, blaCTX-M-156, blaCTX-M-157, blaCTX-M-158, blaCTX-M-162, blaCTX-M-163, blaCTX-M-164, blaCTX-M-166, blaCTX-M-167, blaCTX-M-169, blaCTX-M-170, blaCTX-M-172, blaCTX-M-173, blaCTX-M-175, blaCTX-M-176, blaCTX-M-177, blaCTX-M-178, blaCTX-M-179, blaCTX-M-180, blaCTX-M-181, blaCTX-M-182, blaCTX-M-183, blaCTX-M-184, blaCTX-M-186, blaCTX-M-187, blaCTX-M-188, blaCTX-M-189, blaCTX-M-190, blaCTX-M-1876 0.32 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.32 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG760 BETA-LACTAM CARBAPENEM cphA1, cphA2, imiH, imiS 765 0.30 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG568 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaZ 951 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG672 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaVIM-1, blaVIM-2, blaVIM-3, blaVIM-4, blaVIM-6, blaVIM-8, blaVIM-9, blaVIM-10, blaVIM-11, blaVIM-12, blaVIM-14, blaVIM-15, blaVIM-16, blaVIM-17, blaVIM-18, blaVIM-19, blaVIM-20, blaVIM-23, blaVIM-24, blaVIM-25, blaVIM-26, blaVIM-27, blaVIM-28, blaVIM-29, blaVIM-30, blaVIM-31, blaVIM-32, blaVIM-33, blaVIM-34, blaVIM-35, blaVIM-36, blaVIM-37, blaVIM-38, blaVIM-39, blaVIM-40, blaVIM-41, blaVIM-42, blaVIM-43, blaVIM-44, blaVIM-45, blaVIM-46, blaVIM-48, blaVIM-50, blaVIM-51, blaVIM-52, blaVIM-53, blaVIM-54, blaVIM-55, blaVIM-56, blaVIM-57, blaVIM-58, blaVIM-59, blaVIM-60, blaVIM-62, blaVIM-63, blaVIM-64, blaVIM-65, blaVIM-66, blaVIM-67, blaVIM-68801 0.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG713 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaOXA-45 795 0.25 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG625 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaOXA-18 828 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG244 BETA-LACTAM BETA-LACTAM, CEPHALOSPORINblaEC-5, blaEC-8, blaEC-13, blaEC-14, blaEC-15, blaEC-16, blaEC-18, blaEC-19, blaEC1134 0.20 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG798 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaIMP-11, blaIMP-16, blaIMP-21, blaIMP-22, blaIMP-41, blaIMP-44, blaIMP-58, blaIMP-68, blaIMP-74738 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG564 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaCARB-42 852 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00



OTU_ARG841 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaEBR-1, blaEBR-2 708 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG779 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaB-1, blaB-2, blaB-3, blaB-11, blaB-14750 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG496 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXY-1-1, blaOXY-1-2, blaOXY-1-3, blaOXY-1-4, blaOXY-1-5, blaOXY-1-6, blaOXY-4-1, blaOXY-5-1, blaOXY-5-2, blaOXY-6-1, blaOXY-6-2, blaOXY-6-3, blaOXY-6-4873 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG218 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN cepH 1149 0.16 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG519 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaCARB-1, blaCARB-2, blaCARB-3, blaCARB-6, blaCARB-11, blaCARB-12, blaPSE867 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG623 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaOXA-24, blaOXA-25, blaOXA-26, blaOXA-72, blaOXA-139, blaOXA-160, blaOXA-207, blaOXA-437, blaOXA-653828 0.16 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG556 BETA-LACTAM CEPHALOSPORIN blaACI-1 855 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG660 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaOXA-444, blaOXA-571 816 0.15 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG638 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-22 825 0.14 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG693 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-29 801 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG319 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaSGM-6, blaSGM-7 981 0.13 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG214 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaAQU, blaAQU-1 1143 0.12 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG586 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaOXA-58, blaOXA-96, blaOXA-97, blaOXA-164, blaOXA-397, blaOXA-420, blaOXA-512843 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG461 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaF 885 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG512 BETA-LACTAM CARBAPENEM blaL1 888 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG662 BETA-LACTAM ? blaOXA-60, blaOXA-60b, blaOXA-60c, blaOXA-60d816 0.07 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG515 BETA-LACTAM BETA-LACTAM blaOXA-55, blaOXA-729 870 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG70 COLISTIN COLISTIN mcr-3.1, mcr-3.2, mcr-3.3, mcr-3.4, mcr-3.5, mcr-3.6, mcr-3.7, mcr-3.8, mcr-3.9, mcr-3.10, mcr-3.11, mcr-3.12, mcr-3.13, mcr-3.14, mcr-3.15, mcr-3.16, mcr-3.18, mcr-3.19, mcr-3.20, mcr-3.21, mcr-3.22, mcr-3.23, mcr-3.24, mcr-3.25, mcr-3.26, mcr-3.27, mcr-3.29, mcr-3.301602.6 5.43 0.04 0.25 0.67 0.24 0.10 0.00 0.00 0.00 0.14 0.29 0.00 0.00 0.26 0.34 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.19 0.12 0.26 0.59 0.24 0.74 0.86 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG66 COLISTIN COLISTIN mcr-5.1, mcr-5.2, mcr-5.3, mcr-5.4 1644 1.90 0.04 0.00 0.33 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.08 0.06 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 1.04 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG76 COLISTIN COLISTIN mcr-7.1 1620 0.39 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG71 COLISTIN COLISTIN mcr-4.1, mcr-4.2, mcr-4.3, mcr-4.4, mcr-4.5, mcr-4.61626 0.25 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG77 COLISTIN COLISTIN mcr-9.1 1620 0.21 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1126 FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosE 405 0.44 0.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1124 FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosA 420 0.41 0.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1107 FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosA, fosA5, fosA6 420 0.34 0.14 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1119 FOSFOMYCIN FOSFOMYCIN fosB 429 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1015 LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE lnu(AN2) 513 6.77 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.34 0.00 0.00 0.15 1.79 0.00 0.00 0.00 0.00 1.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 1.85 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1030 LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE lnu(C) 495 4.12 0.00 0.40 1.08 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.94 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 1.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG687 LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE lnu(B) 804 0.90 0.00 0.00 0.67 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG582 LINCOSAMIDE LINCOSAMIDE linH2, lnu(F) 822 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00
OTU_ARG103 LINCOSAMIDE/STREPTOGRAMINLINCOSAMIDE/STREPTOGRAMINlsa(E) 1485 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG108 MACROLIDE MACROLIDE msr(E) 1476 81.67 1.40 8.81 0.91 6.91 0.45 0.93 1.48 1.99 0.92 0.62 1.30 1.39 0.99 5.40 3.49 1.13 0.95 3.67 0.00 2.51 0.80 2.51 0.00 1.36 7.87 12.36 2.03 4.64 0.09 0.00 0.00 1.62 0.18 0.29 0.83 1.83
OTU_ARG466 MACROLIDE MACROLIDE mph(E) 885 71.92 1.56 8.14 1.21 4.62 0.85 0.78 2.46 3.69 1.11 2.07 0.72 1.04 1.53 2.48 0.73 0.58 0.58 1.49 0.00 1.92 0.59 5.13 0.00 0.65 7.46 10.62 5.23 2.28 0.00 0.33 0.00 1.35 0.12 0.00 0.59 0.00
OTU_ARG697 MACROLIDE MACROLIDE erm(F) 801 17.95 0.29 1.00 2.67 0.00 0.62 0.00 0.00 0.27 0.66 1.72 0.80 0.16 0.91 0.69 1.61 0.32 0.65 0.18 0.00 0.58 0.82 0.00 0.00 0.00 0.25 2.24 0.68 0.57 0.00 0.00 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG151 MACROLIDE MACROLIDE mef(A) 1218 15.74 0.05 1.15 1.10 0.59 0.20 2.26 0.00 0.18 0.25 0.75 0.53 0.05 0.17 0.68 1.06 0.32 0.36 0.36 0.00 0.25 0.70 0.34 0.00 0.00 0.89 1.93 0.00 0.27 0.00 0.47 0.00 0.00 0.48 0.35 0.00 0.00
OTU_ARG152 MACROLIDE MACROLIDE mef(C) 1224 13.78 0.05 0.00 0.22 0.00 0.14 0.56 3.56 0.00 0.25 0.37 0.00 0.00 2.38 0.22 1.05 0.00 0.60 0.48 1.40 0.25 0.64 0.00 0.00 0.16 0.40 0.11 0.89 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG136 MACROLIDE MACROLIDE ere(A), ere(A2) 1227 11.81 0.94 0.33 0.44 0.21 0.47 0.56 0.00 0.00 1.29 0.75 0.00 0.65 0.42 0.22 1.05 0.37 0.78 0.24 0.00 0.00 0.48 0.34 0.00 0.16 0.48 0.56 0.44 0.40 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG467 MACROLIDE MACROLIDE mph(G) 885 8.92 0.00 0.45 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.25 0.17 0.00 0.00 0.00 2.47 0.62 1.45 0.00 0.17 0.17 1.94 0.17 0.37 0.00 0.00 0.00 0.11 0.16 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG768 MACROLIDE MACROLIDE erm(B) 738 8.04 0.08 0.54 0.73 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 1.24 0.00 0.18 0.14 0.37 0.00 0.52 0.30 0.00 0.00 0.42 0.18 0.56 0.00 0.26 0.40 0.94 0.37 0.67 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG150 MACROLIDE ERYTHROMYCIN ere(D) 1227 7.43 0.09 0.82 0.65 0.21 0.27 0.56 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.25 0.22 0.79 0.10 0.60 0.12 1.40 0.00 0.43 0.00 0.00 0.00 0.16 0.56 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG409 MACROLIDE MACROLIDE mph(A) 921 7.14 0.37 0.43 0.00 0.21 0.00 0.75 0.00 0.00 0.41 0.00 0.70 0.07 0.23 0.89 0.00 0.00 0.24 0.16 0.00 0.34 0.21 0.45 0.00 0.31 0.43 0.15 0.00 0.36 0.18 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.19 0.00
OTU_ARG813 MACROLIDE MACROLIDE erm(G) 735 5.27 0.00 0.27 1.46 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.62 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.35 0.30 0.00 0.00 0.21 0.09 0.00 0.00 0.13 0.80 0.75 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG110 MACROLIDE MACROLIDE msr(D) 1464 4.85 0.20 0.14 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.15 0.10 0.31 0.00 0.00 0.28 0.00 0.88 0.04 0.20 0.30 0.00 0.00 0.31 0.28 0.00 0.07 0.13 0.28 0.37 0.31 0.03 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG696 MACROLIDE MACROLIDE erm(35) 801 3.99 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.80 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.23 0.00 0.68 0.00 0.00 0.00 1.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG562 MACROLIDE MACROLIDE erm(X) 762 2.28 0.00 0.00 0.70 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.17 0.14 0.36 0.00 0.08 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG424 MACROLIDE MACROLIDE mph(F) 900 1.62 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.23 0.00 0.00 0.14 0.16 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.46 0.00 0.18 0.00 0.19 0.00
OTU_ARG162 MACROLIDE MACROLIDE mef(En2) 1206 0.94 0.05 0.17 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.11 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG391 MACROLIDE MACROLIDE erm(42) 906 0.61 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG149 MACROLIDE MACROLIDE mef(B) 1230 0.48 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.16 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG752 MACROLIDE MACROLIDE erm(Q) 774 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG133 MACROLIDE ERYTHROMYCIN ere(B) 1260 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG814 MACROLIDE MACROLIDE erm(T) 738 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG376 MACROLIDE MACROLIDE mphK 921 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG67 MACROLIDE/PLEUROMUTILINLINCOSAMIDE/STREPTOGRAMIN/TIAMULINvmlR 1644 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG146 multiple Macrolide, Aminoglycoside, Tetracycline, Fluoroquinolone, Phenicol, Rifampicinmdf(A) 1233 1.91 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.39 0.25 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG907 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catB3 633 7.78 0.18 0.00 0.00 0.10 0.53 0.00 0.00 0.34 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 1.02 0.20 0.00 0.23 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.15 1.56 1.53 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.36 0.00 0.00
OTU_ARG909 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catB8 633 5.28 0.45 0.63 0.85 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.43 0.00 0.10 0.12 0.23 0.00 0.00 0.10 1.30 0.00 0.00 0.78 0.22 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG134 PHENICOL CHLORAMPHENICOL cmlA, cmlA1, cmlA4, cmlA5, cmlA6, cmlA8, cmlA101260 5.01 0.41 0.00 1.28 0.10 0.07 0.00 0.00 0.17 0.48 0.00 0.00 0.10 0.08 0.22 0.51 0.00 0.18 0.00 0.00 0.37 0.10 0.00 0.00 0.00 0.16 0.22 0.43 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG159 PHENICOL CHLORAMPHENICOL/FLORFENICOLfloR2 1215 2.31 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.97 0.57 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG908 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catB6 633 1.71 0.91 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG160 PHENICOL CHLORAMPHENICOL/FLORFENICOLfloR 1215 1.14 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.24 0.11 0.45 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG916 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catA13 624 0.75 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.66 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG401 PHENICOL CHLORAMPHENICOL cml 909 0.60 0.06 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG866 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catA16 660 0.43 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.22 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG906 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catB2 633 0.31 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1034 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catS 491 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG894 PHENICOL CHLORAMPHENICOL catA2 642 0.22 0.09 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG365 PHENICOL CHLORAMPHENICOL/FLORFENICOLestDL136 933 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG180 PHENICOL CHLORAMPHENICOL cmx 1176 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG4 PHENICOL/QUINOLONE PHENICOL/QUINOLONE oqxB, oqxB2, oqxB3, oqxB4, oqxB5, oqxB6, oqxB7, oqxB8, oqxB9, oqxB10, oqxB11, oqxB12, oqxB13, oqxB14, oqxB15, oqxB16, oqxB17, oqxB18, oqxB19, oqxB20, oqxB21, oqxB22, oqxB23, oqxB24, oqxB25, oqxB26, oqxB27, oqxB28, oqxB29, oqxB30, oqxB31, oqxB323153 0.89 0.07 0.06 0.00 0.06 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.20 0.02 0.10 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.06 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG181 PHENICOL/QUINOLONE PHENICOL/QUINOLONE oqxA, oqxA2, oqxA3, oqxA4, oqxA5, oqxA6, oqxA7, oqxA8, oqxA9, oqxA10, oqxA111176 0.15 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1150 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacE 333 203.80 8.12 9.01 2.41 5.46 3.00 0.00 3.27 23.54 2.26 6.89 1.92 4.95 4.38 9.07 4.83 4.06 5.77 6.16 0.00 14.38 8.47 9.91 1.42 5.47 10.65 15.77 11.44 7.67 0.00 1.73 2.48 7.18 0.80 1.29 0.00 0.00
OTU_ARG1151 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacF, qacL 333 160.45 11.41 5.41 8.04 2.15 1.25 6.19 6.54 24.52 2.03 4.13 1.92 3.17 1.88 1.65 6.76 2.90 2.66 12.33 0.00 6.03 3.74 4.95 5.69 4.89 4.14 6.23 10.62 3.34 1.15 0.00 0.00 0.00 0.32 3.87 0.53 0.00
OTU_ARG1146 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacEdelta1 348 122.04 4.96 4.02 3.08 4.29 2.39 0.00 0.00 8.45 2.38 7.91 2.76 2.47 2.99 4.74 0.92 4.81 4.67 4.63 7.39 5.77 4.33 2.37 0.00 1.10 8.21 6.75 10.95 7.82 0.00 0.00 0.00 1.72 0.15 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1152 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacG2 333 51.78 5.70 0.60 2.41 3.32 0.50 2.06 6.54 0.98 0.90 0.00 0.00 0.99 1.56 0.82 1.93 0.97 3.33 2.64 0.00 1.86 2.36 1.24 2.84 1.44 1.18 0.83 3.27 1.49 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1149 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqac 333 10.76 0.52 0.60 0.00 0.20 1.00 0.00 0.00 0.65 0.00 0.00 0.00 0.40 3.44 0.00 0.00 0.77 0.89 0.00 0.00 0.93 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.25 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1153 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacK 333 8.67 0.17 0.00 0.00 0.39 0.00 2.06 0.00 2.62 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.00 0.67 0.88 0.00 0.46 0.79 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.32 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1157 QUATERNARY AMMONIUMQUATERNARY AMMONIUMqacH, qacZ 324 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG875 QUINOLONE QUINOLONE qnrS2, qnrS6 657 31.73 0.70 0.00 1.63 0.20 0.89 0.00 3.32 0.00 0.34 1.40 0.00 0.50 1.11 0.00 4.90 0.00 0.45 0.45 5.22 0.00 0.80 0.00 0.00 0.29 4.05 1.26 0.83 0.25 0.00 0.00 1.26 1.82 0.08 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG890 QUINOLONE QUINOLONE qnrD1, qnrD2, qnrD3 645 5.96 0.00 0.00 0.00 0.40 0.00 1.06 3.38 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG876 QUINOLONE QUINOLONE qnrVC1, qnrVC3, qnrVC6, qnrVC10 657 2.41 0.09 0.30 0.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.42 0.98 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG877 QUINOLONE QUINOLONE qnrVC4, qnrVC5, qnrVC7 657 2.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.71 0.40 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG872 QUINOLONE QUINOLONE qnrA1, qnrA2, qnrA3, qnrA4, qnrA5, qnrA6, qnrA7, qnrA8, qnrA9657 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG991 RIFAMYCIN RIFAMYCIN arr-2, arr-3, ARR-3, ARR-6, arr 453 1.90 0.25 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG18 RIFAMYCIN RIFAMYCIN rph 2598 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG996 STREPTOTHRICIN STREPTOTHRICIN sat4 543 0.97 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.51 0.00 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG476 SULFONAMIDE SULFONAMIDE sul1 840 440.51 17.81 15.24 14.03 12.76 6.44 9.81 10.38 31.50 9.32 19.12 8.01 10.84 9.06 19.62 17.24 9.73 14.17 15.36 15.30 24.46 12.02 12.28 3.95 11.41 22.51 27.32 23.65 20.85 0.81 0.69 0.00 12.81 0.51 1.53 0.00 0.00
OTU_ARG569 SULFONAMIDE SULFONAMIDE sul2 816 82.39 0.92 3.68 3.61 2.87 1.43 0.84 2.67 3.74 2.67 2.25 2.75 6.63 4.47 2.02 3.15 3.16 2.99 3.05 1.05 2.46 2.57 2.53 0.00 2.82 3.62 4.40 2.67 5.91 0.00 0.00 0.00 1.47 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG533 SULFONAMIDE SULFONAMIDE sul4 864 5.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.44 0.00 0.00 0.76 0.48 0.32 0.74 0.15 0.17 0.00 0.00 0.00 0.23 0.48 0.00 0.22 0.34 0.32 0.63 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG193 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(X) 1167 27.11 0.20 2.74 2.52 0.89 0.36 0.59 0.00 0.93 0.39 1.18 0.00 0.62 0.63 1.65 2.21 0.72 0.89 2.76 0.00 0.66 0.28 1.06 0.00 0.16 0.93 1.18 2.33 1.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG171 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(C) 1191 19.75 1.11 0.50 2.92 0.60 0.63 0.00 0.00 0.73 1.14 0.39 0.54 0.22 0.53 0.69 0.27 0.22 0.62 0.25 1.44 0.52 1.05 0.00 0.00 0.16 1.16 1.62 0.46 0.76 0.04 0.00 0.69 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG34 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(Q) 1926 14.87 0.42 1.14 1.81 0.27 0.22 0.71 0.00 0.00 0.35 1.43 0.33 0.14 0.38 0.71 0.33 0.37 0.65 0.46 0.00 0.48 0.54 0.64 0.00 0.10 0.92 0.79 1.41 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG176 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(G) 1176 9.26 0.20 0.00 0.68 0.39 0.21 0.00 0.00 0.28 0.00 0.00 0.00 0.34 0.62 0.00 0.00 0.11 0.38 0.25 0.00 0.26 0.17 0.00 0.00 0.00 0.92 1.18 1.39 0.63 0.00 0.25 0.00 1.02 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG172 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(39) 1188 9.05 0.58 0.51 0.00 0.22 0.07 0.00 0.00 0.27 0.51 0.39 0.54 0.11 0.18 0.46 0.00 0.00 0.12 0.25 1.44 0.52 0.17 0.35 0.00 0.08 0.75 1.16 0.00 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG129 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(A) 1200 8.51 1.44 0.33 0.00 0.05 0.28 0.00 1.82 0.00 0.31 0.00 0.53 0.11 0.26 0.23 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.26 0.38 0.00 0.00 0.32 0.66 0.69 0.45 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG157 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(E) 1218 5.71 0.19 0.00 0.00 0.11 0.20 0.00 0.00 0.18 0.19 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.53 0.00 0.12 0.00 1.41 0.00 0.16 0.34 0.00 0.00 0.65 1.59 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG42 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(O/W), tet(W) 1904.5 2.69 0.09 0.11 0.00 0.07 0.13 0.00 0.00 0.00 0.12 0.24 0.00 0.07 0.16 0.14 0.00 0.03 0.12 0.00 0.00 0.24 0.21 0.43 0.00 0.05 0.10 0.22 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG39 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(M), tet(S/M) 1927.5 2.49 0.03 0.10 0.28 0.07 0.09 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.04 0.00 0.00 0.00 0.10 0.21 0.00 0.00 0.20 0.43 0.28 0.17 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG44 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(32), tet(O/32/O) 1920 1.98 0.03 0.00 0.56 0.14 0.09 0.00 0.00 0.00 0.08 0.24 0.00 0.00 0.00 0.29 0.00 0.07 0.15 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.05 0.07 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG174 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(D) 1185 1.92 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.84 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG47 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(O/W/32/O), tet(W), tet(W/32/O) 1920 1.63 0.00 0.10 0.00 0.07 0.09 0.00 0.00 0.00 0.04 0.24 0.00 0.03 0.05 0.14 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.10 0.21 0.00 0.00 0.26 0.14 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG154 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(40) 1221 1.13 0.05 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.06 0.24 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG46 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(O), tet(O/32/O) 1920 0.82 0.06 0.10 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.07 0.04 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG83 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(35) 1110 0.77 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.77 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG182 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(Y) 1176 0.62 0.05 0.00 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00



OTU_ARG161 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(B) 1206 0.53 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.53 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG48 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(W), tet(O/W)-1, tet(O/W)-2, tet(O/W/O)-11920 0.51 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.05 0.15 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG41 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(44) 1923 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG40 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(36) 1923 0.33 0.03 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG164 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(H) 1203 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG35 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetB(P) 1959 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG57 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetB(46) 1737 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG36 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(T) 1956 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG38 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(S), tet(S/M) 1926 0.07 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG153 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tet(33) 1224 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG58 TETRACYCLINE TETRACYCLINE tetA(46) 1725 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG949 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA7 474 11.44 0.61 1.69 1.70 0.14 0.18 0.00 0.00 0.00 0.32 0.00 0.00 0.14 0.00 2.32 0.00 0.27 0.62 0.00 0.00 0.33 0.28 0.00 0.00 1.01 0.42 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 1.26 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1047 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA14 474 3.65 0.00 0.00 1.13 0.27 0.53 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.61 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1067 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA5, dfrA30 474 2.52 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.52 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1024 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA12 498 0.61 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1066 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA27, dfrA28 474 0.40 0.12 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1063 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA17, dfrA32 474 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1064 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA1 474 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
OTU_ARG1029 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrF 495 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00

OTU_ARG955 TRIMETHOPRIM TRIMETHOPRIM dfrA10 564 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00

Sum of RPKM for all ARGs 97.19 93.72 100.77 90.09 39.68 48.08 71.81 148.02 50.75 84.07 35.42 55.75 71.88 98.67 94.37 54.27 74.53 84.09 73.28 104.26 69.56 69.82 22.97 46.26 129.74 157.63 117.96 93.46 3.24 7.40 15.35 36.61 6.18 11.86 4.11 4.21



Supplementary Table 3. Summary of RPKM value for orthlogous cluster of heavy metal resistant gene

Heavy metal
resistant gene
cluster ID

Compound Gene_name length (bp) Total RPKM in
all 28 samples WP1-17S WP1-18W WP1-18S WP1-19W WP2-17S WP2-18W WP2-18S WP2-19W WP3-17S WP3-18W WP3-18S WP3-19W WP4-17S WP4-18W WP4-18S WP4-19W WP5-17S WP5-18W WP5-18S WP5-19W WP7-17S WP7-18W WP7-18S WP7-19W WP8-17S WP8-18W WP8-18S WP8-19W WP9-17S WP9-18W WP9-18S WP9-19W BEC1-17S BEC1-

18W BEC1-18S BEC1-
19W

Cluster_11194 Arsenic (As) pstB 778 34.60 1.48 1.29 1.72 1.00 0.75 2.65 0.00 0.56 1.45 2.36 0.00 0.93 1.61 1.77 0.41 0.91 1.23 1.51 0.00 1.19 0.84 2.12 0.00 1.97 0.89 1.24 0.00 2.28 0.00 0.37 0.53 1.54 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8398 Arsenic (As) acr3 1035 19.91 0.28 0.97 0.26 1.51 0.00 0.00 0.00 0.32 0.29 0.44 0.62 0.26 0.60 0.80 0.31 0.50 0.57 3.97 0.00 1.34 0.06 0.40 0.00 0.37 0.76 3.21 1.05 1.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_9509 Arsenic (As) arsM 948 15.12 0.00 0.00 0.28 0.41 0.09 0.00 0.00 0.57 0.48 1.45 2.03 0.07 0.55 0.87 0.00 0.61 0.23 0.77 0.00 0.65 0.14 0.44 0.00 0.71 0.83 1.46 0.29 1.74 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.45 0.00 0.00
Cluster_11116 Arsenic (As) pstB 795 14.64 0.29 0.50 0.67 0.33 0.31 0.00 0.00 1.10 0.28 1.15 0.40 0.58 0.52 0.69 0.40 0.49 0.09 0.55 2.16 0.78 0.66 1.04 0.00 0.36 0.25 0.87 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8085 Arsenic (As) acr3 1065 11.95 0.59 0.38 0.00 0.55 0.86 1.29 0.00 0.72 0.35 0.43 0.30 1.12 1.08 0.77 0.00 0.85 0.07 0.28 0.00 0.15 0.49 0.77 0.00 0.09 0.18 0.13 0.00 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8250 Arsenic (As) arsT 1021 7.87 0.00 0.39 0.00 0.70 0.08 0.00 0.00 0.43 0.22 0.00 0.31 0.32 0.10 0.81 0.32 0.50 0.43 0.29 0.00 0.30 0.13 0.40 0.00 0.00 0.19 0.68 0.00 1.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00
Cluster_942 Arsenic (As) aioA/aoxB 2463 6.23 0.02 0.41 0.22 0.82 0.07 0.28 0.00 0.49 0.03 0.00 0.00 0.24 0.17 0.00 0.00 0.13 0.27 0.48 0.00 0.13 0.03 0.17 0.00 0.31 0.52 0.39 0.22 0.85 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_632 Arsenic (As) arrA 2556 5.31 0.16 0.31 0.00 0.36 0.10 0.00 0.43 0.55 0.03 0.36 0.00 0.28 0.12 0.21 0.00 0.30 0.14 0.17 0.67 0.30 0.15 0.00 0.00 0.22 0.12 0.16 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_9892 Arsenic (As) arsM 933 2.51 0.00 0.21 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.23 0.08 0.49 0.00 0.28 0.00 0.29 0.00 0.07 0.16 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.15 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_639 Arsenic (As) arrA 2553 2.50 0.11 0.08 0.10 0.08 0.07 0.00 0.00 0.34 0.09 0.18 0.00 0.23 0.04 0.43 0.00 0.25 0.12 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.15 0.04 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_10572 Arsenic (As) arsM 873 2.27 0.00 0.23 0.00 0.60 0.00 0.00 0.00 0.12 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.47 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_11990 Arsenic (As) arsM 735 1.92 0.16 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.43 0.00 0.88 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_10303 Arsenic (As) arsM 864 1.85 0.00 0.00 0.00 0.23 0.00 0.79 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.12 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_10519 Arsenic (As) arsM 882 1.68 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.50 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.56 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_909 Arsenic (As) aioA/aoxB 2472 1.47 0.00 0.00 0.00 0.21 0.03 0.00 0.00 0.22 0.03 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.08 0.06 0.12 0.00 0.06 0.05 0.17 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8404 Arsenic (As) acr3 1035 1.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.00 0.00 0.62 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_662 Arsenic (As) arrA 2547 1.18 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.18 0.25 0.08 0.08 0.00 0.00 0.08 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.04 0.00 0.05 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_11870 Arsenic (As) arsH 717 1.07 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.64 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_660 Arsenic (As) arrA 2547 1.00 0.09 0.24 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.09 0.06 0.00 0.00 0.05 0.04 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.06 0.03 0.00 0.00 0.08 0.00 0.05 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_11360 Arsenic (As) pstB 771 0.86 0.15 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.42 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_992 Arsenic (As) aioA/aoxB 2460 0.80 0.05 0.00 0.00 0.05 0.03 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.12 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.04 0.04 0.17 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_617 Arsenic (As) arrA 2559 0.27 0.00 0.08 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_13123 Cadmium (Cd), Zinc (Zn)irlR 675 20.33 0.43 0.30 0.00 0.00 0.25 1.02 0.00 2.74 0.22 0.68 0.00 0.49 0.62 0.81 0.95 1.14 0.99 1.52 0.00 0.92 0.87 0.61 0.00 1.56 0.29 1.02 1.61 1.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4397 Cadmium (Cd), Zinc (Zn), Cobalt (Co)czcC 1433 1.83 0.16 0.00 0.19 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.05 0.36 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.14 0.00 0.00 0.13 0.14 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5211 Cadmium (Cd), Zinc (Zn), Cobalt (Co)czcC 1380 1.41 0.00 0.14 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.11 0.05 0.30 0.00 0.07 0.07 0.10 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4396 Cadmium (Cd), Zinc (Zn), Cobalt (Co)czcC 1434 0.75 0.04 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.45 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5410 Chromium (Cr) chrA 1365 38.71 1.94 1.91 0.78 2.76 0.98 2.52 0.80 3.67 0.33 1.68 0.70 0.77 1.15 1.21 0.47 1.41 1.19 1.83 0.00 3.17 1.35 1.51 0.00 2.18 0.72 0.81 1.00 1.45 0.00 0.00 0.00 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5334 Chromium (Cr) chrA 1371 21.38 0.34 1.02 0.59 0.81 0.91 1.00 0.00 1.27 0.27 0.00 0.70 1.20 0.46 1.20 0.47 1.13 0.97 1.60 0.62 0.90 0.43 0.90 0.00 1.19 0.29 0.81 0.79 1.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5780 Chromium (Cr) chrA 1338 14.92 0.56 1.50 0.20 1.36 0.00 0.51 0.81 0.98 0.06 0.00 0.00 0.25 0.23 0.41 0.24 0.48 0.55 0.77 0.64 1.15 0.34 0.92 0.00 0.36 0.07 1.03 0.61 0.43 0.00 0.00 0.00 0.45 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5422 Chromium (Cr) chrA 1365 9.54 0.21 0.88 0.00 0.62 0.12 0.50 0.00 0.56 0.17 0.34 0.00 0.53 0.38 0.20 0.71 0.38 0.22 0.11 0.00 0.45 0.14 0.00 0.69 0.35 0.29 0.81 0.00 0.24 0.00 0.00 0.61 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00
Cluster_5535 Chromium (Cr) chrA 1359 6.81 0.17 0.44 0.20 0.33 0.37 0.00 0.00 0.48 0.06 0.00 0.00 0.19 0.23 0.20 0.47 0.09 0.16 0.22 0.00 0.23 0.14 0.61 0.00 0.28 0.07 0.41 0.20 0.30 0.03 0.00 0.91 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5421 Chromium (Cr) chrA 1365 6.14 0.13 0.59 0.39 0.67 0.06 0.00 0.00 0.24 0.00 0.34 0.00 0.15 0.08 0.00 0.00 0.09 0.22 0.32 1.26 0.34 0.14 0.60 0.00 0.07 0.00 0.41 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5409 Chromium (Cr) chrA 1365 5.19 0.21 0.15 0.00 0.14 0.18 1.01 0.00 0.16 0.11 0.00 0.47 0.19 0.08 0.40 0.00 0.14 0.16 0.43 0.00 0.23 0.10 0.00 0.00 0.49 0.00 0.20 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00
Cluster_5225 Chromium (Cr) chrA 1345 4.43 0.09 0.89 0.00 0.34 0.06 0.00 0.00 0.32 0.06 0.34 0.00 0.10 0.00 0.41 0.24 0.19 0.22 0.22 0.00 0.11 0.10 0.00 0.00 0.14 0.15 0.21 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5476 Chromium (Cr) chrA 1362 4.40 0.08 0.15 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.40 0.06 0.34 0.00 0.00 0.15 0.40 0.24 0.14 0.11 0.22 0.00 0.45 0.00 0.30 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.88 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5717 Chromium (Cr) chrA 1344 4.09 0.09 0.30 0.00 0.10 0.12 0.00 0.00 0.81 0.17 0.34 0.00 0.00 0.16 0.20 0.00 0.05 0.05 0.22 0.00 0.11 0.05 0.61 0.00 0.00 0.07 0.51 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5656 Chromium (Cr) chrA 1350 4.05 0.13 0.44 0.20 0.29 0.06 0.51 0.00 0.08 0.06 0.00 0.00 0.24 0.08 0.00 0.00 0.24 0.16 0.22 0.00 0.34 0.10 0.31 0.00 0.07 0.15 0.10 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5538 Chromium (Cr) chrA 1358 4.03 0.17 0.15 0.00 0.29 0.00 0.00 0.00 0.08 0.11 0.34 0.00 0.10 0.00 0.40 0.24 0.24 0.27 0.54 0.00 0.00 0.10 0.61 0.00 0.07 0.15 0.10 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5373 Chromium (Cr) chrA 1368 2.68 0.04 0.58 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.16 0.11 0.00 0.00 0.14 0.08 0.20 0.00 0.24 0.05 0.11 0.00 0.23 0.05 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5183 Chromium (Cr) chrA 1380 2.65 0.08 0.00 0.00 0.47 0.12 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.05 0.08 0.20 0.00 0.14 0.32 0.11 0.00 0.34 0.00 0.30 0.00 0.00 0.07 0.10 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_6633 Chromium (Cr) chrA1 1148 2.61 0.05 0.35 0.00 0.34 0.07 0.00 0.00 0.00 0.07 0.40 0.00 0.11 0.00 0.24 0.00 0.11 0.06 0.26 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5547 Chromium (Cr) chrA 1357 1.96 0.08 0.15 0.00 0.05 0.00 0.51 0.00 0.16 0.11 0.00 0.00 0.19 0.08 0.00 0.00 0.09 0.05 0.11 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.07 0.07 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5618 Chromium (Cr) chrA 1353 1.84 0.04 0.59 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.24 0.06 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.05 0.11 0.11 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5415 Chromium (Cr) chrA 1365 1.80 0.00 0.29 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.08 0.06 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.09 0.11 0.11 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.14 0.00 0.20 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5546 Chromium (Cr) chrA 1359 0.69 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.05 0.08 0.00 0.00 0.09 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_9233 Chromium (Cr) chrC 966 0.61 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_9753 Chromium (Cr), Methyl Viologen [class: Paraquat], Menadione [class: Naphthoquinone]chrB 939 14.33 0.25 0.85 0.86 1.18 0.18 0.00 0.00 1.04 0.08 0.49 0.00 0.14 0.22 0.29 0.69 0.21 0.71 0.62 0.00 0.82 1.12 0.88 0.00 2.24 0.00 0.59 0.00 0.57 0.00 0.31 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8205 Chromium (Cr), Tellurium (Te), Selenium (Se)ruvB 1053 17.20 1.53 0.95 0.25 0.86 0.24 0.65 0.00 0.83 0.36 0.00 0.00 1.38 0.59 0.00 0.61 0.55 0.49 0.56 0.00 0.88 0.75 0.78 0.00 0.91 0.56 0.92 0.26 0.70 0.04 0.27 0.39 0.00 0.31 0.41 0.17 0.00
Cluster_1968 Chromium (Cr), Tellurium (Te), Selenium (Se)recG 2076 3.62 0.75 0.00 0.00 0.13 0.08 0.00 0.00 0.21 0.04 0.00 0.00 0.06 0.00 0.13 0.00 0.16 0.04 0.14 0.00 0.15 0.06 0.20 0.00 0.14 0.00 0.20 0.26 0.18 0.02 0.00 0.20 0.00 0.15 0.00 0.00 0.33
Cluster_8211 Chromium (Cr), Tellurium (Te), Selenium (Se)ruvB 1053 3.14 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.65 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.13 0.00 0.26 0.00 0.43 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.26 0.00 0.20 0.00 0.00 0.78 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_8079 Chromium (Cr), Tellurium (Te), Selenium (Se)ruvB 1061 1.99 0.16 0.00 0.00 0.12 0.08 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.31 0.10 0.26 0.00 0.18 0.00 0.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00
Cluster_2081 Chromium (Cr), Tellurium (Te), Selenium (Se)recG 2074 0.78 0.53 0.00 0.00 0.03 0.04 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00
Cluster_6388 Cobalt (Co), Nickel (Ni)nreB 1260 4.82 0.00 2.38 0.00 0.82 0.00 0.55 0.00 0.17 0.06 0.00 0.00 0.05 0.08 0.00 0.00 0.05 0.00 0.12 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_19448 Cobalt (Co), Nickel (Ni)cmtR 360 2.24 0.16 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.86 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4544 Copper (Cu) cop-unnamed1422 63.72 1.21 3.94 3.77 2.65 0.41 0.48 1.53 3.60 0.64 0.32 0.23 1.02 0.51 2.90 2.04 1.22 1.30 3.40 2.41 7.71 0.78 2.32 0.00 1.35 2.84 3.79 0.96 2.70 0.00 2.23 0.00 5.47 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4342 Copper (Cu) copS 1437 34.62 0.60 2.51 2.61 1.13 0.06 1.43 0.76 0.83 0.21 1.60 0.00 0.51 0.22 1.91 0.90 0.49 0.67 1.33 1.19 3.66 0.64 0.86 0.00 1.07 1.64 2.12 0.95 1.49 0.00 2.01 0.00 1.25 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4684 Copper (Cu) cop-unnamed1401 24.18 0.00 0.57 0.00 0.14 0.42 2.45 0.00 1.48 1.29 0.33 0.23 0.90 1.79 1.96 0.23 0.96 1.42 3.14 0.61 1.54 0.61 0.29 0.00 0.41 1.34 1.28 0.00 0.71 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00
Cluster_15762 Copper (Cu) copC 492 20.62 0.12 0.00 0.54 0.26 0.00 4.19 0.00 1.55 1.22 1.87 0.00 0.27 0.21 1.67 0.00 0.39 0.60 3.58 0.00 0.63 0.27 0.00 0.00 0.00 0.20 2.25 0.55 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4527 Copper (Cu) copS 1386 17.65 16.03 0.00 0.39 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.93 0.09 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4810 Copper (Cu) copS 1404 14.61 0.45 0.00 0.00 0.37 0.36 0.00 2.33 0.47 0.48 0.00 0.91 0.09 0.96 0.59 0.23 0.18 0.42 0.10 1.22 0.66 0.56 0.59 0.00 0.00 0.63 0.00 1.36 0.32 0.03 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.12 0.96
Cluster_1700 Copper (Cu) copF 2236 11.82 0.26 0.63 0.12 0.58 0.26 0.31 0.00 0.54 0.40 0.00 0.43 0.47 0.19 0.86 0.43 0.46 0.20 0.59 0.38 0.41 0.38 1.11 0.64 0.69 0.18 0.25 0.24 0.31 0.00 0.52 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4726 Copper (Cu) cop-unnamed1410 10.24 0.16 0.57 0.00 1.11 0.12 0.97 0.00 0.23 0.43 0.00 0.00 0.47 0.07 0.39 0.00 0.46 0.47 0.62 0.00 0.77 0.09 0.29 0.34 0.20 0.00 0.78 0.19 0.47 0.00 0.00 0.00 0.85 0.00 0.00 0.19 0.00
Cluster_4283 Copper (Cu) cop-unnamed1416 9.93 0.37 0.71 0.19 0.60 0.47 0.97 0.00 0.38 0.05 0.32 0.00 0.47 0.29 0.00 0.00 0.45 0.47 0.52 0.00 0.11 0.28 0.58 0.67 0.54 0.28 0.10 0.00 0.41 0.03 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.48
Cluster_4720 Copper (Cu) copS 1408 9.81 0.12 0.00 0.38 0.00 0.00 0.98 0.00 1.24 0.27 0.00 0.23 0.33 0.07 0.00 0.00 0.14 0.26 0.42 0.00 0.33 0.05 0.88 0.00 0.75 0.21 0.98 0.19 1.99 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5207 Copper (Cu) copS 1380 8.59 0.04 0.14 0.00 0.09 0.00 1.49 0.00 0.55 0.05 0.33 0.23 0.10 0.15 1.00 0.47 0.37 0.21 0.11 0.00 0.56 0.14 0.00 0.00 0.35 0.29 0.70 0.79 0.42 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1046 Copper (Cu) copF 2451 6.77 0.12 0.57 0.22 0.21 0.17 0.00 0.44 0.18 0.15 0.37 0.00 0.35 0.04 0.34 0.26 0.16 0.36 0.60 0.00 0.63 0.05 0.17 0.00 0.12 0.36 0.51 0.11 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5123 Copper (Cu) copS 1386 6.76 0.25 0.00 0.39 0.00 0.84 0.00 1.57 0.24 0.05 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.37 0.00 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 1.14 0.70 0.79 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4610 Copper (Cu) copS 1416 6.49 0.12 0.14 0.76 0.37 0.06 0.49 0.00 0.69 0.21 0.32 0.00 0.28 0.15 0.19 0.00 0.18 0.21 0.31 0.00 0.22 0.05 0.00 0.00 0.61 0.07 0.68 0.00 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4307 Copper (Cu) copS 1440 5.73 0.16 0.56 0.19 0.32 0.00 0.00 0.00 0.08 0.05 0.00 0.00 0.60 0.14 0.57 0.00 0.54 0.15 0.20 0.00 0.21 0.14 0.00 0.00 0.20 0.07 0.67 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.83 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4576 Copper (Cu) cop-unnamed1419 5.68 0.08 0.14 0.00 0.18 0.12 0.00 0.00 0.31 0.11 0.00 0.00 0.23 0.44 0.39 0.00 0.23 0.21 0.62 0.00 1.31 0.23 0.29 0.00 0.27 0.07 0.10 0.19 0.15 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_4680 Copper (Cu) cop-unnamed1413 5.65 0.08 0.00 0.38 0.14 0.12 0.00 0.00 0.31 0.21 0.32 0.00 0.09 0.22 0.39 0.00 0.27 0.10 0.10 0.00 0.11 0.00 0.29 0.00 0.07 0.00 0.29 0.00 0.03 0.00 0.20 0.00 0.00 0.04 0.91 0.00 0.96
Cluster_5024 Copper (Cu) copS 1392 5.52 0.04 0.29 0.00 0.37 0.06 0.49 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.62 0.56 0.09 0.59 0.00 0.28 0.07 0.10 0.00 0.06 0.00 0.41 0.00 1.29 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_15184 Copper (Cu) copG 534 3.78 0.00 0.00 0.00 0.61 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.51 0.00 0.24 0.00 0.55 0.00 0.00 0.25 0.77 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.85 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_3348 Copper (Cu) cutO 1550 3.66 0.00 0.00 0.35 0.04 0.05 0.44 0.00 0.14 0.10 0.30 0.00 0.17 0.00 0.18 0.00 0.04 0.00 0.28 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.06 0.38 0.27 0.00 0.53 0.03 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.11 0.00
Cluster_2121 Copper (Cu) copB 2064 3.34 0.00 0.48 0.00 0.41 0.00 0.00 0.00 0.21 0.15 0.44 0.78 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.21 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.19 0.00 0.13 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.08 0.00
Cluster_4764 Copper (Cu) copS 1382 2.92 0.08 0.14 0.19 0.00 0.06 0.50 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.47 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.69 0.00 0.00 0.10 0.20 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_15450 Copper (Cu) copG 519 2.78 0.11 0.00 0.00 0.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.28 0.00 1.19 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.53 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_625 Copper (Cu) copF 2556 2.39 0.02 0.31 0.00 0.15 0.03 0.27 0.00 0.13 0.09 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.08 0.14 0.17 0.00 0.24 0.03 0.16 0.00 0.11 0.23 0.11 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1406 Copper (Cu) copF 2349 2.37 0.17 0.09 0.00 0.06 0.04 0.00 0.00 0.32 0.06 0.20 0.14 0.03 0.18 0.12 0.00 0.08 0.00 0.12 0.00 0.07 0.03 0.35 0.00 0.04 0.04 0.18 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_10081 Copper (Cu) copB 924 1.93 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00 0.14 0.00 0.30 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.84 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_12850 Copper (Cu) copR 687 1.59 0.08 0.00 0.39 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.57 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_3252 Copper (Cu) cutE/lnt 1552 1.34 0.19 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.70 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5393 Copper (Cu) copS 1368 1.06 0.13 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.28 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.07 0.30 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5117 Copper (Cu) copS 1386 1.03 0.00 0.00 0.39 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.11 0.05 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1545 Copper (Cu) copF 2331 0.26 0.00 0.09 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1390 Copper (Cu) copF 2385 0.24 0.07 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_12799 Copper (Cu) | Cadmium (Cd), Zinc (Zn)copR, irlR 686 8.10 0.34 0.29 0.00 0.09 0.24 1.00 0.00 0.16 0.11 0.67 0.00 0.29 0.61 0.80 0.00 0.19 0.32 0.21 0.00 0.23 0.00 0.60 0.00 0.28 0.00 0.40 0.40 0.00 0.00 0.00 0.00 0.87 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_3429 Copper (Cu), Cobalt (Co)mco 1523 2.73 0.00 0.00 0.00 0.26 0.00 0.45 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.32 0.45 0.00 0.35 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.28 0.00 0.00
Cluster_3143 Copper (Cu), Hydrogen Peroxide (H2O2) [class: Peroxides]cuiD 1583 1.26 0.25 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.41 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.19 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_474 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2958 1.87 0.04 0.07 0.18 0.00 0.45 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.22 0.02 0.11 0.00 0.11 0.02 0.17 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.03 0.03 0.00 0.18 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2611 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1858 1.87 0.00 0.11 0.29 0.07 0.00 0.37 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.15 0.00 0.07 0.12 0.24 0.00 0.08 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2657 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1854 1.50 0.00 0.11 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.17 0.21 0.08 0.08 0.00 0.08 0.04 0.00 0.00 0.21 0.00 0.15 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_53 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 3213 1.34 0.02 0.00 0.08 0.00 0.26 0.21 0.00 0.00 0.07 0.00 0.30 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.05 0.06 0.00 0.15 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2623 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1878 1.32 0.00 0.11 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.06 0.04 0.00 0.00 0.14 0.11 0.15 0.00 0.07 0.00 0.31 0.00 0.00 0.03 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00



Cluster_2629 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1872 1.11 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.73 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1824 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2193 1.06 0.05 0.00 0.61 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2718 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1824 0.86 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.12 0.08 0.00 0.00 0.04 0.06 0.15 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.08 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1705 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2241 0.66 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.20 0.00 0.09 0.00 0.12 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.07 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1748 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2229 0.65 0.03 0.00 0.24 0.00 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2637 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1866 0.65 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.08 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2597 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1896 0.49 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.03 0.00 0.08 0.00 0.08 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2801 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1746 0.49 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2667 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 1851 0.43 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1752 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2226 0.39 0.00 0.00 0.24 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1721 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2238 0.38 0.00 0.00 0.12 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1745 Copper (Cu), Silver (Ag)copA 2229 0.26 0.03 0.00 0.12 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2911 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1674 30.56 0.96 1.19 4.96 0.31 1.44 0.00 1.30 0.00 0.81 1.64 0.38 0.67 1.18 0.82 4.42 0.27 0.75 0.70 3.07 0.92 0.59 0.49 0.28 0.17 1.06 1.07 0.98 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2903 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1677 4.98 0.07 0.12 0.00 0.23 0.10 0.00 0.65 0.39 0.04 0.27 0.38 0.16 0.12 0.16 0.00 0.15 0.09 0.26 0.00 0.18 0.08 0.49 0.00 0.29 0.12 0.25 0.00 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2891 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1680 2.07 0.21 0.00 0.16 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.04 0.19 0.00 0.38 0.04 0.04 0.00 0.00 0.28 0.08 0.00 0.00 0.11 0.06 0.00 0.32 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2892 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1680 1.81 0.07 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.65 0.00 0.04 0.00 0.38 0.00 0.06 0.00 0.00 0.04 0.04 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.11 0.12 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2957 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1659 1.46 0.17 0.00 0.00 0.04 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.08 0.06 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.52 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.36 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1471 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 2364 1.29 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.28 0.03 0.00 0.00 0.08 0.00 0.35 0.00 0.03 0.03 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.18 0.12 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00
Cluster_764 Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 2483 0.61 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.08 0.04 0.11 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_506 Iron (Fe) acn 2805 8.59 0.08 1.28 0.10 0.67 0.09 1.22 0.00 0.19 0.16 0.33 0.46 0.21 0.30 0.49 0.00 0.18 0.26 0.26 0.31 0.17 0.21 0.00 0.00 0.20 0.21 0.34 0.10 0.26 0.00 0.00 0.00 0.43 0.04 0.00 0.03 0.00
Cluster_495 Iron (Fe) acn 2818 1.16 0.00 0.21 0.00 0.05 0.12 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.10 0.11 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.01 0.02 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_497 Iron (Fe) acn 2835 0.60 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.24 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_1304 Lead (Pb) pbrA 2267 23.63 0.94 0.79 0.35 0.72 0.44 1.51 0.48 1.34 1.10 0.61 0.28 0.73 1.56 1.09 0.71 0.68 0.59 0.78 0.00 1.23 0.81 1.09 0.21 0.68 1.30 2.26 0.24 1.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_21213 Mercury (Hg) merP 276 48.20 1.67 0.00 1.94 1.41 0.91 2.49 0.00 0.79 0.82 3.33 0.00 1.92 1.13 2.99 1.17 1.17 1.34 2.66 3.11 1.12 2.62 5.98 0.00 4.87 1.07 2.51 0.00 1.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18225 Mercury (Hg) merR 408 37.03 0.56 1.47 0.00 0.64 0.61 3.37 0.00 2.94 0.55 1.12 0.00 2.75 2.55 2.02 0.79 2.21 0.91 2.87 0.00 2.27 1.13 0.00 0.00 2.35 1.21 1.02 0.67 3.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_19910 Mercury (Hg) merT 351 18.94 0.16 0.00 0.00 0.37 0.00 1.96 0.00 2.79 0.21 0.00 0.00 0.56 0.59 1.56 0.00 1.28 1.05 2.92 0.00 0.44 0.19 1.18 0.00 1.64 0.84 0.00 0.00 1.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18233 Mercury (Hg) merR 408 15.88 0.14 0.00 0.00 1.11 0.00 1.68 0.00 1.33 0.18 1.12 0.00 0.49 0.26 0.00 0.79 0.63 0.00 1.44 0.00 0.00 0.16 1.01 0.00 0.70 0.00 1.02 1.33 1.01 0.00 0.00 0.00 1.47 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18223 Mercury (Hg) merR 408 13.89 0.42 0.49 0.00 0.00 0.00 1.68 0.00 0.80 0.37 1.12 0.00 0.32 1.53 0.67 0.00 0.47 0.36 0.36 0.00 1.51 0.16 0.00 0.00 0.70 1.45 0.34 0.00 1.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_16325 Mercury (Hg) merR 454 9.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.48 0.33 2.02 0.71 1.74 0.00 0.60 0.00 0.99 0.33 1.29 0.00 0.34 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_14572 Mercury (Hg) merT-P 603 8.86 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.37 0.00 0.53 0.00 0.17 0.00 1.60 0.00 0.00 0.24 4.26 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.69 0.45 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00
Cluster_19889 Mercury (Hg) merT 351 5.69 0.66 0.00 0.00 0.56 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.31 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.44 0.56 1.18 0.00 0.00 0.00 0.39 0.00 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_18322 Mercury (Hg) merR 405 3.79 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.13 0.00 0.00 0.00 1.36 0.00 0.16 0.00 0.36 0.00 0.38 0.16 0.00 0.00 0.24 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2835 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1695 14.30 0.41 0.12 0.00 0.34 0.00 0.00 0.00 0.58 0.62 1.08 0.00 3.62 0.37 1.30 0.00 1.10 0.52 0.95 0.00 1.28 0.31 0.00 0.00 0.23 0.06 0.49 0.00 0.92 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2871 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1686 8.98 0.10 0.36 0.00 1.04 0.10 0.41 0.00 0.77 0.04 0.54 0.76 0.94 0.06 0.16 0.38 0.31 0.26 0.43 0.00 0.55 0.16 0.00 0.00 0.28 0.23 0.49 0.00 0.59 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2790 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1680 8.98 0.79 0.36 0.32 0.08 0.25 0.00 0.65 0.13 0.09 0.00 0.00 0.12 0.56 0.16 1.34 0.19 0.44 0.26 1.02 0.09 0.43 0.25 0.00 0.23 0.00 0.00 0.32 0.20 0.00 0.00 0.00 0.71 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2889 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1683 6.35 0.31 0.59 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.45 0.31 0.00 0.00 0.51 0.00 0.65 0.00 0.61 0.13 0.44 0.51 0.18 0.12 0.25 0.00 0.34 0.12 0.08 0.32 0.27 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2836 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1695 3.89 0.03 0.00 0.00 0.11 0.05 0.00 0.00 0.00 0.13 0.27 0.00 0.47 0.00 0.32 0.00 0.04 0.26 0.61 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.34 0.00 0.33 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.71 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2864 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1686 0.75 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.04 0.09 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.16 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2867 Mercury (Hg), Phenylmercury Acetate [class: Organo-mercury]merA 1686 0.60 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.12 0.00 0.16 0.00 0.04 0.00 0.09 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2761 Molybdenum (Mo), Tungsten (W), Vanadium (V)perO 1788 0.52 0.00 0.00 0.00 0.04 0.05 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00
Cluster_9516 Nickel (Ni) nikB 944 2.06 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.49 0.00 0.00 0.11 0.00 0.34 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.58 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5942 Nickel (Ni), Cobalt (Co)nrsD/nreB 1326 12.00 0.04 0.30 0.00 0.59 0.13 0.52 0.00 2.30 0.11 0.35 0.00 0.45 0.16 0.62 1.21 0.49 0.78 0.88 0.00 0.47 0.30 0.00 0.00 0.43 0.30 0.83 0.00 0.75 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_5870 Nickel (Ni), Cobalt (Co)nrsD/nreB 1326 1.31 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.52 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.06 0.11 0.00 0.23 0.05 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_13759 Selenium (Se), Hydrogen Peroxide (H2O2) [class: Peroxides]sodA 613 1.60 0.00 0.33 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.18 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.67 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00
Cluster_2844 Silver (Ag) silC 1394 4.99 0.74 0.00 1.15 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.00 0.00 0.15 0.20 0.46 0.09 0.05 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.71 0.00 0.39 0.06 0.00 0.00 0.59 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_2950 Tellurium (Te) | Copper (Cu), Sodium acetate [class: Acetate]actP 1658 1.15 0.00 0.12 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.17 0.00 0.04 0.00 0.09 0.00 0.09 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.25 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_378 Zinc (Zn) mdtC 3080 1.39 0.24 0.13 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 0.02 0.05 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.06 0.04 0.18 0.00 0.00 0.09 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00
Cluster_400 Zinc (Zn) mdtC 3078 0.88 0.15 0.00 0.17 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.19 0.04 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00

Sum of RPKM for all genes 42.73 40.72 29.56 39.90 17.07 48.28 13.11 52.39 21.76 38.08 14.53 36.51 29.38 46.37 29.05 33.75 28.16 56.52 24.57 53.50 23.86 38.18 3.66 38.18 27.98 50.40 19.47 44.85 0.28 7.04 4.96 17.93 1.10 2.05 1.00 2.73


