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Figure S1 Correlations between promoter methylation levels of E2F family members with the clinicopathological features of colonic cancers (UALCAN Database).

Notes: p-value significant code:*p<0.05; **p<0.01; ***p<0.001. The Beta value indicates level of DNA methylation ranging from 0 (unmethylated) to 1 (fully methylated).
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Figure S2 Correlations between promoter methylation levels of E2F family members with the clinicopathological features of rectal cancers (UALCAN Database).

Notes: p-value significant code:*p<0.05; **p<0.01; ***p<0.001. The Beta value indicates level of DNA methylation ranging from 0 (unmethylated) to 1 (fully methylated)
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	0.17
	0.003
	0.005
	0.084
	0.003
	0.62

	E2F8
	r
	0.68
	0.68
	0.57
	0.54
	0.71
	0.51
	0.095
	0.22
	0.13
	0.38
	0.1
	0.012
	0.21
	0.11
	0.075
	-0.019
	0.067
	0.13
	0.064
	0.043
	0.011
	0.28
	-0.07

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.12
	<0.001
	0.027
	<0.001
	0.083
	0.84
	<0.001
	0.058
	0.22
	0.75
	0.27
	0.031
	0.29
	0.47
	0.85
	<0.001
	0.25


	
	Table S2 Relationship between E2Fs family member and well-known oncogenes in patients with READ (GEPIA2)

	
	
	Cell cycle markers
	CSC markers
	Therapeutic resistance markers
	The EMT markers

	
	
	FOXM1
	MKI67
	TRIP13
	XPO5
	MELK
	AURKA
	CD26
	CD44
	LGR5
	EPHB2
	NANOG
	OLFM4
	BMI1
	SNHG15
	EPHA2
	LRP1
	IDO1
	MRP5
	SNAI1
	SLUG
	VIM
	CDH1
	CDH2

	E2F1
	r
	0.58
	0.55
	0.54
	0.47
	0.55
	0.68
	0.026
	0.096
	0.012
	0.37
	-0.15
	0.08
	-0.06
	0.47
	0.14
	-0.11
	0.02
	0.24
	0.09
	-0.08
	-0.19
	0.19
	-0.16

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.81
	0.36
	0.86
	<0.001
	0.15
	0.45
	0.56
	<0.001
	0.19
	0.3
	0.85
	0.02
	0.37
	0.46
	0.068
	0.066
	0.13

	E2F2
	r
	0.7
	0.7
	0.61
	0.53
	0.72
	0.54
	0.28
	0.3
	0.07
	0.46
	-0.04
	0.24
	0.17
	0.18
	0.36
	-0.19
	0.17
	0.14
	0.004
	0.03
	-0.1
	0.23
	-0.19

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.0069
	0.0032
	0.48
	<0.001
	0.7
	0.019
	0.11
	0.08
	<0.001
	0.063
	0.1
	0.17
	0.97
	0.78
	0.34
	0.028
	0.07

	E2F3
	r
	0.5
	0.53
	0.59
	0.59
	0.56
	0.44
	0.077
	0.23
	0.32
	0.4
	0.13
	0.07
	0.44
	0.2
	0.41
	0.15
	0.23
	0.28
	0.32
	0.32
	0.15
	0.32
	0.12

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.47
	0.028
	0.002
	<0.001
	0.21
	0.53
	<0.001
	0.055
	<0.001
	0.15
	0.027
	0.006
	0.002
	0.002
	0.14
	0.002
	0.25

	E2F4
	r
	0.62
	0.56
	0.63
	0.59
	0.63
	0.6
	0.12
	0.13
	0.007
	0.42
	-0.11
	0.14
	0.23
	0.36
	0.42
	0.06
	0.2
	0.34
	0.31
	0.17
	0.09
	0.41
	0.09

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.27
	0.23
	0.54
	<0.001
	0.28
	0.2
	0.03
	0.0005
	<0.001
	0.56
	0.053
	0.0008
	0.003
	0.1
	0.37
	<0.001
	0.39

	E2F5
	r
	0.26
	0.15
	0.34
	0.51
	0.24
	0.39
	0.075
	0.035
	0.27
	0.33
	0.11
	-0.09
	0.31
	0.24
	0.21
	0.076
	0.16
	0.16
	0.29
	0.24
	0.14
	0.06
	0.09

	
	p-value
	0.013
	0.14
	0.0011
	<0.001
	0.019
	<0.001
	0.48
	0.74
	0.008
	0.001
	0.28
	0.4
	0.003
	0.023
	0.049
	0.47
	0.13
	0.13
	0.006
	0.002
	0.19
	0.56
	0.39

	E2F6
	r
	0.48
	0.43
	0.6
	0.58
	0.43
	0.47
	0.23
	0.11
	0.28
	0.38
	0.08
	<0.001
	0.46
	0.23
	0.43
	0.18
	0.24
	0.25
	0.42
	0.36
	0.23
	0.24
	0.16

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.027
	0.31
	0.008
	<0.001
	0.46
	1
	<0.001
	0.028
	<0.001
	0.09
	0.02
	0.015
	<0.001
	0.0003
	0.03
	0.02
	0.13

	E2F7
	r
	0.75
	0.73
	0.69
	0.6
	0.71
	0.65
	0.1
	0.31
	0.29
	0.41
	-0.04
	0.14
	0.38
	0.11
	0.36
	-0.06
	0.15
	0.26
	0.18
	0.16
	-0.02
	0.35
	-0.09

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.33
	0.002
	0.005
	<0.001
	0.7
	0.2
	<0.001
	0.3
	<0.001
	0.56
	0.14
	0.013
	0.08
	0.12
	0.82
	<0.001
	0.38

	E2F8
	r
	0.7
	0.68
	0.67
	0.65
	0.79
	0.66
	0.2
	0.36
	0.21
	0.45
	-0.02
	0.21
	0.4
	0.2
	0.21
	-0.16
	0.15
	0.3
	0.04
	0.15
	-0.009
	0.3
	-0.11

	
	p-value
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	<0.001
	0.055
	<0.001
	0.004
	<0.001
	0.88
	0.045
	<0.001
	0.06
	0.04
	0.12
	0.14
	0.003
	0.68
	0.14
	0.93
	0.004
	0.28


