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Supplementary Figure S1. (A, B) The expression comparison of 31 PRGs among different WHO grades in TCGA dataset (n=550) and CGGA dataset (n=936). * p<0.05, ** p<0.01, and *** p<0.001.
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Supplementary Figure S2. Univariate Cox regression analysis of PRGs in TCGA cohort.
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Supplementary Figure S3. (A-E) Kaplan–Meier curves of five selected PRGs in CGGA693 cohort. 
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[bookmark: _Hlk90645398]Supplementary Figure S4. (A-L) Kaplan-Meier curves of PRGPI in subgroups classified by various clinicopathological characteristics in CGGA693 cohort.
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Supplementary Figure S5. Univariate and multivariate Cox regression analyses for identifying independent prognostic factors in CGGA325 and TCGA cohorts.
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Supplementary Figure S6. The immune microenvironment of different PRGPI subgroups in TCGA cohort. (A) The comparison of immune score, stromal score, ESTIMATE score and tumor purity between PRGPI-high and PRGPI-low groups. (B) The infiltration of 22 immune cells in PRGPI-high and PRGPI-low groups. * p<0.05, ** p<0.01, *** p<0.001, and ns No significance.
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Supplementary Figure S7. (A) The distribution of ICI therapy responders between PRGPI subgroups in patients with WHO grade II-III (PRGPI-high group: 36/208 vs PRGPI-low group 5/207) and GBM (PRGPI-high group: 41/112 vs PRGPI-low group 17/111) in CGGA693 cohort. (B) The distribution of ICI therapy responders between PRGPI subgroups in patients with WHO grade II-III (PRGPI-high group: 10/204 vs PRGPI-low group 0/205) and GBM (PRGPI-high group: 20/71 vs PRGPI-low group 7/70) in TCGA cohort.



Supplementary Table S1. Pyroptosis-related genes (PRGs)
	PRGs
	Gene ID
	Full name
	Reference

	AIM2
	9447
	absent in melanoma 2
	(Ruan, Wang, and Wang 2020)

	BAX
	581
	BCL2 Associated X
	(Zhou et al. 2018)

	CARD8
	22900
	caspase recruitment domain family member 8
	(Johnson et al. 2018)

	CASP1
	581
	caspase 1
	(Cheng et al. 2019)

	[bookmark: OLE_LINK1][bookmark: OLE_LINK2]CASP11
	9169
	SR-related CTD associated factor 11
	(Cheng et al. 2017)

	CASP3
	836
	caspase 3
	(Wang et al. 2017)

	CASP4
	837
	caspase 4
	(Ding et al. 2016)

	CASP5
	838
	caspase 5
	(Man, Karki, and Kanneganti 2017)

	CASP8
	841
	caspase 8
	(Sarhan et al. 2018)

	CIB1
	10519
	calcium and integrin binding 1
	(Wang et al. 2020)

	CIB2
	10518
	calcium and integrin binding family member 2
	(Wang et al. 2020)

	DPP8
	54878
	dipeptidyl peptidase 8
	(Johnson et al. 2018)

	DPP9
	91039
	[bookmark: _Hlk69912575]dipeptidyl peptidase 9
	(Johnson et al. 2018)

	EEF2K
	29904
	[bookmark: _Hlk69914047]eukaryotic elongation factor 2 kinase
	(Yu, Wang, et al. 2019)

	GSDMA
	284110
	gasdermin A
	(Zheng and Li 2020)

	GSDMB
	55876
	gasdermin B
	(Zheng and Li 2020)

	GSDMC
	56169
	gasdermin C
	(Zheng and Li 2020)

	GSDMD
	79792
	gasdermin D
	(Zheng and Li 2020)

	GSDME
	1687
	gasdermin E
	(Zheng and Li 2020)

	MAP1LC3B
	81631
	microtubule associated protein 1 light chain 3 beta
	(Kong et al. 2019)

	MAPK8
	5599
	mitogen-activated protein kinase 8
	(Yu, Li, et al. 2019)

	NEXN
	91624
	nexilin F-actin binding protein
	(Wu et al. 2020)

	NFKB1
	4790
	nuclear factor kappa B subunit 1
	(Chen et al. 2019)

	NLRC4
	58484
	NLR family CARD domain containing 4
	(Ruan, Wang, and Wang 2020)

	NLRP1
	22861
	NLR family pyrin domain containing 1
	(Ruan, Wang, and Wang 2020)

	NLRP3
	114584
	NLR family pyrin domain containing 3
	(Ruan, Wang, and Wang 2020)

	NR1H2
	7376
	nuclear receptor subfamily 1 group H member 2
	(Derangère et al. 2014)

	PELP1
	27043
	[bookmark: _Hlk69931548]proline, glutamate and leucine rich protein 1
	(Wang et al. 2019)

	SIRT1
	23411
	sirtuin 1
	(So et al. 2018)

	[bookmark: _Hlk69942611]TOMM20
	9804
	translocase of outer mitochondrial membrane 20
	(Zhou et al. 2018)

	TXNIP
	10628
	thioredoxin interacting protein
	(Zheng and Li 2020)
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Supplementary Table S2. The primers sequence used in this study
	[bookmark: _Hlk69153644]Name
	Forward-primer
	Reverse-primer

	CASP3
	5’-CAGAGGGGATCGTTGTAGAAG-3’
	5’-CCACTGTCTGTCTCAATGCC-3’

	DPP9
	5’-CCAGGAATGTCCAGCCGTAT-3’
	5’-GGGGAAGGGATAGAAGATGTC-3’

	MAPK8
	5’-GTGGATTTATGGTCTGTGGGG-3’
	5’-GGACATGGTGTTCCAAGCTGT-3’

	PELP1
	5’-CAGACCAGCCTTTGTCCACT-3’
	5’-CCACGCTGTCATCAGAGTCA-3’

	TOMM20
	5’-TGTGGCAGCCCACTCTATTG-3’
	5’-TGGTGGACTTGAGTGGAAGC-3’

	GAPDH
	5’-AAAAGCATCACCCGGAGGAGAA-3’
	5’-AAGGAAATGAATGGGCAGCCG-3’





Supplementary Table S3. The primary antibodies used in immunohistochemistry (IHC)
	Protein
	Antibody Name
	Antibody Number
	Company
	Antibody Concentration

	CASP3 (Caspase-3)
	Caspase-3 Rabbit pAb
	A0214
	Abclonal Technology
	1:400

	DPP9
	DPP9 Rabbit pAb
	A15548
	Abclonal Technology
	1:400

	MAPK8 (JNK1)
	JNK1 Rabbit pAb
	A0288
	Abclonal Technology
	1:400

	PELP1
	PELP1 Rabbit pAb
	A13414
	Abclonal Technology
	1:400

	TOMM20
	TOMM20 Rabbit mAb
	A19403
	Abclonal Technology
	1:2000



Supplementary Table S4. The clinicopathological characteristics of PRGPI subgroups in CGGA693 cohort
	Clinicopathological characteristics
	PRGPI-high
(n = 319)
	PRGPI-low
(n = 319)
	p-value

	Age (Mean ± SD)
	44.74 ± 13.86
	41.77 ± 10.50
	<0.001

	Gender
	
	
	0.298

	Male
	190 (59.6%)
	177 (55.5%)
	

	Female
	129 (40.4%)
	142 (44.5%)
	

	WHO grade
	
	
	<0.001

	II
	57 (17.9%)
	114 (35.7%)
	

	III
	88 (27.6%)
	156 (48.9%)
	

	IV
	174 (54.5%)
	49 (15.4%)
	

	IDH status
	
	
	<0.001

	Mutant
	108 (34.3%)
	221 (80.4%)
	

	Wild type
	207 (65.7%)
	54 (19.6%)
	

	1p/19q status
	
	
	<0.001

	Codeletion
	21 (7.3%)
	116 (40.6%)
	

	Non-codeletion
	267 (92.7%)
	170 (59.4%)
	

	MGMT promoter status
	
	
	0.592

	Methylated
	147(56.8%)
	146 (59.1%)
	

	Unmethylated
	112 (43.2%)
	101 (40,9%)
	


[bookmark: _Hlk69153898]Supplementary Table S5. The PRGPI adjusted by other clinicopathological characteristics in CGGA693, CGGA325 and TCGA cohorts
	[bookmark: _Hlk69153885]Adjusted variable
	HR (95% CI) of PRGPI
	p-value

	CGGA693
	
	

	Age 
	2.800 (2.381-3.291)
	<0.001

	Gender (Male vs Female)
	2.881 (2.457-3.379)
	<0.001

	WHO grade (IV, III and II)
	1.965 (1.654-2.336)
	<0.001

	IDH (Mutation vs wild type)
	2.141 (1.747-2.625)
	<0.001

	1p19q (Codeletion vs Non-codeletion)
	2.437 (2.038-2.916)
	<0.001

	MGMTp (Methylation vs Unmethylation)
	2.679 (2.257-3.179)
	<0.001

	CGGA325
	
	

	Age 
	2.103 (1.781-2.482)
	<0.001

	Gender (Male vs Female)
	2.282 (1.944-2.678)
	<0.001

	WHO grade (IV, III and II)
	1.578 (1.324-1.800)
	<0.001

	IDH (Mutation vs wild type)
	2.034 (1.650-2.509)
	<0.001

	1p19q (Codeletion vs Non-codeletion)
	1.869 (1.582-2.208)
	<0.001

	MGMTp (Methylation vs Unmethylation)
	2.253 (1.918-2.645)
	<0.001

	TCGA
	
	

	Age
	1.068 (1.054-1.083)
	<0.001

	Gender (Male vs Female)
	1.091 (1.076-1.106)
	<0.001

	WHO grade (IV, III and II)
	1.046 (1.031-1.062)
	<0.001

	IDH (Mutation vs wild type)
	1.088 (1.073-1.103)
	<0.001

	1p19q (Codeletion vs Non-codeletion)
	1.091 (1.076-1.106)
	<0.001

	MGMTp (Methylation vs Unmethylation)
	1.090 (1.075-1.105)
	<0.001







Supplementary Table S6. The output information of TIDE algorithm in CGGA693 cohort



















Supplementary Table S7. The output information of TIDE algorithm in TCGA cohort
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CGGA_1032 FALSE FALSE 1.15 0.78 0.6 1.23 -0.44 0.31

CGGA_1033 TRUE FALSE 1.6 -1.36 1 -0.04 -0.92 -1.26

CGGA_1036 FALSE TRUE -0.96 2.65 1 2.64 0.27 0.74

CGGA_1037 FALSE FALSE 1.46 -0.77 1 0.53 -2.73 -1.72

CGGA_1041 FALSE FALSE 1.66 1.11 1 0.89 0.06 -0.41

CGGA_1048 FALSE FALSE 1.56 3.77 1 2.78 3.54 0.23
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		Patient		No benefits		Responder		TIDE		IFNG		MSI Expr Sig		Merck18		CD274		CD8		CTL.flag		Dysfunction		Exclusion		MDSC		CAF		TAM M2

		CGGA_1002		FALSE		FALSE		1.65		1.72		1		1.68		-0.66		-0.83		FALSE		-0.8		1.65		0.09		0.1		0.03

		CGGA_1003		TRUE		FALSE		1.91		-1.01		1		-0.26		-0.47		-2.93		FALSE		-1.33		1.91		0.11		0.11		0.04

		CGGA_1010		TRUE		FALSE		1.68		-1.57		0.5		-1.44		-3.43		-5.13		FALSE		-1.19		1.68		0.11		0.09		0.03

		CGGA_1012		FALSE		FALSE		1.95		1.61		1		2		-0.04		-1.45		FALSE		-1.17		1.95		0.1		0.15		0.02

		CGGA_1014		FALSE		FALSE		1.78		1.13		1		1.28		-0.14		-1.13		FALSE		-0.82		1.78		0.11		0.12		0.01

		CGGA_1017		FALSE		FALSE		1.51		0.24		1		-0.03		0.19		-1.85		FALSE		-1.08		1.51		0.05		0.11		0.04

		CGGA_1018		FALSE		FALSE		1.85		-0.27		1		0.32		-1.05		-2.98		FALSE		-1.37		1.85		0.11		0.1		0.04

		CGGA_103		FALSE		FALSE		1.78		0		1		0.78		-1.42		-1.46		FALSE		-1.33		1.78		0.09		0.12		0.03

		CGGA_1030		FALSE		FALSE		1.74		0.21		1		0.25		-0.1		-0.86		FALSE		-1.17		1.74		0.1		0.1		0.04

		CGGA_1032		FALSE		FALSE		1.15		0.78		0.6		1.23		-0.44		0.31		FALSE		-0.21		1.15		0		0.16		-0.02

		CGGA_1033		TRUE		FALSE		1.6		-1.36		1		-0.04		-0.92		-1.26		FALSE		-0.67		1.6		0.08		0.09		0.05

		CGGA_1036		FALSE		TRUE		-0.96		2.65		1		2.64		0.27		0.74		TRUE		-0.96		1.91		0.11		0.16		-0.01

		CGGA_1037		FALSE		FALSE		1.46		-0.77		1		0.53		-2.73		-1.72		FALSE		-0.39		1.46		0.07		0.08		0.04

		CGGA_1041		FALSE		FALSE		1.66		1.11		1		0.89		0.06		-0.41		FALSE		-1.15		1.66		0.07		0.13		0.03

		CGGA_1048		FALSE		FALSE		1.56		3.77		1		2.78		3.54		0.23		FALSE		-0.93		1.56		0.08		0.13		-0.01

		CGGA_1051		FALSE		FALSE		1.83		-0.3		1		0.07		-0.92		-1		FALSE		-1.02		1.83		0.08		0.13		0.04

		CGGA_1055		FALSE		FALSE		1.65		1.87		1		0.95		-0.47		-1.89		FALSE		-1.41		1.65		0.08		0.11		0.02

		CGGA_1057		FALSE		TRUE		-0.57		3.42		1		3.62		1.24		1.81		TRUE		-0.57		1.18		0.03		0.13		0

		CGGA_1058		FALSE		FALSE		1.58		1.07		1		0.91		-0.04		-1.23		FALSE		-1.37		1.58		0.06		0.13		0.02

		CGGA_106		FALSE		TRUE		-0.42		2.99		1		3.22		-1.05		2.15		TRUE		-0.42		1.06		0.02		0.12		0

		CGGA_1065		FALSE		FALSE		1.9		-0.51		1		0.73		-1.7		-1.52		FALSE		-1.29		1.9		0.11		0.1		0.04

		CGGA_1066		FALSE		FALSE		1.74		0.99		1		1.11		0.3		-1.21		FALSE		-1.12		1.74		0.08		0.14		0.01

		CGGA_107		FALSE		FALSE		2.29		2.49		1		1.93		1.13		-0.87		FALSE		-1.37		2.29		0.13		0.19		0

		CGGA_1075		FALSE		TRUE		-0.74		3.77		1		3.54		0.72		2.24		TRUE		-0.74		1.64		0.09		0.14		-0.01

		CGGA_108		FALSE		TRUE		-1.14		2.74		1		2.59		0.7		0.74		TRUE		-1.14		1.99		0.1		0.17		0

		CGGA_1086		FALSE		FALSE		1.68		0.08		0.25		0.35		-1.87		-0.93		FALSE		-0.5		1.68		0.07		0.17		-0.02

		CGGA_1087		FALSE		FALSE		1.94		-0.64		1		0.21		-1.87		-1.8		FALSE		-1.47		1.94		0.12		0.1		0.04

		CGGA_1097		FALSE		FALSE		1.89		0.26		1		1.27		0.68		-1.72		FALSE		-1.06		1.89		0.1		0.13		0.02

		CGGA_1100		TRUE		FALSE		1.55		-1.74		0.83		-0.83		-0.39		-3.84		FALSE		-0.89		1.55		0.08		0.1		0.04

		CGGA_1101		TRUE		FALSE		1.68		-1.1		0.67		-0.86		-1.36		-5.13		FALSE		-0.69		1.68		0.1		0.11		0.02

		CGGA_1103		FALSE		FALSE		2		2.02		1		1.13		0.53		-1.87		FALSE		-1.77		2		0.13		0.13		0.02

		CGGA_1106		FALSE		FALSE		1.93		2.38		1		2.3		2.04		0.26		FALSE		-1.16		1.93		0.1		0.18		-0.02

		CGGA_1108		FALSE		TRUE		-1.05		3.89		1		3.89		2.14		2.75		TRUE		-1.05		1.61		0.08		0.15		-0.01

		CGGA_1111		FALSE		FALSE		1.87		2.73		1		2.81		0.84		0.6		FALSE		-0.97		1.87		0.11		0.12		0.02

		CGGA_112		FALSE		FALSE		1.74		-0.14		1		0.14		-0.88		-3.08		FALSE		-1.23		1.74		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1120		FALSE		FALSE		1.9		-0.87		0.47		-0.78		-2.29		-4.02		FALSE		-0.83		1.9		0.11		0.14		0.02

		CGGA_1121		FALSE		FALSE		1.74		-0.07		1		0.71		-0.76		-3.64		FALSE		-1.19		1.74		0.1		0.1		0.04

		CGGA_1126		FALSE		FALSE		1.69		2.32		1		1.72		-0.16		-0.63		FALSE		-0.95		1.69		0.11		0.09		0.02

		CGGA_1127		FALSE		FALSE		1.32		-0.33		1		1.1		-1.42		-2.23		FALSE		-0.59		1.32		0.06		0.08		0.03

		CGGA_1130		FALSE		FALSE		1.81		0.65		1		1.89		-0.59		-0.58		FALSE		-0.67		1.81		0.1		0.12		0.03

		CGGA_1131		FALSE		FALSE		1.96		0.59		1		0.09		-0.84		-4.28		FALSE		-1.61		1.96		0.13		0.11		0.03

		CGGA_1132		FALSE		FALSE		1.57		-0.65		1		-0.02		-3.15		-2.31		FALSE		-0.84		1.57		0.08		0.1		0.03

		CGGA_1135		FALSE		FALSE		1.74		2.64		1		2.8		0.53		-0.18		FALSE		-0.9		1.74		0.1		0.14		0

		CGGA_1137		FALSE		FALSE		1.66		-0.97		0.47		-0.01		-1.49		-1.45		FALSE		-0.7		1.66		0.08		0.14		0

		CGGA_1138		FALSE		FALSE		1.93		2.21		1		1.46		-0.44		0.96		FALSE		-1.21		1.93		0.14		0.1		0.02

		CGGA_1141		FALSE		FALSE		1.64		0.35		1		0.95		-0.73		-0.18		FALSE		-0.64		1.64		0.08		0.11		0.03

		CGGA_1142		FALSE		FALSE		2.2		1.53		1		1.37		0.3		-2.25		FALSE		-1.27		2.2		0.15		0.14		0.02

		CGGA_1144		FALSE		FALSE		1.65		0.03		1		0.58		-0.14		-0.71		FALSE		-0.96		1.65		0.07		0.12		0.03

		CGGA_1147		FALSE		FALSE		1.75		-0.39		1		0.47		-1.36		-2.06		FALSE		-1.31		1.75		0.08		0.11		0.04

		CGGA_1148		FALSE		FALSE		1.59		2.66		1		2.12		-0.39		-0.81		FALSE		-1.25		1.59		0.07		0.15		0

		CGGA_1152		FALSE		TRUE		-0.47		2.46		1		3.3		-0.41		0.58		TRUE		-0.47		1.67		0.07		0.15		0.01

		CGGA_1154		FALSE		FALSE		1.6		1.97		1		2.02		1.25		-0.24		FALSE		-1.28		1.6		0.09		0.11		0.01

		CGGA_1155		FALSE		FALSE		1.58		0.69		1		1.45		-2.73		-1.33		FALSE		-0.72		1.58		0.09		0.09		0.03

		CGGA_1156		FALSE		FALSE		1.6		1.75		1		1.97		-0.12		-1.28		FALSE		-0.76		1.6		0.08		0.11		0.01

		CGGA_1157		FALSE		FALSE		1.74		-0.1		1		1.05		-1.42		-1.87		FALSE		-0.77		1.74		0.09		0.12		0.03

		CGGA_1158		FALSE		FALSE		1.72		-0.02		1		0.56		-0.76		-3.84		FALSE		-1.28		1.72		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1159		FALSE		FALSE		1.59		0.43		1		0.7		-0.36		-0.33		FALSE		-0.63		1.59		0.07		0.11		0.03

		CGGA_1161		FALSE		FALSE		1.66		-0.54		1		0.49		-2.29		-0.57		FALSE		-0.69		1.66		0.08		0.1		0.04

		CGGA_1162		TRUE		FALSE		1.23		-1.39		1		0.53		-2.29		-3.92		FALSE		-0.27		1.23		0.06		0.07		0.03

		CGGA_1164		FALSE		FALSE		1.9		-0.25		1		0.3		-1.49		-1.7		FALSE		-1.03		1.9		0.11		0.11		0.04

		CGGA_1169		FALSE		FALSE		1.43		1		1		1.09		0		-0.44		FALSE		-1.06		1.43		0.06		0.1		0.02

		CGGA_1172		FALSE		FALSE		1.37		2.78		1		2.33		0.49		-1.54		FALSE		-0.74		1.37		0.07		0.1		0.01

		CGGA_1178		FALSE		FALSE		1.75		0.98		1		0.83		-0.41		-0.6		FALSE		-1.18		1.75		0.1		0.1		0.04

		CGGA_1181		FALSE		FALSE		1.77		1.38		1		1.38		-0.92		-1.93		FALSE		-0.99		1.77		0.1		0.11		0.03

		CGGA_1183		FALSE		FALSE		1.76		0.85		1		1.5		-0.84		-2.02		FALSE		-1.22		1.76		0.1		0.12		0.02

		CGGA_1184		FALSE		FALSE		1.65		1.53		1		1.08		0.27		-0.54		FALSE		-0.65		1.65		0.08		0.12		0.02

		CGGA_1185		FALSE		FALSE		2.08		1.9		1		1.74		0.29		-0.59		FALSE		-1.31		2.08		0.11		0.16		0.01

		CGGA_1191		FALSE		FALSE		2.13		-0.31		1		0.03		1.29		-3.86		FALSE		-1.24		2.13		0.13		0.12		0.04

		CGGA_1192		FALSE		FALSE		1.38		1.13		1		1.71		0.36		0.81		FALSE		-0.76		1.38		0.05		0.13		0

		CGGA_1195		FALSE		FALSE		1.7		1		1		1.23		-0.66		-1.53		FALSE		-0.83		1.7		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1198		TRUE		FALSE		1.49		-1.01		0.37		-1.02		-2.42		-2.57		FALSE		-0.7		1.49		0.07		0.11		0.02

		CGGA_120		FALSE		FALSE		1.94		2.88		1		2.3		1.36		0.04		FALSE		-0.99		1.94		0.11		0.15		0

		CGGA_1204		FALSE		FALSE		1.97		-0.89		1		0.08		-0.88		-1.02		FALSE		-1.49		1.97		0.11		0.11		0.05

		CGGA_1205		FALSE		FALSE		1.58		-0.27		0.25		0.35		-0.76		-0.79		FALSE		-0.43		1.58		0.06		0.15		0

		CGGA_1207		FALSE		FALSE		1.58		0.19		1		0.75		-1.25		-0.67		FALSE		-0.78		1.58		0.08		0.09		0.04

		CGGA_1208		FALSE		FALSE		1.81		3.2		1		2.55		2.49		0.03		FALSE		-1.3		1.81		0.09		0.21		-0.05

		CGGA_1211		FALSE		FALSE		1.6		0.77		1		1.42		1.08		-0.95		FALSE		-1.19		1.6		0.07		0.14		0.01

		CGGA_1212		FALSE		FALSE		1.57		0.27		1		0.22		0.64		-1.84		FALSE		-1.41		1.57		0.06		0.12		0.03

		CGGA_1223		FALSE		FALSE		1.93		3.38		1		2.05		0.81		0.26		FALSE		-1		1.93		0.13		0.13		0

		CGGA_1226		FALSE		FALSE		1.61		0.56		1		0.91		0.52		-2.76		FALSE		-1.01		1.61		0.07		0.13		0.02

		CGGA_1228		FALSE		FALSE		1.53		1.62		1		1.94		0.04		0.53		FALSE		-0.78		1.53		0.06		0.12		0.02

		CGGA_1232		FALSE		FALSE		1.51		0.88		1		1.3		-0.5		-0.67		FALSE		-0.8		1.51		0.07		0.11		0.01

		CGGA_1235		FALSE		FALSE		1.38		1.46		1		1.57		0.27		-0.69		FALSE		-0.74		1.38		0.05		0.12		0.01

		CGGA_1236		FALSE		FALSE		1.4		0.35		1		0.38		-0.36		-1.44		FALSE		-1.09		1.4		0.05		0.11		0.02

		CGGA_1238		FALSE		FALSE		1.78		2.48		1		2.24		0.59		0.56		FALSE		-0.87		1.78		0.07		0.16		0.01

		CGGA_1239		FALSE		FALSE		1.72		-0.57		1		0.44		-0.33		-1.27		FALSE		-1.12		1.72		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1248		FALSE		FALSE		1.68		2.34		1		1.67		0.17		-0.17		FALSE		-1.06		1.68		0.08		0.14		0

		CGGA_1255		FALSE		FALSE		1.61		3.34		0.99		2.99		3.43		-0.49		FALSE		-1.16		1.61		0.09		0.18		-0.04

		CGGA_1256		FALSE		FALSE		1.74		1.06		1		2.11		2.09		-0.8		FALSE		-0.61		1.74		0.1		0.11		0.02

		CGGA_1257		FALSE		FALSE		1.49		2.2		1		1.77		0.33		0.24		FALSE		-1.05		1.49		0.05		0.14		0.01

		CGGA_1260		FALSE		FALSE		1.71		1.56		1		1.79		-0.39		-0.41		FALSE		-0.85		1.71		0.09		0.14		0.01

		CGGA_1262		FALSE		FALSE		1.73		0.97		0.41		1.03		-2.17		0.5		FALSE		-0.25		1.73		0.04		0.22		-0.03

		CGGA_1264		FALSE		FALSE		1.54		0.67		1		1.07		0.36		-0.9		FALSE		-1.05		1.54		0.07		0.11		0.03

		CGGA_1269		FALSE		FALSE		1.71		2.61		1		1.66		0.17		-1.06		FALSE		-1.11		1.71		0.1		0.12		0.01

		CGGA_1273		FALSE		FALSE		1.79		0.87		1		1.15		0.38		-0.48		FALSE		-1.01		1.79		0.1		0.11		0.03

		CGGA_1282		FALSE		FALSE		1.85		1.91		1		1.52		-0.33		-0.96		FALSE		-1.3		1.85		0.12		0.13		0.01

		CGGA_1286		FALSE		FALSE		1.56		-0.61		1		0.61		-2.92		-2.76		FALSE		-0.94		1.56		0.09		0.09		0.03

		CGGA_1291		FALSE		FALSE		1.43		-0.38		1		0.84		-2.56		-2.47		FALSE		-0.48		1.43		0.08		0.07		0.03

		CGGA_1295		FALSE		TRUE		-0.91		2.99		1		3.09		2.14		1.63		TRUE		-0.91		1.34		0.06		0.11		0

		CGGA_1300		FALSE		FALSE		1.5		0.64		1		1.23		0.43		-0.76		FALSE		-1.25		1.5		0.06		0.11		0.02

		CGGA_1303		TRUE		FALSE		1.49		-1.31		0.93		-0.54		-0.84		-3.7		FALSE		-0.69		1.49		0.06		0.11		0.03

		CGGA_1305		FALSE		FALSE		1.35		0.83		1		1.16		0.02		-0.7		FALSE		-0.79		1.35		0.07		0.08		0.02

		CGGA_1309		FALSE		FALSE		1.61		-0.11		1		0.62		-3.78		-1.38		FALSE		-0.85		1.61		0.1		0.08		0.04

		CGGA_1311		FALSE		FALSE		2.01		0.6		1		0.16		-1.3		-1.02		FALSE		-1.61		2.01		0.12		0.12		0.04

		CGGA_1317		TRUE		FALSE		1.56		-1.63		0.83		-1.24		-2.17		-1.29		FALSE		-0.68		1.56		0.07		0.11		0.04

		CGGA_1318		FALSE		FALSE		1.39		2.66		1		3.15		-0.33		1.24		FALSE		-0.93		1.39		0.06		0.12		0.01

		CGGA_1319		FALSE		FALSE		1.54		-0.56		1		0.97		-1.7		-1.54		FALSE		-0.82		1.54		0.09		0.07		0.05

		CGGA_1321		FALSE		FALSE		1.92		0.36		1		0.61		-0.56		-1		FALSE		-1.35		1.92		0.13		0.11		0.03

		CGGA_1326		FALSE		TRUE		-0.71		2.75		1		2.49		-0.62		0.64		TRUE		-0.71		1.77		0.11		0.12		0.01

		CGGA_1334		FALSE		FALSE		1.54		1.44		1		2.08		0.22		0.62		FALSE		-0.73		1.54		0.06		0.15		0

		CGGA_1335		FALSE		FALSE		1.75		-0.45		1		0.72		-0.66		-0.58		FALSE		-0.95		1.75		0.09		0.1		0.04

		CGGA_1337		FALSE		TRUE		-0.6		1.37		1		1.84		-1.15		1.15		TRUE		-0.6		1.27		0.05		0.09		0.02

		CGGA_1339		FALSE		FALSE		1.71		0.5		1		0.9		-0.44		-0.97		FALSE		-1.38		1.71		0.08		0.12		0.03

		CGGA_1345		FALSE		FALSE		1.05		2.13		1		3.07		0.42		-0.17		FALSE		-0.6		1.05		0.03		0.1		0

		CGGA_135		FALSE		TRUE		-0.89		3.53		1		3.22		1.51		1.78		TRUE		-0.89		1.86		0.07		0.21		-0.03

		CGGA_1350		TRUE		FALSE		1.46		-1.31		0.83		-0.61		-2.06		-2.92		FALSE		-0.85		1.46		0.06		0.11		0.03

		CGGA_1353		FALSE		FALSE		1.99		4.12		1		2.92		1.7		0.39		FALSE		-1.45		1.99		0.1		0.17		0

		CGGA_1354		FALSE		FALSE		2.36		1.41		1		0.8		-0.19		-0.69		FALSE		-1.32		2.36		0.15		0.16		0.02

		CGGA_1356		FALSE		FALSE		1.65		0.72		1		0.72		-0.16		-0.52		FALSE		-0.94		1.65		0.08		0.11		0.03

		CGGA_1359		FALSE		FALSE		1.96		1.87		1		2.46		0.55		0.89		FALSE		-1.06		1.96		0.11		0.15		0.01

		CGGA_1361		FALSE		FALSE		1.66		1.54		1		1.17		0.02		-0.77		FALSE		-1.19		1.66		0.07		0.12		0.03

		CGGA_1362		FALSE		FALSE		1.4		3.01		1		2.28		0.52		1		FALSE		-1.03		1.4		0.06		0.11		0.01

		CGGA_1365		FALSE		FALSE		1.89		-0.18		0.33		0.05		-1.63		-1.84		FALSE		-0.93		1.89		0.09		0.18		-0.01

		CGGA_1368		TRUE		FALSE		1.53		-1.55		0.87		-0.56		-2.29		-1.84		FALSE		-0.95		1.53		0.07		0.09		0.03

		CGGA_1369		FALSE		FALSE		1.56		-0.48		1		0.36		-2.06		-2.74		FALSE		-0.96		1.56		0.09		0.08		0.04

		CGGA_1371		FALSE		FALSE		1.76		2.29		1		2.63		0.91		-0.04		FALSE		-0.86		1.76		0.09		0.14		0

		CGGA_1377		FALSE		FALSE		1.56		0.51		1		0.54		0.02		-1.43		FALSE		-1.39		1.56		0.07		0.11		0.03

		CGGA_1378		FALSE		FALSE		1.63		0.22		0.74		-0.01		-1.2		-1.65		FALSE		-1		1.63		0.1		0.13		-0.01

		CGGA_1380		FALSE		FALSE		1.61		1.93		1		1.64		-0.5		0.41		FALSE		-0.7		1.61		0.07		0.14		0.01

		CGGA_1382		FALSE		FALSE		1.95		3.07		1		2.57		0.87		0.13		FALSE		-1.37		1.95		0.1		0.16		0.01

		CGGA_1383		FALSE		FALSE		1.85		-0.14		1		0.39		-2.17		-1.92		FALSE		-1.06		1.85		0.12		0.09		0.04

		CGGA_1386		FALSE		FALSE		1.45		-0.37		1		1.1		-1.36		-2.35		FALSE		-0.69		1.45		0.08		0.08		0.03

		CGGA_1387		FALSE		FALSE		2.24		2.48		1		1.6		0.62		-0.28		FALSE		-1.57		2.24		0.14		0.16		0.01

		CGGA_1389		FALSE		FALSE		1.65		0.24		1		1.02		-1.63		-0.12		FALSE		-0.84		1.65		0.11		0.08		0.04

		CGGA_139		FALSE		FALSE		1.74		1.45		1		0.5		0.48		-0.12		FALSE		-1.06		1.74		0.08		0.12		0.03

		CGGA_1390		FALSE		FALSE		1.68		1.79		1		1.6		0.12		-0.27		FALSE		-0.74		1.68		0.08		0.12		0.02

		CGGA_1391		FALSE		FALSE		2.06		2.51		1		1.98		1.36		-1.03		FALSE		-1.02		2.06		0.12		0.15		0

		CGGA_1392		FALSE		FALSE		1.71		1.68		1		2.82		0.53		-0.86		FALSE		-0.74		1.71		0.09		0.13		0.01

		CGGA_1398		FALSE		FALSE		1.84		0.76		1		0.82		-0.56		-1.78		FALSE		-1.22		1.84		0.09		0.12		0.04

		CGGA_1400		TRUE		FALSE		1.54		-1.12		1		0.51		-3.78		-3.64		FALSE		-0.74		1.54		0.1		0.06		0.04

		CGGA_1401		FALSE		FALSE		1.55		0.75		1		0.79		1.1		-1.12		FALSE		-1.3		1.55		0.07		0.12		0.02

		CGGA_1402		FALSE		TRUE		-0.85		3.44		1		3.46		1.25		1.37		TRUE		-0.85		1.79		0.07		0.18		-0.01

		CGGA_1403		FALSE		FALSE		2.09		1.26		1		0.78		0.75		-2.74		FALSE		-1.64		2.09		0.12		0.16		0

		CGGA_1404		FALSE		FALSE		1.76		0.81		1		1.19		-1.1		-1.1		FALSE		-0.96		1.76		0.1		0.1		0.03

		CGGA_1407		FALSE		FALSE		1.54		-0.42		1		1.52		-0.16		-1.68		FALSE		-0.6		1.54		0.09		0.09		0.03

		CGGA_1410		FALSE		FALSE		1.78		2.44		1		1.91		1.08		-0.75		FALSE		-1.62		1.78		0.11		0.13		0

		CGGA_1413		FALSE		FALSE		1.72		0.57		1		0.91		0.33		-0.25		FALSE		-1.33		1.72		0.07		0.13		0.03

		CGGA_1415		FALSE		TRUE		-0.95		3.58		1		3.26		4.1		1.4		TRUE		-0.95		1.18		0.04		0.16		-0.05

		CGGA_1416		FALSE		FALSE		1.59		1.2		1		1.18		-1.63		-2.31		FALSE		-0.99		1.59		0.1		0.08		0.03

		CGGA_1417		FALSE		FALSE		1.77		0.94		1		1.27		-0.44		-0.23		FALSE		-1.43		1.77		0.09		0.12		0.02

		CGGA_1418		FALSE		FALSE		1.83		0.38		0.73		0.5		0.1		-2.93		FALSE		-0.93		1.83		0.1		0.15		0

		CGGA_1419		FALSE		FALSE		1.77		1.33		1		1.6		1.04		-0.19		FALSE		-0.69		1.77		0.08		0.15		0.01

		CGGA_1420		FALSE		FALSE		1.48		-0.01		1		0.97		-2.06		0.06		FALSE		-0.41		1.48		0.06		0.1		0.03

		CGGA_1421		FALSE		FALSE		1.31		-0.85		1		0.77		-1.15		0.2		FALSE		-0.54		1.31		0.06		0.08		0.03

		CGGA_1422		TRUE		FALSE		1.84		-1.24		0.51		-0.46		-0.96		-5.13		FALSE		-1.04		1.84		0.1		0.16		-0.01

		CGGA_1424		TRUE		FALSE		1.5		-1.93		0.44		-1.42		-3.43		-2.74		FALSE		-0.73		1.5		0.06		0.11		0.03

		CGGA_1425		FALSE		FALSE		2.18		1.55		1		1.53		-0.33		-1.26		FALSE		-1.31		2.18		0.15		0.12		0.03

		CGGA_1426		FALSE		FALSE		2.11		2.12		1		1.86		-0.84		-0.83		FALSE		-1.2		2.11		0.11		0.17		0.01

		CGGA_1427		FALSE		FALSE		1.4		0.12		1		1.29		-0.41		-0.18		FALSE		-0.77		1.4		0.06		0.1		0.03

		CGGA_1429		FALSE		FALSE		1.85		2.48		1		1.96		0.43		-1.08		FALSE		-1.46		1.85		0.11		0.12		0.02

		CGGA_1430		FALSE		FALSE		2.6		-0.19		1		-0.02		-1.78		-1.4		FALSE		-1.72		2.6		0.19		0.13		0.04

		CGGA_1431		FALSE		FALSE		1.51		0.82		1		1.6		-1.55		-1.14		FALSE		-0.81		1.51		0.08		0.09		0.03

		CGGA_1433		FALSE		FALSE		1.77		2.87		1		2.36		1.24		0.23		FALSE		-1.03		1.77		0.1		0.16		-0.02

		CGGA_1435		FALSE		FALSE		1.72		1.94		1		2.11		0.22		0.21		FALSE		-1.05		1.72		0.09		0.12		0.02

		CGGA_1437		FALSE		FALSE		1.61		0.79		1		1.18		-0.66		-0.07		FALSE		-0.79		1.61		0.07		0.11		0.04

		CGGA_1440		FALSE		FALSE		1.65		0.49		1		1.2		-0.92		-1		FALSE		-0.98		1.65		0.08		0.11		0.04

		CGGA_1441		FALSE		TRUE		-0.64		3.66		1		3.18		-0.02		1.16		TRUE		-0.64		1.69		0.06		0.17		-0.01

		CGGA_1443		FALSE		TRUE		-0.53		3.42		1		4.15		1.59		1.77		TRUE		-0.53		1.02		0.02		0.14		-0.03

		CGGA_1444		FALSE		FALSE		2.1		2.33		1		1.7		-0.08		-2.34		FALSE		-1.31		2.1		0.14		0.13		0.02

		CGGA_1445		FALSE		FALSE		2.14		-0.97		0.45		-1.32		-3.43		-4.27		FALSE		-1.28		2.14		0.14		0.14		0.02

		CGGA_1446		TRUE		FALSE		1.44		-2.26		0.74		-1.72		-4.29		-4.7		FALSE		-1.2		1.44		0.06		0.09		0.04

		CGGA_1447		TRUE		FALSE		1.27		-1.29		0.84		-1.12		-2.73		-2.23		FALSE		-0.85		1.27		0.05		0.1		0.01

		CGGA_1451		FALSE		TRUE		-0.73		2.95		1		3.31		-0.1		1.01		TRUE		-0.73		2.05		0.12		0.17		0

		CGGA_1452		FALSE		FALSE		1.83		2.21		1		2.74		0.41		-0.07		FALSE		-0.78		1.83		0.11		0.15		0

		CGGA_1454		FALSE		FALSE		1.65		-0.53		1		0.3		-0.1		-1.8		FALSE		-0.84		1.65		0.08		0.09		0.04

		CGGA_1455		TRUE		FALSE		1.41		-2.07		0.8		-1.85		-5.15		-4.27		FALSE		-1.13		1.41		0.06		0.09		0.04

		CGGA_1457		FALSE		TRUE		-0.96		5.53		1		4.85		0.65		3.96		TRUE		-0.96		1.7		0.1		0.15		-0.02

		CGGA_1458		FALSE		FALSE		2.01		0.34		1		0.45		-2.73		-0.84		FALSE		-1.28		2.01		0.13		0.11		0.04

		CGGA_1459		FALSE		FALSE		2.13		3.58		1		1.58		1.25		-0.9		FALSE		-1.29		2.13		0.13		0.17		0

		CGGA_1461		FALSE		FALSE		2.01		2.45		1		2.03		0.92		-0.31		FALSE		-1.28		2.01		0.12		0.15		0.01

		CGGA_1462		FALSE		FALSE		2.08		1.4		1		2.19		2.25		-0.94		FALSE		-1.11		2.08		0.11		0.17		0

		CGGA_1463		FALSE		FALSE		1.81		0.29		1		0.49		-0.76		-2.37		FALSE		-1.4		1.81		0.09		0.12		0.03

		CGGA_1467		FALSE		FALSE		1.49		-0.47		0.42		-0.36		-1.78		-4.27		FALSE		-1.24		1.49		0.08		0.1		0.02

		CGGA_1469		TRUE		FALSE		1.61		-1.98		0.78		-1.73		-1		-4.27		FALSE		-1.03		1.61		0.08		0.11		0.03

		CGGA_1471		FALSE		FALSE		1.47		1.14		1		1.43		0.38		-0.72		FALSE		-1.02		1.47		0.05		0.12		0.02

		CGGA_1472		FALSE		FALSE		0.04		1.15		1		2.92		1.15		1.5		TRUE		0.04		1.14		0.06		0.06		0.02

		CGGA_1473		FALSE		FALSE		0.9		1.31		1		2.9		2.8		3.01		FALSE		0.57		0.9		0.05		0.06		0.01

		CGGA_1474		FALSE		FALSE		1.17		-0.35		0.86		-0.63		-1.63		-2.28		FALSE		-0.77		1.17		0.03		0.12		0.01

		CGGA_1476		FALSE		FALSE		1.88		1.55		1		1.02		1.11		-1.42		FALSE		-0.99		1.88		0.11		0.13		0.02

		CGGA_1477		FALSE		FALSE		1.38		-0.24		1		0.91		-0.62		-2.14		FALSE		-0.94		1.38		0.06		0.09		0.03

		CGGA_1478		FALSE		FALSE		1.99		0.82		1		1.23		1.26		-0.84		FALSE		-1.15		1.99		0.14		0.12		0.02

		CGGA_1480		FALSE		TRUE		-0.86		2.51		1		2.46		1.63		0.75		TRUE		-0.86		1.49		0.07		0.16		-0.03

		CGGA_1481		FALSE		FALSE		1.65		-0.9		0.26		-1.12		-1.49		-3.24		FALSE		-0.96		1.65		0.08		0.17		-0.02

		CGGA_1482		FALSE		FALSE		1.42		-0.97		1		1.05		-2.92		-1.18		FALSE		-0.74		1.42		0.07		0.08		0.03

		CGGA_1486		TRUE		FALSE		1.85		-1.22		0.07		-0.56		-0.33		-3.54		FALSE		-0.69		1.85		0.08		0.18		-0.01

		CGGA_1487		FALSE		FALSE		2.3		1.1		1		1.08		-0.96		-0.82		FALSE		-1.03		2.3		0.14		0.14		0.03

		CGGA_1488		FALSE		FALSE		1.56		-0.32		1		0.4		-0.39		-1.92		FALSE		-1.3		1.56		0.06		0.11		0.03

		CGGA_1491		FALSE		FALSE		2.16		1.98		1		1.69		-0.33		-1.28		FALSE		-1.56		2.16		0.14		0.13		0.02

		CGGA_1492		FALSE		FALSE		2.1		2.92		1		2.5		1.86		0.16		FALSE		-1.28		2.1		0.1		0.21		-0.02

		CGGA_1494		FALSE		FALSE		1.51		-0.92		0.29		-1.87		-2.17		-4.45		FALSE		-0.83		1.51		0.05		0.14		0.01

		CGGA_1496		FALSE		FALSE		1.76		1.4		1		1.43		0.36		-1.72		FALSE		-1.34		1.76		0.1		0.12		0.02

		CGGA_1497		FALSE		FALSE		2.05		0.33		1		0.33		0.41		-1.55		FALSE		-1.67		2.05		0.15		0.09		0.04

		CGGA_1500		FALSE		FALSE		1.82		1.13		1		0.93		0.52		-0.33		FALSE		-0.79		1.82		0.09		0.13		0.02

		CGGA_1501		FALSE		FALSE		1.5		1.18		1		2.01		-2.56		-0.53		FALSE		-0.27		1.5		0.09		0.09		0.02

		CGGA_1502		FALSE		FALSE		1.57		1.63		1		2.31		-1.78		-0.55		FALSE		-0.53		1.57		0.08		0.11		0.02

		CGGA_1503		FALSE		FALSE		1.36		0.03		0.05		-0.32		-0.14		-3.18		FALSE		-0.46		1.36		0.04		0.18		-0.04

		CGGA_1504		FALSE		FALSE		1.43		0.85		1		1.94		-1.96		-0.32		FALSE		-0.59		1.43		0.07		0.09		0.03

		CGGA_1505		FALSE		FALSE		1.79		2.59		1		2.17		1.02		0.61		FALSE		-1.28		1.79		0.08		0.18		-0.02

		CGGA_1507		FALSE		TRUE		-0.85		3.68		1		3.86		0.64		1.9		TRUE		-0.85		1.61		0.06		0.18		-0.02

		CGGA_1508		FALSE		FALSE		1.35		0.56		1		1.11		0.46		-0.83		FALSE		-0.56		1.35		0.05		0.11		0.02

		CGGA_1510		FALSE		FALSE		1.94		0.59		1		0.94		-1.49		-3.02		FALSE		-1.29		1.94		0.12		0.12		0.02

		CGGA_1513		TRUE		FALSE		1.77		-1.12		1		-0.17		-1.15		-1.83		FALSE		-1.01		1.77		0.1		0.09		0.05

		CGGA_1516		FALSE		FALSE		1.7		-0.25		1		0.65		-0.96		-4.13		FALSE		-1.09		1.7		0.09		0.1		0.03

		CGGA_1517		FALSE		FALSE		1.7		-0.17		1		0.49		-1.7		-1.62		FALSE		-1.03		1.7		0.09		0.1		0.04

		CGGA_1518		FALSE		FALSE		2.11		0.21		0.99		0.49		-0.26		-1.5		FALSE		-1.04		2.11		0.13		0.13		0.03

		CGGA_1520		FALSE		FALSE		1.43		2.55		1		1.79		0.69		0.37		FALSE		-0.6		1.43		0.06		0.11		0.01

		CGGA_1521		FALSE		FALSE		1.85		2.36		1		1.44		1.3		-0.69		FALSE		-1.28		1.85		0.09		0.16		0

		CGGA_1523		FALSE		TRUE		-1.11		3.31		1		2.56		0.87		1.02		TRUE		-1.11		1.64		0.07		0.15		0

		CGGA_1524		FALSE		FALSE		1.84		2		1		1.23		-1.1		-0.73		FALSE		-1.05		1.84		0.1		0.12		0.03

		CGGA_1525		FALSE		FALSE		1.25		0.86		1		2.51		-0.56		-0.63		FALSE		-0.16		1.25		0.07		0.07		0.03

		CGGA_1526		FALSE		FALSE		1.54		1.43		1		1.35		-0.04		-1.04		FALSE		-1.34		1.54		0.06		0.12		0.02

		CGGA_1527		FALSE		FALSE		1.56		1.55		1		1.24		0.45		-0.48		FALSE		-1		1.56		0.08		0.1		0.02

		CGGA_1528		FALSE		FALSE		1.46		0.49		1		1.64		-0.76		-0.21		FALSE		-0.77		1.46		0.07		0.09		0.04

		CGGA_1529		FALSE		FALSE		2.11		0.55		1		1.13		-2.17		-1.15		FALSE		-1.2		2.11		0.13		0.13		0.03

		CGGA_1530		TRUE		FALSE		1.25		-1.05		0.99		0.92		-5.15		-3.59		FALSE		-0.32		1.25		0.06		0.07		0.03

		CGGA_1533		FALSE		TRUE		-0.46		2.54		1		3.01		0.58		1.02		TRUE		-0.46		1.54		0.08		0.14		-0.01

		CGGA_1535		FALSE		TRUE		-0.38		3.26		1		4.35		0.25		2.08		TRUE		-0.38		0.82		0.01		0.11		-0.02

		CGGA_1536		FALSE		FALSE		1.29		0.54		1		1.39		1.59		-1.35		FALSE		-1.23		1.29		0.04		0.11		0.02

		CGGA_1537		FALSE		FALSE		1.98		2.78		1		2.94		0.79		0.63		FALSE		-0.98		1.98		0.1		0.16		0.01

		CGGA_1538		FALSE		TRUE		-1.1		3.41		1		2.36		1.12		0.63		TRUE		-1.1		2		0.13		0.16		-0.01

		CGGA_1539		FALSE		FALSE		1.67		0.93		1		1.44		-0.04		-2.04		FALSE		-1.06		1.67		0.07		0.13		0.02

		CGGA_1542		FALSE		FALSE		1.32		-0.44		0.33		-0.15		-2.73		-2.95		FALSE		-0.67		1.32		0.03		0.14		0

		CGGA_1543		FALSE		FALSE		1.61		2.01		1		2.79		0.43		-0.19		FALSE		-0.64		1.61		0.09		0.13		0.01

		CGGA_1544		FALSE		FALSE		1.83		-0.38		1		-0.18		-0.53		-3.64		FALSE		-1.26		1.83		0.11		0.1		0.04

		CGGA_1546		FALSE		TRUE		-0.7		2.72		1		2.77		1.47		0.59		TRUE		-0.7		1.86		0.09		0.18		-0.02

		CGGA_1548		FALSE		TRUE		-0.59		2.39		1		3.12		-0.39		1.92		TRUE		-0.59		1.89		0.1		0.14		0.01

		CGGA_1551		FALSE		TRUE		-0.22		1.91		1		3.51		1.63		0.51		TRUE		-0.22		1.38		0.06		0.15		-0.03

		CGGA_1552		FALSE		FALSE		1.7		-0.07		1		0.9		-1.15		-1.88		FALSE		-1.07		1.7		0.09		0.1		0.04

		CGGA_1553		FALSE		FALSE		1.67		1.47		1		1.14		-0.56		-0.13		FALSE		-1.06		1.67		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1554		FALSE		FALSE		2		1.43		1		1.15		0.69		-1.17		FALSE		-1.04		2		0.11		0.15		0.01

		CGGA_1557		FALSE		FALSE		1.8		0.28		1		0.73		-1.3		-1.65		FALSE		-0.92		1.8		0.11		0.1		0.03

		CGGA_1558		FALSE		TRUE		-1.06		4.05		1		3.67		0.63		1.59		TRUE		-1.06		1.8		0.11		0.14		0

		CGGA_1559		FALSE		FALSE		1.78		2.13		1		1.85		-1.63		-1.29		FALSE		-0.94		1.78		0.11		0.11		0.02

		CGGA_1560		FALSE		FALSE		2.16		1.85		1		1.46		0.84		-0.81		FALSE		-1.43		2.16		0.15		0.13		0.02

		CGGA_1562		FALSE		FALSE		1.79		-0.92		1		0.53		-1		-2.5		FALSE		-1.02		1.79		0.1		0.11		0.03

		CGGA_1563		FALSE		TRUE		-0.88		3.06		1		3.12		0.38		1.9		TRUE		-0.88		1.89		0.07		0.18		0

		CGGA_1564		FALSE		FALSE		1.76		1.71		1		2.02		0.68		-0.34		FALSE		-1.17		1.76		0.12		0.11		0.01

		CGGA_1565		FALSE		FALSE		1.47		0.86		1		1.6		0.33		-1.24		FALSE		-0.97		1.47		0.06		0.12		0.01

		CGGA_1566		FALSE		FALSE		1.88		-0.6		1		0.34		-5.15		-3.77		FALSE		-1.19		1.88		0.13		0.08		0.04

		CGGA_1567		FALSE		TRUE		-0.45		3.71		1		3.6		0.74		2.24		TRUE		-0.45		1.33		0.08		0.08		0.01

		CGGA_1568		FALSE		FALSE		1.46		-0.36		1		1.23		-1.1		-0.69		FALSE		-0.62		1.46		0.08		0.08		0.03

		CGGA_1569		TRUE		FALSE		1.54		-1.32		1		0.84		1.08		-1.13		FALSE		-0.83		1.54		0.08		0.09		0.04

		CGGA_157		FALSE		FALSE		1.49		-0.1		1		0.74		-0.59		-1.77		FALSE		-0.68		1.49		0.08		0.09		0.03

		CGGA_1571		FALSE		FALSE		1.35		-0.09		1		1.54		1.41		-0.76		FALSE		-0.33		1.35		0.07		0.07		0.04

		CGGA_1572		FALSE		FALSE		1.31		1.49		1		2.47		-1.55		0.02		FALSE		-0.61		1.31		0.07		0.09		0.01

		CGGA_1575		FALSE		FALSE		1.77		3.62		1		3.26		1.66		0.48		FALSE		-1.13		1.77		0.09		0.15		-0.01

		CGGA_1579		FALSE		FALSE		1.44		-0.99		1		0.03		1.71		-1.11		FALSE		-0.18		1.44		0.08		0.07		0.04

		CGGA_1580		FALSE		FALSE		1.52		1.7		1		1.97		0.68		0.3		FALSE		-1.19		1.52		0.06		0.12		0.02

		CGGA_1583		FALSE		FALSE		1.55		0.12		1		1.02		-0.92		-0.07		FALSE		-0.69		1.55		0.07		0.11		0.03

		CGGA_1586		FALSE		FALSE		1.86		2.54		1		2.34		3.4		-0.4		FALSE		-1.1		1.86		0.09		0.19		-0.02

		CGGA_1587		FALSE		TRUE		-1.12		3.03		1		2.47		-0.73		1.08		TRUE		-1.12		1.78		0.09		0.14		0.01

		CGGA_1588		FALSE		FALSE		0.81		0.99		0.99		3.08		4.42		0.51		FALSE		0.15		0.81		0.03		0.06		0

		CGGA_1589		FALSE		FALSE		1.58		1.66		1		1.51		0.62		0.25		FALSE		-1.02		1.58		0.06		0.13		0.02

		CGGA_1591		FALSE		FALSE		1.68		1.36		1		1.17		0.22		-0.85		FALSE		-1.28		1.68		0.07		0.14		0.02

		CGGA_1592		FALSE		FALSE		1.76		3.4		1		2.08		1.12		-0.64		FALSE		-1.38		1.76		0.11		0.12		0

		CGGA_1594		FALSE		FALSE		1.2		-0.68		1		0.61		-2.56		0.79		FALSE		-0.03		1.2		0.06		0.07		0.03

		CGGA_1595		FALSE		FALSE		1.79		0.08		1		0.6		-2.73		-2.65		FALSE		-0.9		1.79		0.12		0.08		0.04

		CGGA_1596		FALSE		TRUE		-0.9		1.47		1		1.93		-0.44		0.49		TRUE		-0.9		1.68		0.1		0.11		0.01

		CGGA_1597		FALSE		TRUE		-0.66		2.74		1		2.92		0.96		1.53		TRUE		-0.66		1.57		0.07		0.13		0

		CGGA_1598		FALSE		FALSE		1.72		0.94		1		1.42		0.32		-0.59		FALSE		-1.08		1.72		0.11		0.09		0.03

		CGGA_1601		FALSE		TRUE		-1		3.94		1		3.5		1.81		0.32		TRUE		-1		1.69		0.1		0.15		-0.02

		CGGA_1603		FALSE		TRUE		-1.11		3.21		1		3.13		-0.59		2.66		TRUE		-1.11		1.89		0.13		0.14		-0.01

		CGGA_1604		FALSE		TRUE		-0.65		2.64		1		2.05		-1.25		0.53		TRUE		-0.65		1.99		0.13		0.14		0.01

		CGGA_1605		FALSE		FALSE		1.54		0.38		1		0.87		-0.36		-0.41		FALSE		-0.69		1.54		0.07		0.11		0.03

		CGGA_1606		FALSE		FALSE		2.17		2.57		1		2.01		-0.08		-0.2		FALSE		-1.69		2.17		0.14		0.14		0.02

		CGGA_1607		FALSE		FALSE		1.81		2.93		1		1.9		0.1		-0.26		FALSE		-1.01		1.81		0.1		0.14		0.01

		CGGA_1608		FALSE		TRUE		-0.5		5.16		1		4.97		2.31		4.61		TRUE		-0.5		1.27		0.09		0.08		-0.01

		CGGA_1610		FALSE		FALSE		1.45		0.8		0.98		2.76		-1.7		0.51		FALSE		0		1.45		0.07		0.1		0.02

		CGGA_1611		FALSE		FALSE		1.81		2.93		1		1.74		0.22		-1.55		FALSE		-1.42		1.81		0.13		0.1		0.02

		CGGA_1612		FALSE		FALSE		1.82		2.22		1		2.62		2.31		-0.31		FALSE		-0.92		1.82		0.1		0.16		-0.02

		CGGA_1613		FALSE		TRUE		-0.81		2.67		1		2.6		0.45		0.72		TRUE		-0.81		1.53		0.09		0.12		-0.01

		CGGA_1614		FALSE		FALSE		1.46		2.22		1		2.4		-0.28		-0.73		FALSE		-0.78		1.46		0.07		0.1		0.02

		CGGA_1615		TRUE		FALSE		1.19		-1.41		0.98		0.96		-3.78		-0.29		FALSE		-0.07		1.19		0.07		0.08		0.01

		CGGA_1617		TRUE		FALSE		1.71		-1.69		1		0.4		-1.63		-2.96		FALSE		-0.59		1.71		0.1		0.09		0.05

		CGGA_1618		TRUE		FALSE		1.78		-1.22		1		0.2		-1.42		-2.07		FALSE		-0.97		1.78		0.1		0.1		0.04

		CGGA_1619		FALSE		FALSE		1.9		1.69		1		2		-0.84		-0.86		FALSE		-1.05		1.9		0.11		0.13		0.02

		CGGA_1620		FALSE		FALSE		1.56		-0.22		1		0.83		-0.96		-1.82		FALSE		-0.72		1.56		0.08		0.09		0.04

		CGGA_1621		FALSE		FALSE		1.7		-0.3		1		0.09		-0.66		-2.5		FALSE		-1.06		1.7		0.09		0.1		0.03

		CGGA_1623		FALSE		FALSE		1.75		1.11		1		1.33		0.77		-0.61		FALSE		-0.55		1.75		0.07		0.16		0.01

		CGGA_1626		FALSE		FALSE		1.68		2.8		1		2.84		1.6		0.38		FALSE		-0.9		1.68		0.08		0.16		-0.01

		CGGA_1627		FALSE		FALSE		1.47		1.03		1		1.47		-0.5		-2.57		FALSE		-0.78		1.47		0.06		0.1		0.03

		CGGA_1630		FALSE		FALSE		1.44		-0.33		1		0.89		-1.87		-1.03		FALSE		-0.47		1.44		0.07		0.08		0.04

		CGGA_1631		FALSE		TRUE		-0.64		3.3		1		3.43		-0.16		1.95		TRUE		-0.64		1.58		0.09		0.12		0.01

		CGGA_1634		FALSE		TRUE		-0.59		4.45		1		3.77		0.54		1.49		TRUE		-0.59		1.91		0.12		0.14		0

		CGGA_1635		TRUE		FALSE		1.35		-1.84		0.32		-2.23		-2.42		-3.52		FALSE		-1.01		1.35		0.05		0.09		0.03

		CGGA_1640		FALSE		FALSE		1.44		0.4		1		1.61		-1.15		-0.32		FALSE		-0.21		1.44		0.08		0.08		0.03

		CGGA_1641		FALSE		FALSE		2.06		0.67		1		0.61		-1.96		-1.78		FALSE		-0.69		2.06		0.14		0.11		0.02

		CGGA_1642		TRUE		FALSE		1.5		-1.46		1		0.19		-1.1		-3.17		FALSE		-0.5		1.5		0.08		0.08		0.04

		CGGA_1644		FALSE		TRUE		-0.91		2.73		1		2.61		0.19		0.28		TRUE		-0.91		1.69		0.11		0.12		-0.01

		CGGA_1645		FALSE		FALSE		1.55		0.52		1		0.77		-0.02		-1.82		FALSE		-1.39		1.55		0.08		0.1		0.03

		CGGA_1647		FALSE		FALSE		1.28		-0.23		1		0.99		-2.29		-4.45		FALSE		-0.42		1.28		0.07		0.08		0.02

		CGGA_1648		TRUE		FALSE		1.27		-1.13		1		0.53		-3.15		-4.45		FALSE		-0.48		1.27		0.06		0.08		0.03

		CGGA_1649		FALSE		FALSE		1.46		-0.45		1		1.28		-2.56		-1.55		FALSE		-0.3		1.46		0.09		0.08		0.03

		CGGA_165		TRUE		FALSE		1.46		-1.31		1		0.72		-2.06		-2.48		FALSE		-0.46		1.46		0.09		0.07		0.04

		CGGA_1650		FALSE		FALSE		1.12		1.09		1		1.52		0.98		-0.4		FALSE		-1.23		1.12		0.03		0.1		0.01

		CGGA_1651		FALSE		FALSE		1.65		0.15		1		0.75		-0.56		-0.16		FALSE		-0.79		1.65		0.08		0.09		0.04

		CGGA_1653		FALSE		FALSE		1.49		-0.53		1		0.98		-2.29		-2.8		FALSE		-0.46		1.49		0.09		0.07		0.04

		CGGA_1655		FALSE		FALSE		1.43		-0.06		1		1.12		-1.49		-0.99		FALSE		-0.74		1.43		0.07		0.09		0.03

		CGGA_1656		FALSE		FALSE		1.87		1.77		1		1.95		0.08		-0.59		FALSE		-1.14		1.87		0.12		0.12		0.01

		CGGA_1657		FALSE		FALSE		1.47		-0.37		1		0.29		-1.63		-1.3		FALSE		-0.4		1.47		0.07		0.09		0.03

		CGGA_1658		FALSE		TRUE		-0.7		3.53		1		3.46		0.65		1.13		TRUE		-0.7		1		0.02		0.12		-0.02

		CGGA_1659		FALSE		TRUE		-0.92		3.42		1		3.3		1.88		1.75		TRUE		-0.92		1.58		0.08		0.15		-0.02

		CGGA_1661		FALSE		FALSE		1.56		-0.97		1		0.4		-3.15		-3.92		FALSE		-0.68		1.56		0.09		0.09		0.04

		CGGA_1662		FALSE		FALSE		1.52		0.73		1		1.1		-1.7		-1.08		FALSE		-0.71		1.52		0.08		0.09		0.03

		CGGA_1663		FALSE		TRUE		-0.66		3.23		1		3.89		0.58		2.59		TRUE		-0.66		1.08		0.02		0.13		-0.02

		CGGA_1664		FALSE		FALSE		1.66		-0.44		1		1.06		-0.36		-0.67		FALSE		-0.81		1.66		0.08		0.1		0.04

		CGGA_1666		FALSE		FALSE		1.49		0		0.56		0.24		-0.47		0.15		FALSE		-0.71		1.49		0.08		0.15		-0.03

		CGGA_1667		FALSE		FALSE		1.51		0.96		1		1.04		0.94		-1.39		FALSE		-1.37		1.51		0.07		0.12		0.02

		CGGA_1669		FALSE		FALSE		2.09		2.04		1		1.58		0.25		-1.23		FALSE		-1.17		2.09		0.12		0.15		0.01

		CGGA_1670		FALSE		TRUE		-1.07		2.74		1		2.34		-0.16		0.94		TRUE		-1.07		2.06		0.12		0.15		0.01

		CGGA_1671		FALSE		FALSE		1.82		2.4		1		1.58		-0.41		-0.49		FALSE		-1.25		1.82		0.12		0.1		0.03

		CGGA_1673		FALSE		FALSE		1.83		-0.14		1		-0.08		-0.44		-0.89		FALSE		-1.05		1.83		0.09		0.11		0.04

		CGGA_1675		FALSE		TRUE		-1.05		3.67		1		3.7		1.09		1.68		TRUE		-1.05		1.41		0.07		0.12		0.01

		CGGA_1678		TRUE		FALSE		1.75		-1.02		0.3		-0.14		-0.76		-3.59		FALSE		-0.73		1.75		0.07		0.17		-0.01

		CGGA_1679		TRUE		FALSE		1.55		-1.62		1		0.58		-1.7		-1.42		FALSE		-0.46		1.55		0.09		0.07		0.05

		CGGA_1680		FALSE		TRUE		-0.64		2.91		1		3.34		1.16		0.93		TRUE		-0.64		0.94		0.04		0.08		-0.01

		CGGA_1681		FALSE		FALSE		1.51		0.46		0.97		0.52		-0.8		-1.85		FALSE		-0.76		1.51		0.09		0.12		0

		CGGA_1682		FALSE		FALSE		1.77		2.82		1		2.49		1.76		0.44		FALSE		-1.38		1.77		0.07		0.18		-0.01

		CGGA_1685		FALSE		FALSE		1.94		2.05		1		1.46		-0.56		-1.65		FALSE		-1.49		1.94		0.12		0.12		0.03

		CGGA_1686		FALSE		FALSE		1.82		-0.01		1		1.07		-1.63		-0.75		FALSE		-0.9		1.82		0.11		0.1		0.04

		CGGA_1687		FALSE		FALSE		1.73		3.28		1		3.46		2.1		-0.04		FALSE		-0.91		1.73		0.11		0.15		-0.02

		CGGA_1689		FALSE		FALSE		1.57		0.17		1		0.96		-0.26		-2.93		FALSE		-1.05		1.57		0.06		0.11		0.03

		CGGA_1690		FALSE		FALSE		2.14		2.26		1		2.05		0.53		-0.44		FALSE		-1.05		2.14		0.13		0.17		0

		CGGA_1693		FALSE		FALSE		1.67		-0.43		1		1.24		-2.73		-0.36		FALSE		-0.83		1.67		0.11		0.08		0.04

		CGGA_1694		FALSE		FALSE		1.92		1.09		1		1.63		-0.47		0.1		FALSE		-0.83		1.92		0.11		0.14		0.01

		CGGA_1695		TRUE		FALSE		1.81		-1.49		1		0.02		-1.78		-2.18		FALSE		-1.05		1.81		0.11		0.1		0.04

		CGGA_1696		FALSE		FALSE		1.24		0.43		0.51		0.02		-0.26		-1.06		FALSE		-0.74		1.24		0.03		0.14		-0.02

		CGGA_1698		FALSE		FALSE		1.95		2.67		1		1.84		0.32		-0.57		FALSE		-0.9		1.95		0.12		0.15		0

		CGGA_1699		FALSE		FALSE		1.36		-0.43		0.82		-0.59		-1.87		-4.13		FALSE		-1.05		1.36		0.06		0.1		0.02

		CGGA_1700		FALSE		FALSE		1.51		1.57		1		1.93		0.19		-0.47		FALSE		-0.51		1.51		0.07		0.11		0.02

		CGGA_1701		FALSE		FALSE		1.67		0.05		1		0.8		-1		-1.62		FALSE		-0.87		1.67		0.1		0.08		0.04

		CGGA_1702		FALSE		FALSE		2.42		1.81		1		1.26		-1.36		-1.52		FALSE		-1.95		2.42		0.15		0.17		0.02

		CGGA_1703		FALSE		FALSE		1.58		0.07		1		0.83		-1.7		-1.49		FALSE		-0.79		1.58		0.08		0.11		0.03

		CGGA_1704		FALSE		FALSE		1.46		-0.73		1		0.99		0.24		-3.6		FALSE		-0.64		1.46		0.07		0.09		0.03

		CGGA_1706		FALSE		TRUE		-0.58		2.6		1		3.88		1.76		2.89		TRUE		-0.58		1.73		0.08		0.19		-0.03

		CGGA_1708		FALSE		TRUE		-0.8		3.35		1		3.89		2.23		2.78		TRUE		-0.8		1.6		0.12		0.12		-0.02

		CGGA_1709		FALSE		FALSE		1.8		3.98		1		2.28		1.16		-0.26		FALSE		-1.21		1.8		0.12		0.13		-0.01

		CGGA_1713		FALSE		FALSE		2.35		1.38		1		1.02		-0.36		-1.45		FALSE		-1.36		2.35		0.16		0.13		0.03

		CGGA_1714		FALSE		TRUE		-0.57		1.18		1		2.37		-0.36		0.65		TRUE		-0.57		1.35		0.07		0.09		0.02

		CGGA_1715		FALSE		TRUE		-0.9		1.89		1		1.91		0.42		0.92		TRUE		-0.9		1.84		0.09		0.15		0.02

		CGGA_1716		FALSE		TRUE		-1.12		3.47		1		2.95		0.87		1.21		TRUE		-1.12		1.63		0.08		0.14		0

		CGGA_1718		FALSE		FALSE		1.64		-0.15		1		1		0.35		-0.59		FALSE		-0.94		1.64		0.09		0.1		0.03

		CGGA_1720		FALSE		FALSE		1.92		0.95		1		0.79		0.36		-1		FALSE		-1.61		1.92		0.1		0.14		0.02

		CGGA_1721		FALSE		FALSE		1.61		-0.46		1		0.75		-2.42		-1.32		FALSE		-0.59		1.61		0.09		0.08		0.04

		CGGA_1722		FALSE		FALSE		1.53		-0.21		0.62		0.22		-0.88		-3.18		FALSE		-0.89		1.53		0.07		0.15		-0.02

		CGGA_1723		FALSE		FALSE		1.73		-0.15		1		1.28		-1.7		-0.33		FALSE		-0.95		1.73		0.1		0.09		0.04

		CGGA_1725		FALSE		FALSE		1.94		1.27		1		1.19		-1.42		-1.48		FALSE		-1.19		1.94		0.11		0.12		0.03

		CGGA_1727		FALSE		FALSE		1.51		0.35		1		0.98		-0.31		-1.76		FALSE		-0.72		1.51		0.08		0.09		0.03

		CGGA_1728		FALSE		FALSE		1.44		3.23		1		2.29		0.79		0.39		FALSE		-1.06		1.44		0.08		0.11		-0.01

		CGGA_1729		FALSE		TRUE		-0.69		1.81		1		2.23		-0.23		1.26		TRUE		-0.69		1.82		0.1		0.12		0.03

		CGGA_1731		FALSE		FALSE		1.63		0.27		1		0.68		-2.42		-2.56		FALSE		-0.98		1.63		0.1		0.09		0.03

		CGGA_1735		FALSE		FALSE		1.96		1.45		1		1.18		0.08		1.63		FALSE		-1.53		1.96		0.11		0.13		0.03

		CGGA_1736		FALSE		TRUE		-0.99		2.19		1		2.61		2.68		1.06		TRUE		-0.99		1.93		0.1		0.16		0.01

		CGGA_1737		FALSE		FALSE		1.8		-0.98		1		0.44		-2.06		-2.09		FALSE		-0.99		1.8		0.11		0.1		0.04

		CGGA_1738		FALSE		FALSE		1.78		1.32		1		1.12		-0.8		-0.58		FALSE		-0.9		1.78		0.1		0.11		0.02

		CGGA_1739		FALSE		FALSE		1.76		1.9		1		2.2		0.29		0.01		FALSE		-0.92		1.76		0.09		0.13		0.01

		CGGA_1740		FALSE		FALSE		1.98		1.01		1		1.15		-2.92		-0.31		FALSE		-0.91		1.98		0.14		0.09		0.04

		CGGA_1743		FALSE		FALSE		1.68		-0.49		1		0.43		-0.92		-0.23		FALSE		-0.91		1.68		0.08		0.1		0.04

		CGGA_1744		FALSE		FALSE		1.71		1.6		1		1.65		0.46		-1.72		FALSE		-0.64		1.71		0.09		0.15		-0.01

		CGGA_1745		TRUE		FALSE		1.39		-1.88		0.78		-0.95		-2.17		-3.59		FALSE		-0.98		1.39		0.05		0.1		0.03

		CGGA_1747		FALSE		FALSE		1.12		-0.17		1		1.92		0.38		-1.1		FALSE		-0.57		1.12		0.04		0.07		0.03

		CGGA_1749		FALSE		FALSE		2.19		1.73		1		0.78		0.85		-2.76		FALSE		-1.13		2.19		0.14		0.15		0.01

		CGGA_1750		FALSE		FALSE		1.69		0.78		1		1.07		0.8		-0.46		FALSE		-0.8		1.69		0.09		0.11		0.03

		CGGA_1758		FALSE		FALSE		2.35		0.9		1		0.64		1.04		-1.44		FALSE		-1.41		2.35		0.16		0.15		0.01

		CGGA_1760		FALSE		TRUE		-0.7		3.04		1		2.64		0.69		0.81		TRUE		-0.7		1.64		0.08		0.14		0

		CGGA_1764		FALSE		TRUE		-0.96		2.14		1		2.44		-0.62		0.82		TRUE		-0.96		2.1		0.12		0.14		0.02

		CGGA_1769		FALSE		FALSE		1.55		1.06		1		0.7		0.49		0.23		FALSE		-1.16		1.55		0.05		0.12		0.02

		CGGA_1770		FALSE		FALSE		1.96		2.91		1		1.87		0.35		-1.38		FALSE		-1.38		1.96		0.13		0.13		0

		CGGA_1771		FALSE		FALSE		1.82		0.46		1		0.63		-1.2		-1.4		FALSE		-0.99		1.82		0.1		0.1		0.04

		CGGA_1773		FALSE		FALSE		2.12		3.11		1		2.02		0.93		-0.39		FALSE		-1.23		2.12		0.14		0.17		-0.02

		CGGA_1776		FALSE		FALSE		2.06		2.07		1		1.67		0.55		0.38		FALSE		-0.77		2.06		0.11		0.16		0.02

		CGGA_1780		FALSE		FALSE		1.68		-0.16		0.36		-0.43		-2.29		-3		FALSE		-1.04		1.68		0.09		0.13		0

		CGGA_1785		FALSE		FALSE		2.03		1.8		1		1.35		0.17		-1.33		FALSE		-1.34		2.03		0.15		0.11		0.02

		CGGA_1786		FALSE		FALSE		1.78		0.24		1		0.14		-1.87		-2.35		FALSE		-1.2		1.78		0.11		0.09		0.04

		CGGA_1791		FALSE		FALSE		1.34		-0.23		0.72		-0.16		-1.1		-1.12		FALSE		-0.67		1.34		0.05		0.12		0.01

		CGGA_1807		FALSE		FALSE		2.39		0.77		1		0.9		-0.5		-3.11		FALSE		-1.67		2.39		0.17		0.13		0.03

		CGGA_1809		FALSE		FALSE		1.76		2.01		1		1.22		-0.96		0.77		FALSE		-1.28		1.76		0.11		0.11		0.02

		CGGA_1811		FALSE		TRUE		-0.71		3.36		1		3.56		0.83		2.28		TRUE		-0.71		1.14		0.03		0.14		-0.02

		CGGA_1812		FALSE		TRUE		-1.03		2.36		1		2.22		1.63		0.39		TRUE		-1.03		1.96		0.1		0.16		0

		CGGA_1814		FALSE		TRUE		-1.05		3.03		1		2.46		2.52		1.42		TRUE		-1.05		2.08		0.11		0.19		-0.02

		CGGA_1815		FALSE		TRUE		-0.8		3.71		1		2.53		1.58		0.76		TRUE		-0.8		1.95		0.11		0.16		-0.01

		CGGA_1817		FALSE		FALSE		1.38		1.36		1		1.83		1.1		0.17		FALSE		-0.89		1.38		0.05		0.13		0

		CGGA_1819		FALSE		FALSE		2.17		0.93		1		1.03		-0.47		-1.5		FALSE		-1.2		2.17		0.14		0.16		0

		CGGA_1829		FALSE		FALSE		1.57		0.97		1		1.37		0.25		-0.89		FALSE		-0.77		1.57		0.06		0.12		0.02

		CGGA_1833		FALSE		FALSE		2.23		3.72		1		1.88		1.71		-0.72		FALSE		-1.3		2.23		0.14		0.17		0

		CGGA_1840		FALSE		FALSE		2.01		1.82		1		1.56		-0.02		0.45		FALSE		-0.97		2.01		0.12		0.14		0.02

		CGGA_1850		FALSE		FALSE		1.57		0.56		1		1.01		-0.33		-0.89		FALSE		-1.07		1.57		0.08		0.1		0.03

		CGGA_1854		FALSE		FALSE		1.5		0.02		1		0.86		-1.05		-2.26		FALSE		-1.11		1.5		0.08		0.09		0.03

		CGGA_1857		FALSE		TRUE		-0.6		3.63		1		3.44		0.41		1.57		TRUE		-0.6		1.41		0.05		0.14		0

		CGGA_1862		FALSE		FALSE		2.03		1.49		1		1.05		1.25		-0.63		FALSE		-1.51		2.03		0.13		0.14		0.01

		CGGA_1863		FALSE		FALSE		1.99		-0.19		1		0.8		-1.7		-1.97		FALSE		-1.03		1.99		0.13		0.1		0.04

		CGGA_1866		FALSE		FALSE		2.08		1.42		1		0.89		0.73		-1.46		FALSE		-1.4		2.08		0.13		0.15		0

		CGGA_1870		FALSE		FALSE		1.91		-0.44		1		0.51		-1.25		-1.75		FALSE		-1.24		1.91		0.13		0.09		0.04

		CGGA_1875		FALSE		FALSE		1.61		1.53		1		2.51		0.74		0.15		FALSE		-0.59		1.61		0.08		0.13		0.01

		CGGA_1880		FALSE		FALSE		1.79		-0.45		1		0.1		-1.49		-1.77		FALSE		-1.08		1.79		0.11		0.09		0.04

		CGGA_1882		FALSE		FALSE		1.58		0.25		1		1.24		-1.15		-2.04		FALSE		-0.86		1.58		0.1		0.08		0.03

		CGGA_1886		FALSE		FALSE		1.97		0.97		1		1.25		0.02		-0.39		FALSE		-1.12		1.97		0.13		0.13		0.01

		CGGA_1899		FALSE		TRUE		-0.57		2.19		1		2.62		-0.62		0.9		TRUE		-0.57		1.48		0.07		0.12		0.01

		CGGA_1901		FALSE		TRUE		-0.67		2.96		1		3.24		0		1.66		TRUE		-0.67		1.69		0.07		0.16		0

		CGGA_1902		FALSE		FALSE		2.07		0.24		1		1.32		-0.23		-0.7		FALSE		-1.02		2.07		0.13		0.12		0.04

		CGGA_1903		FALSE		FALSE		1.34		0.38		1		1.08		-2.42		-1.13		FALSE		-0.46		1.34		0.07		0.07		0.03

		CGGA_1906		FALSE		TRUE		-0.65		2.41		1		3.03		-0.62		0.8		TRUE		-0.65		1.49		0.07		0.11		0.02

		CGGA_1908		FALSE		FALSE		2.25		2.33		1		2.25		-0.53		0.46		FALSE		-1.3		2.25		0.14		0.16		0.01

		CGGA_1911		FALSE		TRUE		-1.43		3.64		1		3.46		1.89		2.51		TRUE		-1.43		1.86		0.14		0.13		-0.01

		CGGA_1912		FALSE		FALSE		1.31		0.61		1		1.7		-1.15		-1.2		FALSE		-0.34		1.31		0.07		0.1		0

		CGGA_194		FALSE		FALSE		1.67		0.97		1		1.07		-0.14		-0.44		FALSE		-1.01		1.67		0.09		0.1		0.03

		CGGA_1946		FALSE		FALSE		2.14		2.96		1		2.6		3.34		0.38		FALSE		-1.06		2.14		0.13		0.18		-0.02

		CGGA_1955		FALSE		FALSE		1.61		0.74		1		1.06		-1.1		0.58		FALSE		-0.8		1.61		0.09		0.09		0.03

		CGGA_1972		FALSE		FALSE		1.99		3.26		1		2.87		2.19		0.08		FALSE		-1.14		1.99		0.1		0.19		-0.01

		CGGA_1985		FALSE		FALSE		1.95		0.63		1		1.14		0.83		-2.81		FALSE		-1.29		1.95		0.12		0.11		0.04

		CGGA_1994		FALSE		FALSE		1.71		0.36		1		1.37		1.42		-0.3		FALSE		-0.84		1.71		0.1		0.09		0.04

		CGGA_2002		FALSE		FALSE		1.68		0.11		1		0.85		-0.69		-0.95		FALSE		-1.08		1.68		0.08		0.12		0.03

		CGGA_2003		FALSE		TRUE		-0.7		2.68		1		2.5		0		1.04		TRUE		-0.7		1.49		0.05		0.13		0.01

		CGGA_2006		FALSE		TRUE		-1.01		3.57		1		3.29		-0.28		1.01		TRUE		-1.01		1.99		0.08		0.18		0.01

		CGGA_2013		FALSE		FALSE		1.86		0.14		1		0.74		-1.49		-3.49		FALSE		-1.03		1.86		0.09		0.13		0.03

		CGGA_2024		FALSE		FALSE		1.72		0.16		1		0.21		0.04		-0.38		FALSE		-0.91		1.72		0.08		0.11		0.03

		CGGA_2039		FALSE		FALSE		1.45		-0.6		1		0.67		-1.15		-0.8		FALSE		-0.62		1.45		0.07		0.09		0.03

		CGGA_2046		FALSE		TRUE		-0.94		3.27		1		3.21		0.66		1.93		TRUE		-0.94		1.73		0.09		0.15		0

		CGGA_2047		FALSE		TRUE		-0.93		3.24		1		3.2		1.1		1.33		TRUE		-0.93		1.38		0.06		0.13		-0.01

		CGGA_2053		FALSE		FALSE		1.55		0.33		1		0.78		-0.8		-0.76		FALSE		-0.76		1.55		0.07		0.11		0.02

		CGGA_2056		FALSE		TRUE		-0.99		2.73		1		2.61		0.95		1		TRUE		-0.99		2.04		0.13		0.16		-0.01

		CGGA_2075		FALSE		FALSE		2.07		2.94		0.99		2.4		2.8		-0.25		FALSE		-1.11		2.07		0.11		0.19		-0.02

		CGGA_2078		FALSE		TRUE		-0.91		2.54		1		3.01		0.8		1.67		TRUE		-0.91		1.87		0.09		0.18		-0.01

		CGGA_2079		FALSE		FALSE		2.02		2.13		1		1.48		-1.15		-2.18		FALSE		-1.5		2.02		0.12		0.12		0.03

		CGGA_2081		FALSE		FALSE		1.89		0.12		1		0.22		-0.8		-2.52		FALSE		-1.06		1.89		0.11		0.12		0.02

		CGGA_2082		FALSE		FALSE		1.77		2.74		1		2.03		1.04		-1.24		FALSE		-1.01		1.77		0.09		0.15		0

		CGGA_2106		FALSE		FALSE		2.02		1.32		0.97		1.47		0.29		-1.08		FALSE		-1.01		2.02		0.12		0.13		0.03

		CGGA_2115		FALSE		FALSE		2		1.58		1		1.43		-1.78		0.62		FALSE		-0.8		2		0.12		0.11		0.04

		CGGA_2121		FALSE		TRUE		-0.58		3.46		1		3.25		0.24		1.94		TRUE		-0.58		1.85		0.07		0.19		-0.01

		CGGA_2129		FALSE		FALSE		2.19		0.7		1		1.03		-2.29		-0.56		FALSE		-1.31		2.19		0.13		0.14		0.04

		CGGA_265		FALSE		FALSE		1.76		0.99		1		1.27		0.12		-0.45		FALSE		-0.89		1.76		0.08		0.13		0.02

		CGGA_279		FALSE		FALSE		1.88		1.63		1		2.08		-0.36		-0.04		FALSE		-1.13		1.88		0.13		0.11		0.02

		CGGA_28		FALSE		FALSE		1.68		-0.2		1		0.23		-2.29		-1.79		FALSE		-1.06		1.68		0.09		0.11		0.02

		CGGA_288		FALSE		TRUE		-0.86		2.3		1		2.14		0.08		0.84		TRUE		-0.86		1.67		0.08		0.13		0.01

		CGGA_290		FALSE		FALSE		1.79		1.26		1		1.46		0.57		-1.56		FALSE		-1.4		1.79		0.08		0.15		0.01

		CGGA_320		FALSE		FALSE		1.6		0.87		1		0.7		0.76		-0.11		FALSE		-1.09		1.6		0.07		0.12		0.02

		CGGA_336		FALSE		FALSE		1.81		3.84		1		1.93		0.45		-0.08		FALSE		-1.29		1.81		0.11		0.12		0.01

		CGGA_358		FALSE		TRUE		-0.67		1.95		1		1.92		0.58		0.35		TRUE		-0.67		1.39		0.07		0.11		0.01

		CGGA_369		FALSE		FALSE		1.56		0.78		1		1.06		-0.36		-1.3		FALSE		-0.79		1.56		0.07		0.11		0.03

		CGGA_406		FALSE		FALSE		2.42		0.27		1		0.32		-1.1		-0.66		FALSE		-1.67		2.42		0.17		0.13		0.04

		CGGA_42		FALSE		FALSE		1.45		0.87		1		1.11		0.3		-1.69		FALSE		-1.19		1.45		0.06		0.11		0.01

		CGGA_420		FALSE		FALSE		1.87		0.8		1		0.57		-2.42		-2.43		FALSE		-1.47		1.87		0.11		0.1		0.04

		CGGA_474		FALSE		FALSE		2.04		1.05		1		1.21		-1.49		-1.22		FALSE		-1.19		2.04		0.13		0.12		0.03

		CGGA_482		FALSE		FALSE		1.47		2.49		1		1.8		0		0.24		FALSE		-1.22		1.47		0.08		0.11		0.01

		CGGA_487		FALSE		FALSE		1.83		2.63		1		2.19		1.37		-0.33		FALSE		-1.31		1.83		0.08		0.17		-0.01

		CGGA_492		FALSE		TRUE		-0.9		3.54		1		3.6		0.86		2.23		TRUE		-0.9		1.62		0.08		0.14		0

		CGGA_503		FALSE		FALSE		1.51		0.21		1		0.9		0.5		-0.32		FALSE		-0.85		1.51		0.06		0.11		0.03

		CGGA_507		FALSE		FALSE		1.75		0.67		1		0.72		0.15		0.02		FALSE		-0.87		1.75		0.08		0.13		0.03

		CGGA_509		FALSE		FALSE		2.32		0.82		1		1.18		0.98		-0.46		FALSE		-1.57		2.32		0.14		0.17		0.01

		CGGA_521		FALSE		TRUE		-1.08		2.57		1		2.31		0.62		0.68		TRUE		-1.08		1.73		0.08		0.15		0

		CGGA_530		FALSE		FALSE		1.84		2.82		1		2.06		1.2		-0.92		FALSE		-1.18		1.84		0.09		0.16		-0.01

		CGGA_554		FALSE		FALSE		1.7		0.35		1		1.02		-1.36		-0.47		FALSE		-0.61		1.7		0.12		0.08		0.03

		CGGA_568		FALSE		TRUE		-0.54		1.29		1		2.23		0.3		0.72		TRUE		-0.54		1.37		0.08		0.11		-0.01

		CGGA_583		TRUE		FALSE		1.35		-2.28		0.34		-2.13		-3.15		-3		FALSE		-1.06		1.35		0.05		0.11		0.03

		CGGA_619		FALSE		FALSE		1.66		0.16		1		0.8		-0.1		-0.05		FALSE		-1.06		1.66		0.09		0.11		0.03

		CGGA_625		FALSE		FALSE		1.61		-0.33		1		0.79		-0.36		-2.58		FALSE		-1.04		1.61		0.1		0.09		0.03

		CGGA_634		FALSE		FALSE		1.75		-0.05		1		0.38		0.27		-0.65		FALSE		-1.08		1.75		0.09		0.12		0.03

		CGGA_652		FALSE		FALSE		1.64		2.22		1		1.57		-0.76		-0.39		FALSE		-1		1.64		0.09		0.1		0.03

		CGGA_663		FALSE		FALSE		1.65		-0.1		1		0.7		0.66		-0.71		FALSE		-1.15		1.65		0.08		0.11		0.04

		CGGA_703		FALSE		TRUE		-0.55		4.17		1		3.51		1.16		2.5		TRUE		-0.55		2.03		0.08		0.22		-0.02

		CGGA_705		FALSE		FALSE		1.8		1.75		1		2.14		0.32		0.28		FALSE		-1.1		1.8		0.09		0.13		0.02

		CGGA_707		FALSE		FALSE		1.68		0.71		1		1.32		0.36		0.17		FALSE		-1.09		1.68		0.06		0.14		0.02

		CGGA_720		FALSE		FALSE		2.02		-0.48		1		0.7		-1.2		-2.86		FALSE		-1.17		2.02		0.13		0.11		0.04

		CGGA_721		FALSE		FALSE		1.3		1.51		1		1.4		1.11		-1.06		FALSE		-0.99		1.3		0.04		0.11		0.01

		CGGA_724		FALSE		FALSE		1.64		-0.28		1		0.89		-0.8		-0.52		FALSE		-0.88		1.64		0.08		0.1		0.04

		CGGA_730		FALSE		FALSE		1.51		1.06		1		1.23		0.75		-1.56		FALSE		-1.12		1.51		0.07		0.11		0.01

		CGGA_763		FALSE		FALSE		1.36		0.67		1		0.92		-0.06		0.21		FALSE		-0.77		1.36		0.04		0.11		0.02

		CGGA_777		FALSE		FALSE		1.98		2.04		1		2.24		2.75		-0.67		FALSE		-1.17		1.98		0.08		0.2		-0.01

		CGGA_780		FALSE		FALSE		1.66		1.54		1		1.07		0.15		-0.57		FALSE		-0.84		1.66		0.09		0.11		0.02

		CGGA_799		FALSE		FALSE		1.73		0.19		1		0.55		0.45		-1.5		FALSE		-1.05		1.73		0.1		0.1		0.03

		CGGA_809		FALSE		FALSE		1.53		-0.09		1		0.7		-0.26		-0.99		FALSE		-1.04		1.53		0.07		0.1		0.03

		CGGA_810		FALSE		TRUE		-0.63		2.26		1		2.65		0.68		2.25		TRUE		-0.63		1.38		0.06		0.15		-0.03

		CGGA_825		FALSE		FALSE		1.56		2.48		1		1.85		-0.62		-0.65		FALSE		-1.19		1.56		0.09		0.1		0.01

		CGGA_831		FALSE		TRUE		-1.16		2.59		1		2.48		1.01		0.61		TRUE		-1.16		2.31		0.13		0.19		0

		CGGA_846		FALSE		FALSE		1.11		0.68		1		1.71		-0.14		-0.1		FALSE		-0.63		1.11		0.03		0.09		0.02

		CGGA_852		FALSE		FALSE		1.81		1.39		1		1.47		0.53		-0.12		FALSE		-1.23		1.81		0.08		0.16		0.01

		CGGA_861		FALSE		FALSE		1.46		1.39		1		1.55		0.46		-0.48		FALSE		-0.8		1.46		0.04		0.14		0.01

		CGGA_863		FALSE		FALSE		1.18		-0.09		1		0.69		0.08		-0.72		FALSE		-1.21		1.18		0.04		0.1		0.02

		CGGA_867		FALSE		FALSE		1.8		2.25		1		2.37		-0.62		-0.46		FALSE		-1.14		1.8		0.1		0.13		0.02

		CGGA_869		FALSE		TRUE		-0.7		3.11		1		3.64		3.51		1.19		TRUE		-0.7		1.89		0.11		0.18		-0.03

		CGGA_881		FALSE		FALSE		1.99		2.38		1		2.44		1.65		0.06		FALSE		-1.26		1.99		0.11		0.15		0.01

		CGGA_882		FALSE		FALSE		1.68		0.77		1		0.45		0.2		-0.33		FALSE		-0.99		1.68		0.07		0.12		0.03

		CGGA_888		FALSE		FALSE		1.94		0.62		1		1.14		-1.2		-2.49		FALSE		-1.5		1.94		0.11		0.11		0.04

		CGGA_889		FALSE		FALSE		1.86		-0.36		1		0.68		-0.33		-0.2		FALSE		-1.17		1.86		0.09		0.11		0.04

		CGGA_890		FALSE		FALSE		1.66		-0.36		1		0.66		-0.5		-1.32		FALSE		-1.11		1.66		0.08		0.12		0.02

		CGGA_901		FALSE		FALSE		1.64		0.88		1		1.3		-0.19		-1.88		FALSE		-1.1		1.64		0.08		0.13		0.01

		CGGA_903		FALSE		FALSE		1.66		2.07		1		1.73		0.39		-1.62		FALSE		-1.48		1.66		0.08		0.13		0.01

		CGGA_D19		FALSE		FALSE		2.05		1.68		1		1.33		0.72		-1.61		FALSE		-1.55		2.05		0.13		0.13		0.01

		CGGA_D28		FALSE		FALSE		1.71		-0.26		1		0.02		-0.84		-2.22		FALSE		-1.48		1.71		0.08		0.11		0.03

		CGGA_D50		FALSE		FALSE		1.89		1.85		1		1.23		-0.66		-0.49		FALSE		-1.3		1.89		0.09		0.15		0.02

		CGGA_J50		FALSE		FALSE		1.59		1.26		1		0.85		-0.69		-1.22		FALSE		-1		1.59		0.09		0.1		0.02

		CGGA_J73		FALSE		FALSE		1.88		0.33		1		1.09		-0.36		-0.72		FALSE		-1.02		1.88		0.12		0.1		0.04

		CGGA_P100		FALSE		FALSE		2.14		1.13		1		1.51		0.43		-0.58		FALSE		-1.22		2.14		0.14		0.14		0.02

		CGGA_P102		FALSE		TRUE		-1.24		1.04		1		2.5		-0.8		3.35		TRUE		-1.24		1.68		0.14		0.1		-0.01

		CGGA_P103		FALSE		FALSE		1.77		-0.25		1		0.6		0.27		-1.31		FALSE		-1.28		1.77		0.09		0.12		0.03

		CGGA_P104		FALSE		FALSE		1.44		-0.65		0.19		-0.31		-5.15		-2.5		FALSE		-0.99		1.44		0.08		0.1		0

		CGGA_P108		FALSE		FALSE		1.77		1.64		1		1.15		0.41		-2.76		FALSE		-1.33		1.77		0.1		0.12		0.01

		CGGA_P109		FALSE		TRUE		-1.08		1.84		1		2.29		0		0.29		TRUE		-1.08		1.87		0.12		0.13		0.01

		CGGA_P110		FALSE		FALSE		1.98		2.61		1		2.44		-0.8		0.85		FALSE		-1.41		1.98		0.12		0.14		0.01

		CGGA_P111		FALSE		FALSE		1.67		2.41		1		2.04		1.36		-0.32		FALSE		-1.31		1.67		0.08		0.12		0.02

		CGGA_P112		FALSE		FALSE		1.54		0.97		1		0.68		0.42		-0.41		FALSE		-0.95		1.54		0.06		0.12		0.02

		CGGA_P113		FALSE		FALSE		1.63		0.14		1		0.62		0.48		-0.69		FALSE		-1		1.63		0.06		0.12		0.04

		CGGA_P115		FALSE		FALSE		1.45		-0.82		0.2		-0.13		-1.3		-2.72		FALSE		-0.54		1.45		0.05		0.14		-0.01

		CGGA_P116		FALSE		FALSE		1.91		0.04		0.44		-0.21		-3.15		-3.18		FALSE		-1.11		1.91		0.12		0.13		0.01

		CGGA_P121		FALSE		FALSE		1.35		-0.63		1		1.04		-0.69		0.13		FALSE		-0.57		1.35		0.06		0.08		0.04

		CGGA_P122		FALSE		FALSE		1.8		1		1		0.91		0.65		-0.94		FALSE		-1.36		1.8		0.09		0.14		0.01

		CGGA_P128		FALSE		FALSE		1.61		0.16		1		0.74		0.08		-0.25		FALSE		-1.09		1.61		0.06		0.11		0.03

		CGGA_P13		FALSE		FALSE		1.86		-0.56		1		0.43		-0.92		-2.58		FALSE		-1.29		1.86		0.09		0.12		0.04

		CGGA_P131		FALSE		FALSE		1.68		1.69		1		1.52		1.61		-0.71		FALSE		-1.24		1.68		0.08		0.13		0.02

		CGGA_P132		FALSE		FALSE		1.48		1.42		1		1.42		0.95		-0.27		FALSE		-1.25		1.48		0.05		0.13		0.02

		CGGA_P136		FALSE		FALSE		1.52		-0.62		0.66		-0.39		-0.76		-2.32		FALSE		-0.71		1.52		0.06		0.14		0

		CGGA_P137		FALSE		FALSE		1.62		0.39		1		1.04		0.1		-0.62		FALSE		-1.4		1.62		0.07		0.12		0.02

		CGGA_P142		FALSE		FALSE		1.46		0.71		1		1.55		0.64		0.01		FALSE		-1.12		1.46		0.05		0.13		0.01

		CGGA_P143		FALSE		TRUE		-1.19		4.78		1		3.6		3.14		0.82		TRUE		-1.19		1.76		0.09		0.2		-0.05

		CGGA_P144		FALSE		FALSE		1.52		2.43		1		2.11		1.34		0.24		FALSE		-1.04		1.52		0.06		0.14		0.01

		CGGA_P145		FALSE		FALSE		1.35		0.27		1		1.04		-0.31		-0.67		FALSE		-0.87		1.35		0.05		0.11		0.02

		CGGA_P147		FALSE		TRUE		-1.16		2.92		1		2.79		0.83		1.13		TRUE		-1.16		1.57		0.07		0.14		0

		CGGA_P15		FALSE		FALSE		1.48		-0.37		1		0.7		-1		-1.24		FALSE		-0.73		1.48		0.07		0.09		0.04

		CGGA_P151		FALSE		FALSE		1.7		-0.33		1		0.51		-1		-0.04		FALSE		-0.73		1.7		0.09		0.1		0.04

		CGGA_P153		TRUE		FALSE		1.38		-2.19		0.45		-1.23		-1.1		-4.13		FALSE		-0.73		1.38		0.05		0.11		0.02

		CGGA_P155		FALSE		FALSE		1.89		1.22		1		1.15		0.74		0.82		FALSE		-1.05		1.89		0.09		0.13		0.03

		CGGA_P156		FALSE		FALSE		1.67		-0.16		1		0.61		0.5		-1.24		FALSE		-1.26		1.67		0.08		0.1		0.04

		CGGA_P157		FALSE		FALSE		1.84		2.51		1		2.23		1.65		0.41		FALSE		-1.28		1.84		0.1		0.14		0.01

		CGGA_P158		TRUE		FALSE		1.57		-2.37		0.31		-2.1		-5.15		-4.45		FALSE		-0.85		1.57		0.07		0.11		0.03

		CGGA_P159		FALSE		FALSE		1.57		2.53		1		2.24		1.91		0.58		FALSE		-1.2		1.57		0.06		0.15		0

		CGGA_P160		FALSE		TRUE		-0.95		3.48		1		3.03		2.47		1.57		TRUE		-0.95		1.55		0.06		0.18		-0.03

		CGGA_P163		FALSE		TRUE		-1.14		4.44		1		3.99		2.15		2.57		TRUE		-1.14		1.17		0.06		0.1		-0.01

		CGGA_P164		FALSE		FALSE		1.62		-0.27		0.25		-0.06		-0.66		-3.77		FALSE		-0.63		1.62		0.07		0.15		-0.01

		CGGA_P165		TRUE		FALSE		1.56		-1.89		0.56		-1.54		-3.43		-4.7		FALSE		-0.62		1.56		0.08		0.1		0.03

		CGGA_P17		FALSE		FALSE		1.49		0.94		1		1.11		0.81		-0.59		FALSE		-1.25		1.49		0.06		0.12		0.02

		CGGA_P172		TRUE		FALSE		1.55		-1.38		0.62		-1.45		-2.56		-3.77		FALSE		-0.85		1.55		0.07		0.11		0.03

		CGGA_P173		FALSE		FALSE		1.27		2.02		1		2.25		1.97		0.23		FALSE		-1.12		1.27		0.02		0.13		0.01

		CGGA_P174		FALSE		FALSE		1.68		1.46		1		1.17		0.38		-0.76		FALSE		-1.2		1.68		0.07		0.13		0.02

		CGGA_P175		FALSE		FALSE		1.43		-0.56		0.36		0		-2.06		-1.22		FALSE		-0.44		1.43		0.04		0.15		0

		CGGA_P176		FALSE		FALSE		1.76		-0.13		1		0.72		0.2		-0.72		FALSE		-1.32		1.76		0.08		0.12		0.03

		CGGA_P177		FALSE		FALSE		1.65		1.48		1		1.66		1.58		-1.05		FALSE		-1.25		1.65		0.08		0.14		0.01

		CGGA_P178		TRUE		FALSE		1.41		-1.17		0.41		-1.83		-4.29		-2.18		FALSE		-0.55		1.41		0.04		0.13		0.01

		CGGA_P179		FALSE		FALSE		1.68		-0.12		1		0.24		0.32		-1.04		FALSE		-1.15		1.68		0.08		0.12		0.03

		CGGA_P18		FALSE		FALSE		1.64		0.46		1		1.37		0.54		-1.38		FALSE		-1.36		1.64		0.07		0.14		0.01

		CGGA_P180		FALSE		FALSE		1.64		-0.53		0.38		-0.19		-0.73		-2.74		FALSE		-0.6		1.64		0.08		0.15		0

		CGGA_P181		FALSE		FALSE		1.32		1.54		1		1.23		1.7		-1.11		FALSE		-1.24		1.32		0.06		0.11		0.01

		CGGA_P182		FALSE		TRUE		-1.04		3.69		1		3.43		3.44		1.35		TRUE		-1.04		1.97		0.08		0.23		-0.03

		CGGA_P183		FALSE		FALSE		1.89		-0.4		1		0.18		-0.76		-3.21		FALSE		-1.47		1.89		0.11		0.12		0.03

		CGGA_P185		FALSE		FALSE		2		2.06		1		1.91		-0.06		-0.64		FALSE		-1.33		2		0.12		0.14		0.02

		CGGA_P19		FALSE		FALSE		1.54		0.61		1		1.43		1.12		-1.32		FALSE		-1.32		1.54		0.06		0.12		0.02

		CGGA_P199		FALSE		FALSE		2.05		0.81		1		1.36		2.3		-0.38		FALSE		-1.02		2.05		0.12		0.15		0.01

		CGGA_P20		FALSE		FALSE		1.7		0.57		1		0.97		0		-2.2		FALSE		-1.28		1.7		0.09		0.11		0.03

		CGGA_P205		TRUE		FALSE		1.74		-1.63		0.08		-0.38		-1		-2.83		FALSE		-0.68		1.74		0.08		0.16		-0.01

		CGGA_P21		FALSE		FALSE		1.7		0.1		1		0.88		-1.25		-1.97		FALSE		-1.04		1.7		0.1		0.09		0.03

		CGGA_P22		FALSE		FALSE		1.77		0.43		1		0.88		-0.06		-1.85		FALSE		-1.06		1.77		0.1		0.11		0.02

		CGGA_P23		TRUE		FALSE		1.32		-1.15		0.36		-0.51		-1.7		-2.62		FALSE		-0.83		1.32		0.05		0.12		0.01

		CGGA_P25		FALSE		FALSE		1.5		0.14		0.2		0.1		1.23		-2.16		FALSE		-0.56		1.5		0.05		0.18		-0.03

		CGGA_P265		FALSE		FALSE		1.34		0.11		0.06		-0.78		0.02		-4.46		FALSE		-0.62		1.34		0.08		0.12		-0.02

		CGGA_P266		TRUE		FALSE		2.04		-1.91		0.21		-1.46		-4.29		-3.25		FALSE		-0.92		2.04		0.12		0.14		0.02

		CGGA_P269		FALSE		FALSE		2.02		0.51		1		1.39		-2.73		-3.41		FALSE		-1.14		2.02		0.14		0.1		0.03

		CGGA_P27		FALSE		FALSE		1.82		0.7		1		0.35		0.82		-2.69		FALSE		-1.32		1.82		0.1		0.11		0.04

		CGGA_P271		TRUE		FALSE		1.43		-1.84		0.4		-1.17		-0.92		-3.61		FALSE		-0.9		1.43		0.05		0.11		0.02

		CGGA_P279		FALSE		FALSE		1.94		-0.39		1		-0.02		-2.06		-1.51		FALSE		-1.17		1.94		0.13		0.1		0.04

		CGGA_P28		FALSE		FALSE		1.92		1.71		1		2.02		1.32		-0.01		FALSE		-1.39		1.92		0.1		0.17		-0.01

		CGGA_P280		FALSE		FALSE		1.51		1.04		1		1.19		-0.26		-0.73		FALSE		-0.71		1.51		0.06		0.11		0.03

		CGGA_P283		FALSE		TRUE		-1.14		3.63		1		2.3		0.59		0.47		TRUE		-1.14		1.78		0.11		0.13		0

		CGGA_P286		FALSE		FALSE		1.93		1.04		1		1.04		-1.25		-1.91		FALSE		-1.1		1.93		0.12		0.1		0.04

		CGGA_P29		FALSE		FALSE		1.5		-0.89		0.71		-0.61		-1.96		-3.59		FALSE		-0.93		1.5		0.09		0.09		0.01

		CGGA_P295		FALSE		FALSE		1.67		2.12		1		1.87		0.19		0.02		FALSE		-0.72		1.67		0.08		0.13		0.01

		CGGA_P3		TRUE		FALSE		1.68		-1.99		0.06		-2.13		-2.92		-4.45		FALSE		-1.02		1.68		0.1		0.11		0.02

		CGGA_P30		FALSE		FALSE		2.49		1.54		1		1.94		-0.44		-0.35		FALSE		-1.28		2.49		0.16		0.18		0.01

		CGGA_P306		FALSE		FALSE		1.83		0.17		1		0.51		-1.7		-1.36		FALSE		-1.06		1.83		0.11		0.1		0.04

		CGGA_P308		FALSE		FALSE		1.67		1		1		1.07		-0.88		0.02		FALSE		-0.7		1.67		0.09		0.1		0.04

		CGGA_P31		FALSE		TRUE		-0.39		2.08		1		2.52		-0.1		1.25		TRUE		-0.39		1.69		0.07		0.17		-0.01

		CGGA_P310		FALSE		FALSE		1.24		-0.03		1		0.92		-3.43		-2.08		FALSE		-0.27		1.24		0.07		0.07		0.02

		CGGA_P311		FALSE		TRUE		-0.82		3.83		1		3.44		0.42		1.47		TRUE		-0.82		1.58		0.07		0.13		0.01

		CGGA_P314		FALSE		FALSE		1.87		-0.41		1		0.45		-3.15		-3.11		FALSE		-1.05		1.87		0.12		0.1		0.03

		CGGA_P315		FALSE		FALSE		1.69		0.59		1		1.18		-1.3		-0.51		FALSE		-0.8		1.69		0.1		0.08		0.04

		CGGA_P316		FALSE		FALSE		1.2		-0.29		1		1.08		-1.49		-0.85		FALSE		-0.12		1.2		0.06		0.06		0.03

		CGGA_P319		FALSE		FALSE		2.23		1.71		1		1.63		-1.3		-0.87		FALSE		-1.45		2.23		0.16		0.13		0.02

		CGGA_P326		FALSE		FALSE		1.73		0.57		1		0.16		-1.25		-3.06		FALSE		-0.91		1.73		0.09		0.11		0.03

		CGGA_P328		FALSE		FALSE		1.66		2.33		1		1.99		-0.08		-0.47		FALSE		-1.1		1.66		0.07		0.15		0

		CGGA_P335		FALSE		FALSE		1.88		0.71		1		1.49		-0.59		-0.32		FALSE		-0.98		1.88		0.12		0.09		0.04

		CGGA_P337		FALSE		FALSE		1.89		2.45		1		2.61		2.07		-0.56		FALSE		-0.86		1.89		0.08		0.18		0

		CGGA_P338		FALSE		FALSE		1.8		2.9		1		2.63		-0.04		0.53		FALSE		-0.78		1.8		0.06		0.17		0.01

		CGGA_P346		FALSE		TRUE		-1.01		1.53		1		1.99		0.5		0.3		TRUE		-1.01		1.69		0.09		0.13		0.01

		CGGA_P356		FALSE		FALSE		1.6		1.2		1		1.51		-0.96		-1.35		FALSE		-0.86		1.6		0.1		0.08		0.03

		CGGA_P358		FALSE		TRUE		-0.48		3.1		1		3		1.5		2.02		TRUE		-0.48		1.35		0.05		0.12		0.01

		CGGA_P364		FALSE		FALSE		1.58		2.31		1		2.44		0.2		-1.11		FALSE		-0.98		1.58		0.1		0.12		0

		CGGA_P385		FALSE		FALSE		1.66		0.89		1		1.3		0.27		-0.34		FALSE		-0.75		1.66		0.07		0.13		0.03

		CGGA_P388		FALSE		TRUE		-1		3.26		1		2.54		0.35		2.19		TRUE		-1		1.64		0.07		0.15		0

		CGGA_P392		FALSE		FALSE		1.99		1.52		1		0.89		-0.53		-1.86		FALSE		-1.13		1.99		0.1		0.14		0.03

		CGGA_P399		FALSE		FALSE		1.89		0.95		1		1.34		-0.06		-0.36		FALSE		-1.15		1.89		0.11		0.11		0.03

		CGGA_P401		FALSE		FALSE		1.77		3.44		1		3.06		1.32		0.84		FALSE		-1.1		1.77		0.09		0.15		-0.01

		CGGA_P411		FALSE		FALSE		2.17		2.76		1		1.92		0.9		-0.83		FALSE		-1.36		2.17		0.14		0.15		0.01

		CGGA_P415		FALSE		TRUE		-0.64		3.28		1		3.32		1.48		1.19		TRUE		-0.64		1.27		0.04		0.16		-0.03

		CGGA_P416		FALSE		FALSE		1.96		0.54		1		0.42		-0.56		-1.49		FALSE		-1.16		1.96		0.1		0.13		0.03

		CGGA_P421		FALSE		FALSE		2.33		1.69		1		1.18		-0.44		-1.05		FALSE		-1.53		2.33		0.15		0.16		0.02

		CGGA_P422		FALSE		FALSE		1.77		1		1		0.84		0.27		-0.8		FALSE		-1.11		1.77		0.09		0.13		0.02

		CGGA_P437		FALSE		FALSE		2.09		0.98		1		1.14		-1.78		-0.08		FALSE		-1.38		2.09		0.13		0.13		0.03

		CGGA_P438		FALSE		FALSE		2.07		1.9		1		1.73		-0.96		-0.32		FALSE		-1.02		2.07		0.1		0.16		0.02

		CGGA_P439		FALSE		FALSE		1.75		2.89		1		2.15		1.98		-0.17		FALSE		-1.04		1.75		0.08		0.16		-0.01

		CGGA_P446		FALSE		FALSE		2.09		0.37		1		0.12		-3.15		-3.3		FALSE		-1.51		2.09		0.15		0.1		0.04

		CGGA_P461		FALSE		FALSE		1.94		2.76		1		2.04		1.2		0.81		FALSE		-0.86		1.94		0.11		0.14		0.01

		CGGA_P468		FALSE		FALSE		2.11		1.49		1		1.29		-2.56		-1.98		FALSE		-1.51		2.11		0.14		0.11		0.04

		CGGA_P483		FALSE		FALSE		1.84		2.03		1		2.34		-0.56		0.81		FALSE		-1.11		1.84		0.1		0.13		0.02

		CGGA_P492		FALSE		FALSE		1.77		1.37		1		0.93		-0.53		-1.92		FALSE		-1.12		1.77		0.09		0.12		0.02

		CGGA_P5		FALSE		FALSE		1.74		2.7		1		2.62		2.39		-0.19		FALSE		-1.18		1.74		0.07		0.18		-0.01

		CGGA_P500		FALSE		FALSE		1.79		1.28		1		0.81		-0.69		-0.98		FALSE		-1.31		1.79		0.08		0.13		0.03

		CGGA_P501		FALSE		FALSE		1.7		1.38		1		1.3		-0.23		-1.16		FALSE		-1.27		1.7		0.07		0.14		0.02

		CGGA_P505		FALSE		FALSE		1.63		0.11		1		1.01		-0.19		-1.07		FALSE		-1.09		1.63		0.07		0.11		0.03

		CGGA_P508		FALSE		FALSE		1.78		1.57		1		1.4		-0.41		-0.57		FALSE		-1.24		1.78		0.1		0.1		0.04

		CGGA_P510		FALSE		TRUE		-0.81		3.26		1		3.47		1.32		2.53		TRUE		-0.81		1.69		0.05		0.19		-0.01

		CGGA_P512		FALSE		FALSE		1.9		2.41		1		1.65		0.64		-0.71		FALSE		-1.37		1.9		0.11		0.14		0.01

		CGGA_P520		FALSE		TRUE		-1.27		2.96		1		2.41		0.22		0.86		TRUE		-1.27		1.53		0.08		0.1		0.02

		CGGA_P568		FALSE		FALSE		2.13		1.45		1		0.98		-2.73		-0.5		FALSE		-1.29		2.13		0.14		0.13		0.03

		CGGA_P585		FALSE		FALSE		2.09		3.3		1		2.81		1.26		1.18		FALSE		-1.14		2.09		0.11		0.19		-0.02

		CGGA_P596		FALSE		FALSE		2.2		0.66		1		0.63		-2.42		-1.33		FALSE		-1.15		2.2		0.14		0.13		0.03

		CGGA_P604		FALSE		FALSE		2.03		2.33		1		1.44		-1.1		-1.82		FALSE		-1.33		2.03		0.14		0.13		0.01

		CGGA_P609		FALSE		FALSE		1.92		2.61		1		1.57		-0.92		-0.33		FALSE		-1.23		1.92		0.14		0.12		0.01

		CGGA_P610		FALSE		FALSE		1.7		0.77		1		-0.22		-1.63		-0.67		FALSE		-0.88		1.7		0.08		0.15		-0.01

		CGGA_P619		FALSE		FALSE		1.41		3.65		1		3.1		1.32		1.64		FALSE		-0.68		1.41		0.03		0.16		-0.01

		CGGA_P625		FALSE		FALSE		2		2.98		1		2.22		0.1		-1.4		FALSE		-1.21		2		0.11		0.17		0

		CGGA_P633		FALSE		FALSE		1.9		1.68		1		1.53		0.12		-0.82		FALSE		-1.27		1.9		0.09		0.15		0.02

		CGGA_P7		FALSE		TRUE		-0.78		3.93		1		4.18		3.18		2.8		TRUE		-0.78		1.53		0.03		0.22		-0.05

		CGGA_P83		FALSE		FALSE		1.45		1.2		1		1.96		0.02		-2.21		FALSE		-1.04		1.45		0.07		0.09		0.03

		CGGA_P84		FALSE		FALSE		1.53		0.71		1		1.44		1.45		-0.39		FALSE		-1.33		1.53		0.06		0.12		0.02

		CGGA_P86		FALSE		FALSE		1.79		0.11		1		0.61		-2.06		-2.35		FALSE		-1.43		1.79		0.1		0.11		0.03

		CGGA_P87		FALSE		TRUE		-0.75		1.67		1		1.92		-0.84		0.94		TRUE		-0.75		1.72		0.1		0.13		0.01

		CGGA_P89		FALSE		FALSE		1.82		3.24		1		2.44		2.49		-0.33		FALSE		-1.12		1.82		0.07		0.2		-0.02

		CGGA_P93		FALSE		FALSE		1.45		1.26		1		1.27		1.25		-2.38		FALSE		-1.16		1.45		0.06		0.12		0.02

		CGGA_P98		FALSE		TRUE		-0.61		1.05		1		1.99		-0.39		0.73		TRUE		-0.61		1.5		0.07		0.1		0.03

		CGGA_P99		FALSE		FALSE		1.6		1.32		1		1.33		-0.16		-0.72		FALSE		-0.91		1.6		0.09		0.1		0.03
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Patient No benefitsResponderTIDE IFNG MSI Expr SigMerck18 CD274

TCGA-02-0047-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 2.16 2.61 0.98 1.85 -0.25

TCGA-02-2483-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 2.22 2.65 0.99 2.16 -0.38

TCGA-02-2485-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 2.18 3.59 0.99 2.42 0.89

TCGA-02-2486-01A-01R-1849-01 FALSE TRUE -1.01 3.94 1 3.17 2.32

TCGA-06-0125-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 2.52 2.22 0.97 1.52 0.52

TCGA-06-0129-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 1.54 3.13 0.98 2.36 1

TCGA-06-0130-01A-01R-1849-01 FALSE TRUE -0.87 5.49 0.98 4.35 2.65

TCGA-06-0132-01A-02R-1849-01 FALSE TRUE -0.7 3.44 1 2.55 0.29

TCGA-06-0138-01A-02R-1849-01 FALSE FALSE 2.04 2.93 1 2.03 0.39

TCGA-06-0139-01A-01R-1849-01 FALSE TRUE -0.77 4.49 0.99 3.62 1.19

TCGA-06-0141-01A-01R-1849-01 FALSE TRUE -1.03 3.35 1 2.62 1.22

TCGA-06-0152-02A-01R-2005-01 FALSE TRUE -0.84 5.81 0.98 3.61 3.5

TCGA-06-0156-01A-02R-1849-01 FALSE TRUE -1.2 2.94 1 2.38 0.45

TCGA-06-0157-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 2.21 2.72 0.98 2.13 0

TCGA-06-0158-01A-01R-1849-01 FALSE FALSE 1.98 2.84 0.98 2.2 0.92
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		Patient		No benefits		Responder		TIDE		IFNG		MSI Expr Sig		Merck18		CD274		CD8		CTL.flag		Dysfunction		Exclusion		MDSC		CAF		TAM M2

		TCGA-02-0047-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.16		2.61		0.98		1.85		-0.25		-0.25		FALSE		-1.01		2.16		0.09		0.22		-0.01

		TCGA-02-2483-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.22		2.65		0.99		2.16		-0.38		-0.31		FALSE		-1.34		2.22		0.14		0.17		0.01

		TCGA-02-2485-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.18		3.59		0.99		2.42		0.89		0.21		FALSE		-1.21		2.18		0.14		0.19		-0.02

		TCGA-02-2486-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.01		3.94		1		3.17		2.32		1.42		TRUE		-1.01		1.58		0.06		0.2		-0.05

		TCGA-06-0125-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.52		2.22		0.97		1.52		0.52		-0.51		FALSE		-1.32		2.52		0.15		0.21		0

		TCGA-06-0129-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.54		3.13		0.98		2.36		1		-0.4		FALSE		-1.13		1.54		0.09		0.13		-0.01

		TCGA-06-0130-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-0.87		5.49		0.98		4.35		2.65		2.68		TRUE		-0.87		2.02		0.08		0.25		-0.04

		TCGA-06-0132-01A-02R-1849-01		FALSE		TRUE		-0.7		3.44		1		2.55		0.29		0.44		TRUE		-0.7		1.55		0.03		0.19		-0.01

		TCGA-06-0138-01A-02R-1849-01		FALSE		FALSE		2.04		2.93		1		2.03		0.39		0.12		FALSE		-1.19		2.04		0.1		0.2		-0.01

		TCGA-06-0139-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-0.77		4.49		0.99		3.62		1.19		1.7		TRUE		-0.77		1.47		0.01		0.22		-0.04

		TCGA-06-0141-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.03		3.35		1		2.62		1.22		0.48		TRUE		-1.03		1.81		0.06		0.22		-0.02

		TCGA-06-0152-02A-01R-2005-01		FALSE		TRUE		-0.84		5.81		0.98		3.61		3.5		0.7		TRUE		-0.84		1.96		0.11		0.2		-0.03

		TCGA-06-0156-01A-02R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.2		2.94		1		2.38		0.45		0.79		TRUE		-1.2		2.14		0.11		0.21		-0.02

		TCGA-06-0157-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.21		2.72		0.98		2.13		0		0.04		FALSE		-1.08		2.21		0.11		0.2		0

		TCGA-06-0158-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.98		2.84		0.98		2.2		0.92		-0.23		FALSE		-0.91		1.98		0.1		0.2		-0.02

		TCGA-06-0168-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.05		3.28		0.99		2.45		0.82		0.04		FALSE		-0.78		2.05		0.1		0.21		-0.02

		TCGA-06-0171-02A-11R-2005-01		FALSE		TRUE		-0.45		3.82		0.97		3.48		1.17		1.4		TRUE		-0.45		1.18		-0.02		0.22		-0.05

		TCGA-06-0174-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.41		1.83		0.99		1.34		-0.23		-0.37		FALSE		-1.3		2.41		0.15		0.19		0.01

		TCGA-06-0178-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.33		2.84		1		1.91		-0.36		0.05		TRUE		-1.33		1.96		0.11		0.15		0.02

		TCGA-06-0184-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.8		2.59		1		2.32		0.94		-0.19		FALSE		-0.91		1.8		0.06		0.2		-0.01

		TCGA-06-0187-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.08		3		0.99		2.08		0.94		-0.38		FALSE		-1.06		2.08		0.11		0.21		-0.03

		TCGA-06-0190-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.35		3.04		0.99		2.77		1.33		0.42		FALSE		-1		2.35		0.11		0.26		-0.03

		TCGA-06-0210-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.08		2.15		0.99		2.04		1.42		-0.38		FALSE		-1.18		2.08		0.1		0.23		-0.03

		TCGA-06-0211-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.22		2.76		0.96		2.19		0.74		-0.61		FALSE		-1.08		2.22		0.11		0.22		-0.01

		TCGA-06-0221-02A-11R-2005-01		FALSE		FALSE		2.14		2.06		0.99		1.58		0.22		-0.37		FALSE		-1.04		2.14		0.12		0.16		0.02

		TCGA-06-0238-01A-02R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.2		3.4		1		2.24		0.06		0.21		TRUE		-1.2		1.94		0.1		0.16		0.01

		TCGA-06-0644-01A-02R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.05		2.9		0.98		2.81		2.52		0.39		TRUE		-1.05		2.66		0.14		0.27		-0.02

		TCGA-06-0645-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.83		3.12		0.98		2.49		1.42		-0.14		FALSE		-0.79		1.83		0.07		0.22		-0.03

		TCGA-06-0646-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.96		2.9		0.99		2.19		0.93		-0.43		FALSE		-0.98		1.96		0.1		0.2		-0.03

		TCGA-06-0686-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.29		2.22		0.99		1.73		-0.15		-0.56		FALSE		-1.07		2.29		0.13		0.19		0.01

		TCGA-06-0743-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.04		2.78		0.99		2.11		0.66		0.58		TRUE		-1.04		2.15		0.11		0.19		0

		TCGA-06-0744-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.23		2.47		0.98		1.85		-0.22		-0.02		FALSE		-1.21		2.23		0.14		0.17		0.01

		TCGA-06-0745-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.25		2.72		0.99		2.05		-0.39		0.06		FALSE		-1.15		2.25		0.13		0.19		0

		TCGA-06-0878-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.12		3.14		0.98		2.38		1.23		-0.12		FALSE		-1.25		2.12		0.11		0.23		-0.03

		TCGA-06-0882-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.82		2.77		0.99		2.21		0.44		-0.11		FALSE		-0.94		1.82		0.07		0.2		-0.01

		TCGA-06-1804-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.95		3.01		0.99		2.05		0.43		-0.5		FALSE		-0.99		1.95		0.11		0.18		-0.01

		TCGA-06-2558-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.17		2.14		0.99		1.77		0.18		-0.2		FALSE		-1.26		2.17		0.12		0.18		0.01

		TCGA-06-2559-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.32		2.46		0.99		1.89		1.93		-0.34		FALSE		-1.44		2.32		0.14		0.21		-0.01

		TCGA-06-2561-01A-02R-1849-01		FALSE		FALSE		1.84		2.7		0.99		2.29		0.87		0.66		FALSE		-1.06		1.84		0.08		0.19		-0.02

		TCGA-06-2562-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.25		2.19		0.98		2.07		3.91		-0.59		FALSE		-1.13		2.25		0.11		0.23		-0.02

		TCGA-06-2563-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.17		3.97		0.99		2.46		1.78		0.13		FALSE		-1.24		2.17		0.12		0.19		-0.01

		TCGA-06-2564-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.06		2.05		0.99		1.78		1.79		-0.28		FALSE		-1.25		2.06		0.09		0.21		-0.01

		TCGA-06-2565-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.19		3.17		0.98		2.22		0.4		-0.09		FALSE		-1.31		2.19		0.12		0.19		0

		TCGA-06-2567-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.81		3.37		1		2.52		1.25		0.01		FALSE		-0.97		1.81		0.1		0.18		-0.03

		TCGA-06-2570-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.96		2.53		0.99		1.9		0.28		-0.67		FALSE		-1.12		1.96		0.1		0.17		0

		TCGA-06-5408-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.36		2.92		0.99		1.94		0.99		-0.67		FALSE		-1.2		2.36		0.14		0.21		-0.02

		TCGA-06-5410-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.51		2.9		0.99		2.81		0.94		-0.4		FALSE		-0.71		1.51		0.03		0.21		-0.03

		TCGA-06-5411-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.96		2.37		1		1.92		0.52		0.37		FALSE		-1.03		1.96		0.1		0.16		0.01

		TCGA-06-5412-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.91		3.5		0.99		2.8		3.51		-0.01		FALSE		-0.95		1.91		0.08		0.22		-0.03

		TCGA-06-5413-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.28		3.24		1		2.58		0.2		0.72		TRUE		-1.28		2.24		0.12		0.2		0.01

		TCGA-06-5414-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.97		3.43		0.98		2.31		1.57		-0.45		FALSE		-1.15		1.97		0.1		0.2		-0.03

		TCGA-06-5416-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.52		2.32		1		1.62		-0.12		0.24		FALSE		-1.52		2.52		0.17		0.18		0.01

		TCGA-06-5417-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.22		1.93		1		1.32		0.23		-0.59		FALSE		-1.76		2.22		0.13		0.17		0.02

		TCGA-06-5856-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.29		3.45		0.99		2		1.32		-0.44		FALSE		-1.34		2.29		0.13		0.2		0

		TCGA-06-5858-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.12		2.76		0.99		1.93		0.55		-0.78		FALSE		-1.3		2.12		0.11		0.2		-0.01

		TCGA-06-5859-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.87		3.08		1		2.27		0.39		0.18		FALSE		-1.22		1.87		0.1		0.17		-0.01

		TCGA-08-0386-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.29		1.68		0.99		1.44		0.78		-0.86		FALSE		-1.25		2.29		0.13		0.2		0

		TCGA-12-0616-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.37		3.5		0.99		2.61		-0.25		1.13		FALSE		-1.34		2.37		0.15		0.18		0

		TCGA-12-0618-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.29		1.86		0.99		1.43		-0.17		0.2		FALSE		-1.32		2.29		0.14		0.18		0.01

		TCGA-12-0619-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.02		2.91		0.98		2.48		1.4		0.16		FALSE		-1.08		2.02		0.1		0.21		-0.02

		TCGA-12-0821-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.41		1.99		0.99		1.6		-0.37		-0.37		FALSE		-1.45		2.41		0.15		0.2		0

		TCGA-12-1597-01B-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.11		2.11		0.99		1.57		-0.31		-0.58		FALSE		-1.07		2.11		0.12		0.16		0.01

		TCGA-12-3650-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.21		2.45		1		1.78		-0.07		0.37		FALSE		-1.16		2.21		0.14		0.16		0.01

		TCGA-12-3652-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.44		2.75		1		1.66		0.26		-0.06		FALSE		-1.45		2.44		0.16		0.19		0

		TCGA-12-3653-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.93		4.12		0.99		2.53		1.71		-0.32		FALSE		-1.18		1.93		0.12		0.17		-0.03

		TCGA-12-5295-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.01		3.83		1		2.46		0.72		0.6		FALSE		-1.28		2.01		0.11		0.17		0

		TCGA-12-5299-01A-02R-1849-01		FALSE		FALSE		2.27		3.74		1		2.18		1.78		-0.82		FALSE		-1.23		2.27		0.13		0.21		-0.02

		TCGA-14-0736-02A-01R-2005-01		FALSE		TRUE		-0.95		3.48		1		2.91		0.69		1.58		TRUE		-0.95		1.77		0.07		0.18		-0.01

		TCGA-14-0789-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.98		2.63		0.98		2.46		2.65		-0.47		FALSE		-0.93		1.98		0.07		0.24		-0.04

		TCGA-14-0790-01B-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.33		3.27		0.99		1.86		-0.23		-0.49		FALSE		-1.43		2.33		0.14		0.19		0

		TCGA-14-0817-01A-01R-1849-01		FALSE		TRUE		-1.15		3.82		1		2.68		0.5		0.34		TRUE		-1.15		1.92		0.1		0.17		-0.01

		TCGA-14-0871-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		3.03		2.4		0.91		1.53		-0.03		-0.01		FALSE		-1.63		3.03		0.2		0.23		0.02

		TCGA-14-1034-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		2.07		2.57		0.99		2.27		2.49		-0.14		FALSE		-1.13		2.07		0.1		0.21		-0.02

		TCGA-14-1402-02A-01R-2005-01		FALSE		TRUE		-1.57		3.6		1		2.32		0.81		1.33		TRUE		-1.57		2.19		0.13		0.19		-0.01

		TCGA-14-1823-01A-01R-1849-01		FALSE		FALSE		1.92		3.26		1		2.3		0.57		-0.26		FALSE		-1.45		1.92		0.09		0.2		-0.02

		TCGA-14-1825-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.34		2.04		1		1.55		0.36		-0.34		FALSE		-1.44		2.34		0.14		0.17		0.02

		TCGA-14-1829-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.05		3.06		1		2.19		0.67		0.64		FALSE		-1.69		2.05		0.1		0.18		0.01

		TCGA-14-2554-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.01		2.73		0.99		2.01		0.72		-0.02		FALSE		-1.32		2.01		0.1		0.19		-0.01

		TCGA-15-0742-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.39		2.18		0.98		1.64		0.54		-0.58		FALSE		-1.22		2.39		0.15		0.18		0.01

		TCGA-15-1444-01A-02R-1850-01		FALSE		FALSE		1.75		2.36		0.98		1.92		0.66		-0.58		FALSE		-1.13		1.75		0.08		0.17		-0.01

		TCGA-16-0846-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-0.79		3.9		0.99		2.94		1.31		0.96		TRUE		-0.79		1.63		0.08		0.17		-0.03

		TCGA-16-1045-01B-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.79		3.29		0.99		2.63		0.75		-0.1		FALSE		-0.95		1.79		0.05		0.22		-0.02

		TCGA-19-0957-02A-11R-2005-01		FALSE		FALSE		1.92		2.3		0.99		2.02		0.64		-0.04		FALSE		-1		1.92		0.09		0.2		-0.01

		TCGA-19-1389-02A-21R-2005-01		FALSE		FALSE		2.3		3.22		0.97		2.51		1.98		0.09		FALSE		-1.11		2.3		0.09		0.28		-0.04

		TCGA-19-1390-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.18		2.23		0.99		1.25		-0.01		-0.74		FALSE		-1.33		2.18		0.15		0.16		0

		TCGA-19-1787-01B-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.02		3.16		1		2.46		1.05		0.08		FALSE		-1.16		2.02		0.12		0.18		-0.02

		TCGA-19-2619-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.35		2.09		0.98		1.36		0.16		-0.55		FALSE		-1.16		2.35		0.14		0.21		-0.01

		TCGA-19-2620-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.12		1.85		0.99		1.54		1.01		-0.09		FALSE		-1.06		2.12		0.1		0.22		-0.01

		TCGA-19-2625-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.33		1.88		0.99		1.55		0.85		-0.75		FALSE		-1.21		2.33		0.14		0.22		-0.02

		TCGA-19-2629-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.93		2.99		0.98		2.36		-0.04		-0.37		FALSE		-1.04		1.93		0.1		0.18		-0.01

		TCGA-19-4065-01A-01R-2005-01		FALSE		TRUE		-1.37		3.41		1		2.72		2.66		0.55		TRUE		-1.37		2.07		0.1		0.22		-0.02

		TCGA-19-5960-01A-11R-1850-01		FALSE		FALSE		2.3		2.14		0.98		1.66		1.31		-0.62		FALSE		-1.42		2.3		0.15		0.17		0.01

		TCGA-26-1442-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.88		1.75		0.98		1.41		0.33		-0.7		FALSE		-1.12		1.88		0.08		0.17		0.01

		TCGA-26-5132-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.17		2.88		0.99		2.25		0.92		0.11		FALSE		-1.14		2.17		0.13		0.2		-0.02

		TCGA-26-5133-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.32		1.85		0.98		1.68		0.9		0.81		FALSE		-1.4		2.32		0.14		0.18		0.01

		TCGA-26-5134-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.41		3.11		0.99		2.11		0.05		-0.14		FALSE		-1.28		2.41		0.15		0.2		0

		TCGA-26-5135-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.17		2.53		0.96		1.92		0.61		-0.33		FALSE		-0.78		2.17		0.12		0.2		-0.01

		TCGA-26-5136-01B-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.2		3.37		0.99		2.69		0.78		0.3		TRUE		-1.2		1.96		0.11		0.18		-0.02

		TCGA-27-1830-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.23		2.56		0.99		2.32		0.58		0.56		FALSE		-1.15		2.23		0.11		0.24		-0.02

		TCGA-27-1831-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.64		3.96		1		2.64		2.98		0.58		TRUE		-1.64		2.02		0.1		0.19		-0.01

		TCGA-27-1832-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.05		3.08		1		2.78		1.08		0.58		TRUE		-1.05		2.16		0.12		0.22		-0.03

		TCGA-27-1834-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.77		3.76		0.99		2.84		1.7		0.53		FALSE		-1.05		1.77		0.08		0.19		-0.02

		TCGA-27-1835-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.31		2.52		0.95		1.8		2.89		-0.46		FALSE		-1.39		2.31		0.14		0.18		0

		TCGA-27-1837-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.16		4.12		0.98		2.57		1.83		-0.44		FALSE		-0.94		2.16		0.12		0.2		-0.01

		TCGA-27-2519-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.86		3.28		0.98		2.72		1.68		0.01		FALSE		-1.06		1.86		0.09		0.18		-0.01

		TCGA-27-2521-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.42		1.46		0.99		1.2		-0.65		-0.56		FALSE		-1.42		2.42		0.14		0.18		0.02

		TCGA-27-2523-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.37		2.4		0.99		1.92		2.92		0.25		FALSE		-1.35		2.37		0.15		0.18		0.01

		TCGA-27-2524-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.4		2.43		1		1.94		0.94		-0.06		FALSE		-1.1		2.4		0.14		0.22		-0.02

		TCGA-27-2528-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.68		1.92		0.99		1.56		1.47		-0.5		FALSE		-1.41		2.68		0.15		0.24		0.01

		TCGA-28-2499-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.85		3.09		1		2.26		1.8		-0.25		FALSE		-1.21		1.85		0.09		0.18		-0.02

		TCGA-28-2509-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.25		2.09		1		2		1.33		-0.37		FALSE		-1.32		2.25		0.13		0.2		-0.01

		TCGA-28-2513-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.02		4.8		0.98		2.93		1.55		-0.18		FALSE		-0.93		2.02		0.08		0.24		-0.03

		TCGA-28-2514-01A-02R-1850-01		FALSE		FALSE		2.23		2.96		0.99		1.83		1.16		0.98		FALSE		-1.05		2.23		0.13		0.2		-0.01

		TCGA-28-5204-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.17		3.69		0.99		2.29		1.66		-0.4		FALSE		-1.24		2.17		0.13		0.19		-0.01

		TCGA-28-5207-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.11		2.62		0.99		2.19		0.5		0.2		FALSE		-1.13		2.11		0.11		0.19		0

		TCGA-28-5208-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.31		2.86		0.99		1.94		0.23		-0.19		FALSE		-1.38		2.31		0.13		0.2		0

		TCGA-28-5209-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.57		3.17		0.98		1.8		0.49		-0.84		FALSE		-1.39		2.57		0.15		0.22		-0.01

		TCGA-28-5213-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.15		3.12		1		2.64		0.24		0.72		TRUE		-1.15		1.79		0.07		0.21		-0.02

		TCGA-28-5215-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.09		2.79		0.99		2.3		0.33		0.44		TRUE		-1.09		2.28		0.11		0.22		-0.01

		TCGA-28-5216-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.4		2.25		1		1.78		0.2		-0.08		FALSE		-1.28		2.4		0.13		0.22		-0.01

		TCGA-28-5218-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-0.97		3.62		0.79		3.06		-0.55		2.54		TRUE		-0.97		2.71		0.12		0.29		-0.01

		TCGA-28-5220-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.9		3.39		1		2.01		0.22		-0.1		FALSE		-1.36		1.9		0.11		0.16		0

		TCGA-32-1970-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.11		2.68		0.99		1.85		0.69		-0.18		FALSE		-1.03		2.11		0.12		0.18		-0.01

		TCGA-32-1982-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-0.96		3.32		0.99		2.85		1.54		1.12		TRUE		-0.96		2.01		0.1		0.2		-0.01

		TCGA-32-2615-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.13		3.3		0.99		2.5		1.75		0.15		FALSE		-0.99		2.13		0.11		0.22		-0.03

		TCGA-32-2616-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.92		2.73		0.99		2.14		1.11		0		FALSE		-1.17		1.92		0.11		0.19		-0.02

		TCGA-32-2632-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-0.88		3.57		0.99		3		0.6		1.09		TRUE		-0.88		1.85		0.09		0.19		-0.02

		TCGA-32-2634-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.4		2.27		0.99		1.84		0.11		0.68		FALSE		-1.32		2.4		0.15		0.19		0.01

		TCGA-32-2638-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.08		4.42		0.97		2.96		3.14		-0.13		FALSE		-0.98		2.08		0.1		0.23		-0.03

		TCGA-32-4213-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.23		4.59		0.99		2.81		0.53		0.46		FALSE		-1.04		2.23		0.11		0.23		-0.02

		TCGA-32-5222-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		1.97		3.85		1		2.19		1.05		-0.39		FALSE		-1.49		1.97		0.11		0.18		-0.01

		TCGA-41-2572-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.21		3.82		0.99		2.42		1.5		-0.07		FALSE		-1.09		2.21		0.12		0.2		-0.02

		TCGA-41-3915-01A-01R-1850-01		FALSE		TRUE		-1.08		2.56		0.99		2.49		0.46		0.96		TRUE		-1.08		2.23		0.1		0.24		-0.01

		TCGA-41-5651-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.36		1.79		0.98		1.45		-0.47		-0.04		FALSE		-1.36		2.36		0.16		0.16		0.02

		TCGA-76-4925-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.46		1.92		0.99		1.39		1.05		-0.32		FALSE		-1.52		2.46		0.16		0.2		0

		TCGA-76-4926-01B-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.18		2.77		1		1.71		0.65		-0.6		FALSE		-1.27		2.18		0.12		0.2		0

		TCGA-76-4927-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.32		2.63		0.98		1.95		0.41		-0.48		FALSE		-1.04		2.32		0.12		0.22		-0.01

		TCGA-76-4928-01B-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.4		1.99		0.98		2.08		2.67		-0.56		FALSE		-1.11		2.4		0.13		0.23		-0.01

		TCGA-76-4929-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.12		2.06		0.99		1.65		0.37		-0.49		FALSE		-1.04		2.12		0.11		0.2		0

		TCGA-76-4931-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.36		1.93		0.99		1.64		0.74		-0.46		FALSE		-1.22		2.36		0.15		0.19		0

		TCGA-76-4932-01A-01R-1850-01		FALSE		FALSE		2.3		2.26		0.99		1.67		1.32		-0.72		FALSE		-1.29		2.3		0.14		0.2		-0.01

		TCGA-CS-4938-01B-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.79		0.96		0.99		1.03		0.14		-0.83		FALSE		-1.22		1.79		0.07		0.16		0.01

		TCGA-CS-4941-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.64		3.62		0.99		2.63		1.9		0.19		FALSE		-0.96		1.64		0.07		0.17		-0.02

		TCGA-CS-4942-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.48		2.44		0.99		2.08		0.48		-0.7		FALSE		-0.97		1.48		0.06		0.14		0

		TCGA-CS-4943-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.92		1.56		0.98		1.23		-0.46		-0.78		FALSE		-1.39		1.92		0.12		0.12		0.02

		TCGA-CS-4944-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.87		1.34		0.99		1.41		0.17		-0.14		FALSE		-1.07		1.87		0.08		0.17		0.01

		TCGA-CS-5390-01A-02R-1470-07		FALSE		FALSE		1.95		1.27		0.99		1.05		-0.36		-0.43		FALSE		-1.25		1.95		0.12		0.14		0.02

		TCGA-CS-5393-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.58		1.23		0.99		1.12		-0.01		-0.6		FALSE		-1.04		1.58		0.06		0.14		0.02

		TCGA-CS-5395-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		2.07		1.23		0.99		1.07		-0.28		-0.6		FALSE		-1.3		2.07		0.1		0.17		0.02

		TCGA-CS-5396-01A-02R-1470-07		FALSE		FALSE		1.95		1.76		0.98		1.35		-0.24		-0.75		FALSE		-1.18		1.95		0.09		0.18		0.01

		TCGA-CS-5397-01A-01R-1896-07		FALSE		FALSE		2.11		1.92		0.99		1.53		1.06		-0.33		FALSE		-1.06		2.11		0.1		0.2		0.01

		TCGA-CS-6186-01A-12R-2027-07		FALSE		FALSE		1.74		2.52		0.98		1.4		0.4		-0.93		FALSE		-1.23		1.74		0.09		0.15		0

		TCGA-CS-6188-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		2.15		2.1		0.97		1.6		0.25		-0.77		FALSE		-1.19		2.15		0.1		0.21		-0.01

		TCGA-CS-6290-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.37		2.37		0.99		1.98		0.53		-0.28		FALSE		-0.89		1.37		0.04		0.15		-0.01

		TCGA-CS-6666-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		2.03		1.9		0.97		1.44		-0.21		-0.62		FALSE		-1.33		2.03		0.11		0.17		0.01

		TCGA-CS-6667-01A-12R-2027-07		FALSE		FALSE		1.79		0.83		0.99		0.94		-0.08		-0.86		FALSE		-1.24		1.79		0.08		0.15		0.01

		TCGA-CS-6668-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.81		0.97		0.99		0.93		-0.42		-0.85		FALSE		-1.37		1.81		0.1		0.13		0.02

		TCGA-CS-6669-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.67		0.7		1		0.5		-0.33		-0.06		FALSE		-0.77		1.67		0.07		0.12		0.03

		TCGA-CS-6670-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.9		0.74		0.99		0.76		-0.34		-0.64		FALSE		-1.06		1.9		0.1		0.16		0.01

		TCGA-DB-5270-01A-02R-1470-07		FALSE		FALSE		1.78		2.36		0.99		1.68		0.35		0.03		FALSE		-0.77		1.78		0.07		0.17		0.01

		TCGA-DB-5273-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.84		2.09		0.98		1.61		0.15		-0.69		FALSE		-1.08		1.84		0.08		0.18		0

		TCGA-DB-5274-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.93		1.71		1		1.83		-0.49		-0.52		FALSE		-1.1		1.93		0.12		0.13		0.03

		TCGA-DB-5275-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.83		1.57		0.99		1.26		-0.13		-0.6		FALSE		-1.12		1.83		0.1		0.16		0

		TCGA-DB-5277-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		2.01		1.73		0.98		1.22		-0.3		-0.7		FALSE		-1.4		2.01		0.12		0.15		0.02

		TCGA-DB-5278-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.88		0.99		0.99		0.98		-0.4		-0.45		FALSE		-1.04		1.88		0.08		0.16		0.02

		TCGA-DB-5279-01A-03R-2347-07		FALSE		FALSE		1.76		1.26		0.99		1.28		-0.03		-0.18		FALSE		-1.16		1.76		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DB-5280-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.85		1.41		0.98		1.16		-0.05		-0.78		FALSE		-1.23		1.85		0.08		0.16		0.02

		TCGA-DB-5281-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		2.02		1.44		0.99		1.19		0.21		-0.49		FALSE		-1.06		2.02		0.1		0.18		0.01

		TCGA-DB-A4X9-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.79		0.74		0.99		0.84		-0.06		-0.81		FALSE		-1.09		1.79		0.08		0.15		0.02

		TCGA-DB-A4XA-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.78		1.52		0.99		1.53		-0.05		-0.23		FALSE		-0.94		1.78		0.08		0.15		0.02

		TCGA-DB-A4XB-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.88		1.54		0.99		1.38		-0.11		-0.5		FALSE		-1.17		1.88		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DB-A4XC-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.69		1.67		0.99		1.49		-0.25		-0.37		FALSE		-1		1.69		0.07		0.16		0

		TCGA-DB-A4XD-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.84		0.81		0.99		0.79		-0.3		-0.86		FALSE		-1.33		1.84		0.08		0.16		0.02

		TCGA-DB-A4XE-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.95		1.05		0.99		0.9		-0.19		-0.77		FALSE		-1.21		1.95		0.11		0.15		0.02

		TCGA-DB-A4XF-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.9		1.67		0.99		1.46		0.86		-0.66		FALSE		-1.14		1.9		0.09		0.17		0.01

		TCGA-DB-A4XG-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		2.07		0.73		0.99		0.67		0		-0.82		FALSE		-1.37		2.07		0.12		0.15		0.03

		TCGA-DB-A4XH-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.9		0.89		0.99		0.75		-0.47		-0.71		FALSE		-1.22		1.9		0.1		0.15		0.02

		TCGA-DB-A64L-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.58		1.63		1		1.57		0.14		-0.3		FALSE		-1.07		1.58		0.08		0.13		0

		TCGA-DB-A64O-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.9		1.57		1		1.22		0.23		-0.61		FALSE		-0.99		1.9		0.08		0.18		0.01

		TCGA-DB-A64P-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.94		1.64		0.99		1.22		-0.25		-0.74		FALSE		-1.26		1.94		0.1		0.16		0.01

		TCGA-DB-A64Q-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.85		0.91		1		0.92		-0.3		-0.9		FALSE		-1.41		1.85		0.09		0.15		0.02

		TCGA-DB-A64R-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.93		0.91		1		0.87		-0.53		-0.85		FALSE		-1.26		1.93		0.1		0.15		0.02

		TCGA-DB-A64S-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.67		1.58		0.99		1.58		-0.26		-0.71		FALSE		-1.15		1.67		0.07		0.15		0.01

		TCGA-DB-A64U-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.83		0.94		1		0.99		-0.14		-0.88		FALSE		-1.27		1.83		0.09		0.15		0.02

		TCGA-DB-A64V-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.53		2.2		0.99		2.04		0.29		0.34		FALSE		-0.88		1.53		0.05		0.15		0

		TCGA-DB-A64W-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		2.17		0.72		1		0.66		-0.34		-0.48		FALSE		-1.36		2.17		0.15		0.13		0.03

		TCGA-DB-A64X-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.95		1.22		1		1.16		-0.15		-0.65		FALSE		-1.12		1.95		0.1		0.15		0.02

		TCGA-DB-A75K-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.64		1.91		0.99		1.5		0.41		-0.92		FALSE		-0.61		1.64		0.09		0.16		-0.02

		TCGA-DB-A75L-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.87		1.09		0.99		1		-0.12		-0.72		FALSE		-1.14		1.87		0.09		0.15		0.02

		TCGA-DB-A75M-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.77		1.03		0.98		1.16		-0.38		-0.86		FALSE		-0.97		1.77		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DB-A75O-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.62		1.57		0.97		1.26		-0.2		-0.84		FALSE		-0.7		1.62		0.07		0.15		0

		TCGA-DB-A75P-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.97		1.43		0.98		1.69		1.12		0.31		FALSE		-0.6		1.97		0.08		0.19		0.01

		TCGA-DH-5140-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		2.3		1.92		0.97		1.48		-0.12		0.07		FALSE		-1.29		2.3		0.14		0.18		0.01

		TCGA-DH-5141-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.85		1.45		1		1.38		-0.41		-0.83		FALSE		-1.12		1.85		0.09		0.16		0.01

		TCGA-DH-5142-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.73		2.73		0.99		2.28		-0.15		-0.46		FALSE		-1.08		1.73		0.07		0.16		0

		TCGA-DH-5143-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.73		1.51		0.99		1.28		0.35		-0.72		FALSE		-0.97		1.73		0.07		0.15		0.01

		TCGA-DH-5144-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.83		1.17		0.99		1.15		-0.38		-0.8		FALSE		-1.38		1.83		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DH-A669-01A-12R-A31N-07		FALSE		FALSE		2.02		3.41		0.98		2.13		0.69		-0.66		FALSE		-1.2		2.02		0.14		0.14		-0.01

		TCGA-DH-A66B-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.73		2.42		0.99		2.06		0.26		-0.44		FALSE		-1.13		1.73		0.08		0.16		0

		TCGA-DH-A66D-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.67		1.62		0.98		1.47		0.17		-0.67		FALSE		-1		1.67		0.07		0.15		0.01

		TCGA-DH-A66F-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.85		1.09		1		0.9		-0.25		-0.79		FALSE		-1.28		1.85		0.09		0.16		0.01

		TCGA-DH-A66G-01A-21R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.79		1.97		0.99		1.7		1.15		-0.23		FALSE		-0.93		1.79		0.07		0.18		-0.01

		TCGA-DH-A7UR-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.06		1.31		0.99		1.21		-0.43		-0.71		FALSE		-1.15		2.06		0.14		0.13		0.02

		TCGA-DH-A7US-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.86		1.29		0.99		1.12		-0.33		-0.8		FALSE		-1.08		1.86		0.09		0.15		0.02

		TCGA-DH-A7UT-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.77		1.1		0.99		1.02		-0.17		-0.81		FALSE		-0.97		1.77		0.08		0.15		0.01

		TCGA-DH-A7UU-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.88		1.02		0.99		1.08		-0.13		-0.87		FALSE		-1.27		1.88		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DH-A7UV-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.6		0.78		0.99		0.96		-0.1		-0.86		FALSE		-1.04		1.6		0.06		0.14		0.02

		TCGA-DU-5847-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.87		2.79		0.99		2.34		0.81		0.11		FALSE		-1.12		1.87		0.1		0.18		-0.01

		TCGA-DU-5849-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.8		1.38		0.99		1.25		-0.03		-0.27		FALSE		-0.97		1.8		0.09		0.15		0.01

		TCGA-DU-5852-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		2.09		2.59		0.97		1.93		0.71		-0.36		FALSE		-1		2.09		0.11		0.18		0

		TCGA-DU-5853-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.61		2.14		0.99		1.83		0.29		0.05		FALSE		-1.1		1.61		0.06		0.15		0.01

		TCGA-DU-5854-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.89		2		0.97		1.92		0.62		0.09		FALSE		-0.98		1.89		0.08		0.19		0

		TCGA-DU-5855-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.69		1.62		0.99		1.51		0.29		-0.61		FALSE		-0.99		1.69		0.07		0.16		0

		TCGA-DU-5870-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.86		1.3		0.99		1.26		-0.38		-0.76		FALSE		-1.11		1.86		0.08		0.17		0.01

		TCGA-DU-5871-01A-12R-1708-07		FALSE		FALSE		1.64		1.45		0.99		1.16		0.26		-0.83		FALSE		-1.07		1.64		0.07		0.15		0.01

		TCGA-DU-5872-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.77		2.52		0.99		1.82		0.63		-0.4		FALSE		-1.12		1.77		0.08		0.16		0

		TCGA-DU-5874-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.99		1		0.99		1.08		-0.43		-0.76		FALSE		-1.25		1.99		0.12		0.13		0.02

		TCGA-DU-6392-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		2.05		2.15		0.98		1.76		-0.38		-0.28		FALSE		-0.93		2.05		0.11		0.17		0.01

		TCGA-DU-6393-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.99		1.15		0.99		0.95		-0.58		-0.82		FALSE		-1.28		1.99		0.13		0.13		0.02

		TCGA-DU-6394-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.94		1.95		0.98		1.28		0.96		-0.87		FALSE		-1.25		1.94		0.11		0.17		0

		TCGA-DU-6395-01A-13R-1708-07		FALSE		FALSE		1.76		1		0.99		0.99		0.34		-0.69		FALSE		-1.01		1.76		0.08		0.16		0

		TCGA-DU-6396-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.4		3.14		0.96		2.45		0.13		-0.05		FALSE		-0.92		1.4		0.05		0.16		-0.02

		TCGA-DU-6397-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.88		1.46		0.99		1.48		-0.42		-0.57		FALSE		-1.06		1.88		0.09		0.16		0.02

		TCGA-DU-6399-01A-12R-1708-07		FALSE		FALSE		1.82		1.67		0.98		1.56		-0.12		-0.59		FALSE		-1.12		1.82		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DU-6401-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.79		1.91		0.97		1.14		-0.23		-0.84		FALSE		-1.14		1.79		0.09		0.17		-0.01

		TCGA-DU-6402-01A-11R-1708-07		FALSE		TRUE		-0.99		2.76		0.97		2.71		2.94		0.85		TRUE		-0.99		2.23		0.11		0.22		-0.01

		TCGA-DU-6403-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.82		2.66		0.98		1.69		0.07		-0.51		FALSE		-0.97		1.82		0.11		0.15		0

		TCGA-DU-6404-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		2.26		2.58		0.99		1.74		-0.33		-0.29		FALSE		-1.04		2.26		0.12		0.2		0

		TCGA-DU-6405-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		2.13		2.17		0.98		1.77		1.33		-0.64		FALSE		-1.2		2.13		0.12		0.19		0

		TCGA-DU-6406-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		2.17		3.98		0.95		2.37		2.43		-0.59		FALSE		-1.15		2.17		0.14		0.18		-0.01

		TCGA-DU-6407-01A-13R-1708-07		FALSE		FALSE		1.94		0.93		0.99		0.88		-0.21		-0.94		FALSE		-1.2		1.94		0.1		0.16		0.02

		TCGA-DU-6408-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.84		1.57		0.99		1.36		0.32		-0.74		FALSE		-1.09		1.84		0.09		0.16		0.01

		TCGA-DU-6410-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		2.03		0.78		0.98		0.43		-0.66		-0.84		FALSE		-1.47		2.03		0.13		0.13		0.03

		TCGA-DU-7006-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.13		2.48		0.97		2.36		2.84		0.16		FALSE		-1.21		2.13		0.09		0.21		0

		TCGA-DU-7007-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.96		2.7		0.98		2.47		0.21		0.18		FALSE		-1.28		1.96		0.08		0.21		0

		TCGA-DU-7008-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.92		1.06		0.99		0.9		-0.31		-0.66		FALSE		-1.21		1.92		0.11		0.13		0.03

		TCGA-DU-7009-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.91		0.93		0.99		0.69		-0.25		-0.63		FALSE		-1.34		1.91		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DU-7010-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.13		2.2		0.98		1.43		-0.29		-0.72		FALSE		-1.48		2.13		0.13		0.16		0.01

		TCGA-DU-7011-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.77		2.44		0.99		1.84		0.38		-0.49		FALSE		-1.06		1.77		0.06		0.17		0.01

		TCGA-DU-7012-01A-11R-2027-07		FALSE		TRUE		-0.91		4.39		0.98		3.51		1.87		1.09		TRUE		-0.91		1.73		0.05		0.21		-0.02

		TCGA-DU-7013-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.09		2.88		0.96		2.05		1.64		0.95		FALSE		-1.27		2.09		0.12		0.18		0

		TCGA-DU-7014-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.91		1.24		0.99		1.12		-0.18		-0.65		FALSE		-1.26		1.91		0.09		0.15		0.02

		TCGA-DU-7015-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.58		2.19		0.98		1.76		0.48		-0.42		FALSE		-1.19		1.58		0.07		0.14		0.01

		TCGA-DU-7018-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.11		1.08		0.99		0.78		-0.53		-0.91		FALSE		-1.35		2.11		0.13		0.14		0.02

		TCGA-DU-7019-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.83		2.07		0.99		1.55		0.22		-0.53		FALSE		-1.22		1.83		0.07		0.18		0

		TCGA-DU-7290-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.58		2.59		0.99		2.35		1		0.18		FALSE		-1.14		1.58		0.06		0.17		-0.02

		TCGA-DU-7292-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.13		1.64		0.99		1.24		0.15		-0.27		FALSE		-0.94		2.13		0.11		0.19		0.01

		TCGA-DU-7294-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.9		0.95		0.99		0.83		-0.52		-0.75		FALSE		-1.4		1.9		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DU-7298-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.83		1.45		1		1.14		0.18		-0.69		FALSE		-1.29		1.83		0.1		0.14		0.02

		TCGA-DU-7299-01A-21R-2027-07		FALSE		FALSE		1.6		1.45		0.98		1.28		-0.02		-0.75		FALSE		-1.19		1.6		0.07		0.14		0.01

		TCGA-DU-7300-01A-21R-2090-07		FALSE		FALSE		1.83		1.89		0.99		1.55		0.19		-0.12		FALSE		-1.01		1.83		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DU-7301-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.79		1.87		0.99		1.63		0.35		-0.8		FALSE		-1.28		1.79		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DU-7302-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.89		1.21		0.99		0.84		0.06		-0.54		FALSE		-1.21		1.89		0.1		0.15		0.02

		TCGA-DU-7304-01A-12R-2090-07		FALSE		FALSE		1.67		1.36		0.99		1.37		0.44		-0.6		FALSE		-1.02		1.67		0.07		0.15		0.01

		TCGA-DU-7306-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.7		1.96		0.99		1.45		0.84		-0.83		FALSE		-1.2		1.7		0.07		0.17		-0.01

		TCGA-DU-8158-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.83		2.8		0.99		2.57		0.97		0.89		FALSE		-0.94		1.83		0.07		0.2		-0.01

		TCGA-DU-8161-01A-11R-2256-07		FALSE		TRUE		-0.95		4.49		0.99		2.93		0.97		0.57		TRUE		-0.95		1.63		0.06		0.18		-0.02

		TCGA-DU-8162-01A-21R-2256-07		FALSE		FALSE		1.78		1.33		0.99		1.02		0.75		-0.2		FALSE		-0.94		1.78		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DU-8163-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.65		1.46		0.98		1.54		0.49		-0.55		FALSE		-1.07		1.65		0.06		0.15		0.01

		TCGA-DU-8164-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.92		0.95		0.99		0.92		-0.17		-0.75		FALSE		-1.31		1.92		0.1		0.15		0.02

		TCGA-DU-8165-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.98		3.41		0.98		2.67		0.27		0.52		FALSE		-1.4		1.98		0.11		0.18		0

		TCGA-DU-8166-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.69		1.64		0.99		1.1		0.86		-0.64		FALSE		-1.19		1.69		0.08		0.16		0

		TCGA-DU-8167-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.63		1.98		0.99		1.52		0.31		-0.66		FALSE		-1.08		1.63		0.07		0.15		0

		TCGA-DU-8168-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.96		1.5		0.99		1.24		0.05		-0.7		FALSE		-1.35		1.96		0.12		0.13		0.02

		TCGA-DU-A5TP-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.52		2.41		0.99		2.31		2.44		-0.06		FALSE		-1.01		1.52		0.07		0.16		-0.03

		TCGA-DU-A5TR-01A-11R-A28M-07		FALSE		TRUE		-0.62		2.25		0.98		2.33		0.05		0.44		TRUE		-0.62		1.43		0.04		0.15		0

		TCGA-DU-A5TS-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.78		1.02		0.99		0.92		-0.34		-0.83		FALSE		-1.08		1.78		0.09		0.13		0.02

		TCGA-DU-A5TT-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.93		1.95		0.99		1.58		0.29		-0.69		FALSE		-1.07		1.93		0.1		0.18		-0.01

		TCGA-DU-A5TU-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.8		2.08		0.99		1.82		0.02		-0.66		FALSE		-0.93		1.8		0.08		0.16		0.01

		TCGA-DU-A5TW-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.91		0.41		0.99		0.67		0.09		-0.94		FALSE		-1.36		1.91		0.11		0.14		0.02

		TCGA-DU-A5TY-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.73		2.83		0.98		2.23		0.93		0.18		FALSE		-1.11		1.73		0.07		0.18		-0.01

		TCGA-DU-A6S2-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.72		0.62		0.99		0.91		0.08		-0.39		FALSE		-0.86		1.72		0.08		0.15		0

		TCGA-DU-A6S3-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.97		0.6		0.99		0.77		-0.6		-0.66		FALSE		-0.9		1.97		0.11		0.13		0.03

		TCGA-DU-A6S6-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.96		0.55		0.99		0.75		-0.39		-0.46		FALSE		-0.73		1.96		0.1		0.15		0.03

		TCGA-DU-A6S7-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.66		0.51		0.98		0.92		0.62		-0.93		FALSE		-1.02		1.66		0.08		0.14		0.01

		TCGA-DU-A6S8-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.94		1.01		0.99		0.94		-0.6		-0.73		FALSE		-1.22		1.94		0.11		0.13		0.03

		TCGA-DU-A76K-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.17		1.17		0.99		1.13		0		-0.39		FALSE		-0.94		2.17		0.12		0.18		0.01

		TCGA-DU-A76L-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.19		3.3		0.97		2.4		2.31		-0.03		FALSE		-1.09		2.19		0.11		0.23		-0.02

		TCGA-DU-A76O-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.63		1.49		0.99		1.47		-0.7		-0.84		FALSE		-0.83		1.63		0.07		0.13		0.02

		TCGA-DU-A76R-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2		1.2		1		1.1		0.6		-0.71		FALSE		-1.14		2		0.09		0.18		0.01

		TCGA-DU-A7T6-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.28		1.52		0.99		1.16		-0.57		-0.59		FALSE		-1.18		2.28		0.15		0.15		0.03

		TCGA-DU-A7T8-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.93		2.33		0.99		1.61		0.34		-0.43		FALSE		-0.93		1.93		0.1		0.17		0

		TCGA-DU-A7TA-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.8		2.47		0.98		1.82		-0.4		-0.82		FALSE		-1.13		1.8		0.09		0.15		0

		TCGA-DU-A7TB-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.83		1.15		0.99		0.86		-0.57		-0.81		FALSE		-1.14		1.83		0.08		0.15		0.03

		TCGA-DU-A7TC-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.9		1.02		1		0.97		-0.16		-0.35		FALSE		-0.92		1.9		0.11		0.13		0.03

		TCGA-DU-A7TD-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.79		3.99		0.97		2.42		1.36		-0.09		FALSE		-1.07		1.79		0.1		0.18		-0.03

		TCGA-DU-A7TG-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.68		1.3		1		0.93		0.22		-0.15		FALSE		-0.75		1.68		0.07		0.15		0.01

		TCGA-E1-5302-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.74		1.73		0.99		1.55		-0.02		-0.58		FALSE		-1.01		1.74		0.07		0.17		0

		TCGA-E1-5303-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.56		1.27		0.99		1.25		-0.14		-0.83		FALSE		-1.03		1.56		0.05		0.15		0.01

		TCGA-E1-5304-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		2.17		1.34		0.97		0.83		-0.85		-0.87		FALSE		-1.63		2.17		0.16		0.12		0.03

		TCGA-E1-5305-01A-01R-1896-07		FALSE		FALSE		1.9		1.43		0.99		1.13		-0.39		-0.75		FALSE		-1.23		1.9		0.09		0.16		0.01

		TCGA-E1-5307-01A-01R-1896-07		FALSE		FALSE		1.64		1.22		0.99		0.9		0.05		-0.73		FALSE		-1.16		1.64		0.07		0.14		0.02

		TCGA-E1-5311-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.95		0.65		0.99		0.75		-0.31		-0.6		FALSE		-1.16		1.95		0.1		0.15		0.02

		TCGA-E1-5318-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.96		1.4		0.98		1.06		-0.41		-0.94		FALSE		-1.29		1.96		0.1		0.15		0.02

		TCGA-E1-5319-01A-01R-1896-07		FALSE		FALSE		1.79		1.54		0.99		1.25		-0.31		-0.6		FALSE		-1.17		1.79		0.08		0.17		0.01

		TCGA-E1-5322-01A-01R-1470-07		FALSE		FALSE		1.68		1.89		0.99		1.58		-0.14		-0.8		FALSE		-1.15		1.68		0.08		0.14		0.01

		TCGA-E1-A7YO-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.96		0.76		0.99		1.01		0.03		-0.59		FALSE		-1.11		1.96		0.1		0.16		0.01

		TCGA-E1-A7YV-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		2.32		1.07		0.99		1.05		0		-0.49		FALSE		-1.46		2.32		0.15		0.17		0.01

		TCGA-E1-A7YW-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.77		0.93		0.99		0.93		-0.08		-0.83		FALSE		-1.15		1.77		0.08		0.16		0.01

		TCGA-E1-A7Z6-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.71		0.96		0.99		0.93		0.62		-0.84		FALSE		-1.11		1.71		0.07		0.17		0

		TCGA-EZ-7264-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.88		0.78		0.99		0.91		-0.49		-0.8		FALSE		-1.41		1.88		0.1		0.14		0.02

		TCGA-FG-5962-01B-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.8		1.71		0.99		1.27		0.28		-0.28		FALSE		-0.94		1.8		0.09		0.15		0.01

		TCGA-FG-5963-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.69		2.96		0.96		2.57		0.6		0.79		FALSE		-0.71		1.69		0.07		0.17		-0.01

		TCGA-FG-5964-01A-11R-1708-07		FALSE		FALSE		1.65		1.59		0.99		1.77		-0.01		-0.54		FALSE		-0.75		1.65		0.07		0.14		0.01

		TCGA-FG-5965-01B-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.79		1.8		0.99		1.49		-0.45		-0.47		FALSE		-1.01		1.79		0.08		0.17		0

		TCGA-FG-6688-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.71		2.21		0.99		1.92		0.63		-0.64		FALSE		-1		1.71		0.07		0.18		-0.02

		TCGA-FG-6689-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.62		1.31		0.99		1.27		0.24		-0.53		FALSE		-0.93		1.62		0.06		0.15		0.01

		TCGA-FG-6690-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.61		1.27		0.99		1.23		-0.05		-0.64		FALSE		-1.11		1.61		0.06		0.15		0.01

		TCGA-FG-6691-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		1.49		1.49		0.98		1.41		0.27		-0.84		FALSE		-1.11		1.49		0.05		0.15		0

		TCGA-FG-6692-01A-11R-1896-07		FALSE		FALSE		2.17		3.14		0.97		2.26		0.03		0.19		FALSE		-1.17		2.17		0.13		0.19		-0.01

		TCGA-FG-7634-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.93		2.12		0.98		1.69		-0.11		-0.78		FALSE		-1.19		1.93		0.09		0.18		0

		TCGA-FG-7636-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.83		1.27		0.99		1.07		-0.58		-0.84		FALSE		-1.11		1.83		0.09		0.14		0.02

		TCGA-FG-7637-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		2		1.08		0.99		0.94		-0.68		-0.75		FALSE		-1.39		2		0.11		0.16		0.01

		TCGA-FG-7638-01B-12R-2090-07		FALSE		FALSE		1.96		1.4		0.99		1.21		-0.29		-0.59		FALSE		-1.12		1.96		0.1		0.16		0.02

		TCGA-FG-7641-01B-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.84		0.59		1		0.65		-0.26		-0.55		FALSE		-1.19		1.84		0.09		0.14		0.02

		TCGA-FG-7643-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.84		1.47		1		1.29		1.23		-0.24		FALSE		-0.9		1.84		0.08		0.17		0.01

		TCGA-FG-8181-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.7		1.5		1		0.91		-0.03		0.03		FALSE		-0.7		1.7		0.08		0.16		0

		TCGA-FG-8182-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.54		1.1		0.99		1.05		0.23		-0.61		FALSE		-1.17		1.54		0.06		0.14		0.01

		TCGA-FG-8185-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.91		1.21		0.99		1.06		-0.5		-0.84		FALSE		-1.3		1.91		0.1		0.15		0.01

		TCGA-FG-8186-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.61		2.55		1		1.77		0.5		-0.5		FALSE		-1.01		1.61		0.07		0.16		-0.01

		TCGA-FG-8187-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.67		1.46		1		1.03		0.25		-0.6		FALSE		-1.15		1.67		0.07		0.15		0

		TCGA-FG-8188-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.72		0.96		0.99		0.96		0.24		-0.89		FALSE		-1.22		1.72		0.08		0.15		0.01

		TCGA-FG-8189-01B-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.71		0.97		1		0.69		0.13		0		FALSE		-0.74		1.71		0.08		0.13		0.03

		TCGA-FG-8191-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.62		1.6		0.99		1.36		0.75		-0.45		FALSE		-1.26		1.62		0.06		0.17		-0.01

		TCGA-FG-A4MT-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.97		0.81		0.99		0.85		-0.24		-0.97		FALSE		-1.16		1.97		0.11		0.14		0.03

		TCGA-FG-A4MU-01B-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		2.19		3.54		0.97		2.24		0.94		-0.66		FALSE		-1.12		2.19		0.12		0.22		-0.02

		TCGA-FG-A4MW-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		2.21		2.18		0.99		1.34		-0.11		-0.72		FALSE		-1.05		2.21		0.12		0.19		0.01

		TCGA-FG-A4MX-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.82		0.86		0.98		0.93		-0.58		-0.83		FALSE		-1.16		1.82		0.1		0.15		0.01

		TCGA-FG-A4MY-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.86		1.21		0.99		1.09		-0.18		-0.59		FALSE		-1.1		1.86		0.09		0.17		0.01

		TCGA-FG-A60J-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.76		1.69		0.99		1.41		0.1		-0.63		FALSE		-0.99		1.76		0.08		0.16		0

		TCGA-FG-A60K-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.84		1.29		1		1.11		-0.44		-0.79		FALSE		-1.31		1.84		0.09		0.15		0.02

		TCGA-FG-A60L-01A-12R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.63		1.17		1		1.47		0.17		-0.68		FALSE		-0.82		1.63		0.07		0.13		0.01

		TCGA-FG-A6IZ-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.86		1.24		1		1.41		-0.59		-0.82		FALSE		-0.97		1.86		0.11		0.12		0.03

		TCGA-FG-A6J1-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.86		1.05		1		1.38		-0.38		-0.72		FALSE		-0.82		1.86		0.1		0.13		0.03

		TCGA-FG-A6J3-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.98		2.97		0.98		2.71		0.12		0.57		FALSE		-0.83		1.98		0.1		0.18		0

		TCGA-FG-A70Y-01A-12R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.68		1.07		0.99		1.08		-0.34		-0.78		FALSE		-1		1.68		0.06		0.15		0.02

		TCGA-FG-A70Z-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.11		2.91		0.99		2		0.25		-0.34		FALSE		-0.82		2.11		0.11		0.2		0

		TCGA-FG-A710-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.69		2.91		0.99		2.05		0.52		-0.64		FALSE		-0.84		1.69		0.08		0.15		0

		TCGA-FG-A711-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.8		0.92		1		0.82		-0.37		-0.73		FALSE		-1.06		1.8		0.09		0.13		0.02

		TCGA-FG-A713-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.84		0.94		0.99		0.87		-0.28		-0.33		FALSE		-0.71		1.84		0.09		0.15		0.02

		TCGA-FG-A87N-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.24		1.68		0.99		1.45		-0.44		0.04		FALSE		-1.3		2.24		0.14		0.16		0.02

		TCGA-FG-A87Q-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.6		3.79		0.99		2.34		1.94		-0.19		FALSE		-0.85		1.6		0.07		0.17		-0.02

		TCGA-FN-7833-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.38		2.98		0.99		2.03		1.61		-0.83		FALSE		-0.98		1.38		0.06		0.15		-0.03

		TCGA-HT-7468-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.93		1.4		0.99		1.19		-0.16		-0.49		FALSE		-1.43		1.93		0.1		0.16		0.02

		TCGA-HT-7469-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		2.07		1.56		0.99		1.31		-0.11		-0.87		FALSE		-1.56		2.07		0.12		0.16		0.01

		TCGA-HT-7470-01A-12R-2090-07		FALSE		FALSE		1.8		1.17		0.99		0.95		-0.14		-0.45		FALSE		-1.01		1.8		0.08		0.16		0.02

		TCGA-HT-7473-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.32		2.31		0.98		2.05		0.85		-0.15		FALSE		-1.06		1.32		0.02		0.16		-0.01

		TCGA-HT-7474-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.79		1.52		1		1.08		-0.09		-0.4		FALSE		-0.97		1.79		0.08		0.16		0.01

		TCGA-HT-7475-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.94		0.83		1		0.84		-0.34		-0.45		FALSE		-1.16		1.94		0.11		0.13		0.03

		TCGA-HT-7476-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.07		1.52		0.99		1.28		-0.08		-0.31		FALSE		-0.96		2.07		0.1		0.18		0.02

		TCGA-HT-7477-01B-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		2.19		2.13		0.98		1.42		-0.15		-0.69		FALSE		-1.36		2.19		0.15		0.16		0.01

		TCGA-HT-7478-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.52		2.81		0.99		2.41		0.39		0.07		FALSE		-0.94		1.52		0.05		0.16		-0.01

		TCGA-HT-7479-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.59		1.29		0.99		1.36		0.47		-0.62		FALSE		-1.12		1.59		0.05		0.16		0.01

		TCGA-HT-7480-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.92		1.26		0.99		1.07		-0.18		-0.77		FALSE		-1.14		1.92		0.09		0.16		0.02

		TCGA-HT-7481-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.86		0.9		1		0.88		-0.52		-0.54		FALSE		-1.22		1.86		0.1		0.14		0.02

		TCGA-HT-7482-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.68		1.11		0.99		1.04		0.57		-0.88		FALSE		-1.27		1.68		0.06		0.16		0.01

		TCGA-HT-7483-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		2.06		1.43		0.99		1.25		0.17		-0.63		FALSE		-1.29		2.06		0.1		0.18		0.01

		TCGA-HT-7485-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.66		1.27		0.99		1.18		0.72		-0.84		FALSE		-1.25		1.66		0.06		0.16		0.01

		TCGA-HT-7601-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.55		3.23		0.99		2.6		0.39		0.27		FALSE		-0.97		1.55		0.05		0.16		0

		TCGA-HT-7602-01A-21R-2090-07		FALSE		FALSE		1.63		1.34		0.99		1.04		-0.03		-0.77		FALSE		-1.13		1.63		0.06		0.15		0.01

		TCGA-HT-7603-01A-21R-2090-07		FALSE		FALSE		1.81		0.78		1		0.68		0.36		-0.2		FALSE		-1.18		1.81		0.08		0.14		0.03

		TCGA-HT-7604-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.92		1.13		0.99		0.96		-0.19		-0.86		FALSE		-1.41		1.92		0.11		0.14		0.02

		TCGA-HT-7605-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.77		1.36		1		1.07		0.31		-0.34		FALSE		-1.02		1.77		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HT-7606-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		2.06		1.24		0.98		1.01		-0.45		-0.85		FALSE		-1.49		2.06		0.13		0.13		0.02

		TCGA-HT-7607-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.77		1.81		1		1.23		0.28		-0.26		FALSE		-0.9		1.77		0.07		0.16		0.01

		TCGA-HT-7608-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.75		1.27		0.99		1.08		-0.14		-0.83		FALSE		-1.06		1.75		0.07		0.17		0

		TCGA-HT-7609-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.7		1.42		0.99		1.17		0.1		-0.92		FALSE		-1.21		1.7		0.07		0.15		0.01

		TCGA-HT-7610-01A-21R-2090-07		FALSE		FALSE		1.76		0.8		0.99		0.75		0.03		-0.39		FALSE		-1.04		1.76		0.08		0.14		0.02

		TCGA-HT-7611-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.69		1.57		0.99		1.39		0.78		-0.55		FALSE		-1.19		1.69		0.06		0.16		0.01

		TCGA-HT-7620-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.58		1.07		0.99		1.1		-0.04		-0.71		FALSE		-1.18		1.58		0.07		0.13		0.02

		TCGA-HT-7677-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.83		1.11		0.99		1.14		-0.17		-0.58		FALSE		-1.25		1.83		0.09		0.15		0.01

		TCGA-HT-7681-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.84		2.05		1		1.74		-0.14		0.24		FALSE		-0.95		1.84		0.08		0.16		0.02

		TCGA-HT-7684-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.67		1.24		1		1.12		-0.15		-0.93		FALSE		-0.98		1.67		0.08		0.16		-0.01

		TCGA-HT-7686-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.55		2.03		0.99		1.94		0.43		-0.31		FALSE		-0.96		1.55		0.05		0.16		0

		TCGA-HT-7688-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.81		1.24		1		1.02		0.19		-0.27		FALSE		-1.06		1.81		0.09		0.14		0.02

		TCGA-HT-7689-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.75		1.8		0.99		1.19		0.32		-0.87		FALSE		-1.23		1.75		0.08		0.16		0.01

		TCGA-HT-7692-01A-12R-2256-07		FALSE		FALSE		1.87		1.13		0.99		1.04		-0.48		-0.77		FALSE		-1.26		1.87		0.1		0.14		0.02

		TCGA-HT-7693-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.67		1.66		0.99		1.62		0.37		-0.47		FALSE		-1.29		1.67		0.08		0.15		0

		TCGA-HT-7694-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.76		0.85		1		0.8		0.26		-0.31		FALSE		-0.97		1.76		0.08		0.14		0.02

		TCGA-HT-7695-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.85		0.97		1		0.79		-0.16		-0.47		FALSE		-1.08		1.85		0.09		0.15		0.02

		TCGA-HT-7854-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.44		1.96		0.99		1.5		0.82		-0.42		FALSE		-0.95		1.44		0.04		0.18		-0.03

		TCGA-HT-7855-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.75		1.17		0.99		0.98		-0.43		-0.93		FALSE		-1.27		1.75		0.08		0.14		0.01

		TCGA-HT-7856-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.79		0.95		1		0.88		0.2		-0.23		FALSE		-0.81		1.79		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HT-7858-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.54		2.22		0.99		1.8		0.12		-0.24		FALSE		-1.14		1.54		0.06		0.14		0

		TCGA-HT-7873-01B-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.77		0.5		0.99		0.82		0.18		-0.93		FALSE		-1.3		1.77		0.07		0.15		0.02

		TCGA-HT-7874-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.76		0.9		1		0.88		0.08		-0.41		FALSE		-0.93		1.76		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HT-7879-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.79		1.12		0.98		1.15		-0.12		-0.84		FALSE		-1.08		1.79		0.08		0.16		0.02

		TCGA-HT-7880-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.76		0.96		0.99		1.04		-0.06		-0.28		FALSE		-0.75		1.76		0.07		0.15		0.02

		TCGA-HT-7881-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.8		0.87		1		0.87		-0.18		-0.3		FALSE		-0.98		1.8		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HT-7882-01A-11R-2403-07		FALSE		TRUE		-0.77		3.19		0.93		2.93		1.97		1.45		TRUE		-0.77		2.05		0.04		0.29		-0.04

		TCGA-HT-7884-01B-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.82		0.52		0.99		0.72		-0.43		-0.77		FALSE		-1.17		1.82		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HT-7902-01A-12R-2403-07		FALSE		FALSE		1.72		1.39		0.99		1.19		-0.06		-0.42		FALSE		-1.04		1.72		0.08		0.15		0

		TCGA-HT-8011-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		2.29		1.89		0.99		1.51		-0.04		-0.56		FALSE		-1.45		2.29		0.14		0.17		0.02

		TCGA-HT-8012-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.77		0.96		0.99		1.01		-0.17		-0.84		FALSE		-1.04		1.77		0.09		0.14		0.02

		TCGA-HT-8013-01A-11R-2403-07		FALSE		FALSE		1.56		2.11		0.99		1.46		-0.17		-0.87		FALSE		-1.04		1.56		0.06		0.14		0

		TCGA-HT-8018-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.77		2.78		0.99		2.09		0.46		0.4		FALSE		-0.56		1.77		0.07		0.19		-0.01

		TCGA-HT-8019-01A-21R-2404-07		FALSE		FALSE		1.76		0.73		1		0.56		0.03		-0.1		FALSE		-0.68		1.76		0.08		0.14		0.03

		TCGA-HT-8104-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		2.17		2.79		0.99		1.84		1.15		-0.33		FALSE		-1.23		2.17		0.12		0.19		0

		TCGA-HT-8105-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.75		1.07		1		1.13		0.26		-0.6		FALSE		-1.19		1.75		0.09		0.14		0

		TCGA-HT-8109-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.68		1.39		1		1.08		0.23		-0.2		FALSE		-1.06		1.68		0.07		0.15		0.01

		TCGA-HT-8110-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.52		3.27		0.99		2.45		1.07		-0.32		FALSE		-0.98		1.52		0.05		0.16		-0.01

		TCGA-HT-8113-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.72		0.99		1		0.8		0.08		-0.21		FALSE		-0.82		1.72		0.08		0.14		0.02

		TCGA-HT-8114-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.72		2.5		0.99		1.91		0.71		-0.25		FALSE		-1.05		1.72		0.06		0.18		0

		TCGA-HT-8558-01A-21R-2404-07		FALSE		FALSE		1.66		0.88		1		0.62		-0.02		-0.1		FALSE		-0.81		1.66		0.07		0.13		0.02

		TCGA-HT-8563-01A-11R-2404-07		FALSE		TRUE		-0.86		5.45		0.97		4.08		2.64		0.99		TRUE		-0.86		1.37		0.02		0.19		-0.03

		TCGA-HT-8564-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.94		2.39		0.99		1.9		0.8		0.26		FALSE		-0.86		1.94		0.09		0.17		0.01

		TCGA-HT-A4DV-01A-11R-A26U-07		FALSE		FALSE		1.67		1.2		1		1.2		-0.23		-0.47		FALSE		-0.85		1.67		0.07		0.14		0.02

		TCGA-HT-A5R7-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.78		1.54		1		1.17		-0.01		-0.35		FALSE		-0.84		1.78		0.09		0.15		0.01

		TCGA-HT-A5RA-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		2.26		4.23		0.99		2.24		0.27		-0.53		FALSE		-1.28		2.26		0.13		0.22		-0.02

		TCGA-HT-A5RC-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		2.14		1.61		0.97		1.56		2.47		-0.57		FALSE		-1.21		2.14		0.1		0.21		0

		TCGA-HT-A615-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.55		2.18		1		1.95		1.02		-0.29		FALSE		-1.1		1.55		0.06		0.14		0.01

		TCGA-HT-A617-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.82		2.69		1		2.45		1.29		0.22		FALSE		-0.97		1.82		0.06		0.19		0

		TCGA-HT-A618-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.53		2.5		0.99		2.05		0.74		-0.16		FALSE		-1.05		1.53		0.05		0.16		0

		TCGA-HT-A619-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.96		1.35		0.99		0.99		-0.79		-0.71		FALSE		-1.47		1.96		0.13		0.12		0.03

		TCGA-HT-A61A-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.79		1.05		1		0.88		-0.41		0.09		FALSE		-0.84		1.79		0.08		0.14		0.03

		TCGA-HT-A61C-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		2.23		3.55		0.98		2.56		1.33		0.57		FALSE		-1.05		2.23		0.15		0.18		-0.01

		TCGA-HT-A74J-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.8		1.11		0.99		1.02		0.01		-0.7		FALSE		-0.87		1.8		0.08		0.15		0.01

		TCGA-HW-7486-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.64		1.43		0.99		1.1		-0.04		-0.74		FALSE		-1.07		1.64		0.07		0.14		0.01

		TCGA-HW-7487-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.75		1.11		1		0.97		0.16		-0.57		FALSE		-1.07		1.75		0.08		0.14		0.02

		TCGA-HW-7489-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.81		1.19		1		0.99		0.12		-0.39		FALSE		-0.86		1.81		0.08		0.15		0.02

		TCGA-HW-7490-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.77		2.08		0.99		1.53		0.45		-0.76		FALSE		-1.18		1.77		0.08		0.17		-0.01

		TCGA-HW-7491-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.87		1.08		0.98		0.91		-0.7		-0.83		FALSE		-1.33		1.87		0.1		0.14		0.02

		TCGA-HW-7493-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.74		2		0.99		1.48		0.66		-0.24		FALSE		-1.11		1.74		0.06		0.18		0

		TCGA-HW-7495-01A-11R-2027-07		FALSE		FALSE		1.87		0.7		1		0.71		-0.12		-0.59		FALSE		-1.07		1.87		0.09		0.16		0.02

		TCGA-HW-8319-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.84		1.23		0.99		1.01		0.39		-0.55		FALSE		-1.15		1.84		0.09		0.15		0.01

		TCGA-HW-8320-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.74		1.26		0.99		1.22		0.07		-0.91		FALSE		-1.19		1.74		0.08		0.15		0.01

		TCGA-HW-8321-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.73		1.69		0.99		1.28		0.18		-0.66		FALSE		-1.11		1.73		0.07		0.16		0

		TCGA-HW-8322-01A-11R-2404-07		FALSE		FALSE		1.86		1.56		0.99		1.37		-0.45		-0.63		FALSE		-1.32		1.86		0.1		0.14		0.02

		TCGA-HW-A5KJ-01A-12R-A27Q-07		FALSE		FALSE		2.04		0.76		0.99		1.23		-0.46		-0.56		FALSE		-1.18		2.04		0.13		0.14		0.02

		TCGA-HW-A5KK-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.53		1.74		0.98		1.96		1.01		-0.02		FALSE		-0.79		1.53		0.05		0.17		-0.01

		TCGA-HW-A5KL-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.72		0.79		0.98		0.89		-0.28		-0.83		FALSE		-1.19		1.72		0.08		0.14		0.02

		TCGA-HW-A5KM-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.13		4.06		0.98		2.86		1.55		-0.55		FALSE		-0.86		1.13		0.02		0.14		-0.03

		TCGA-IK-7675-01A-11R-2090-07		FALSE		FALSE		1.99		1.12		0.97		0.87		-0.29		-0.78		FALSE		-1.47		1.99		0.1		0.16		0.02

		TCGA-IK-8125-01A-11R-2256-07		FALSE		FALSE		1.92		1.2		0.99		1.05		-0.02		-0.64		FALSE		-1.19		1.92		0.09		0.15		0.02

		TCGA-KT-A74X-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.88		1.49		0.99		1.35		-0.49		-0.58		FALSE		-1.18		1.88		0.1		0.14		0.02

		TCGA-KT-A7W1-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		2.26		3.69		0.98		2.16		0.98		0.28		FALSE		-1.32		2.26		0.15		0.18		-0.02

		TCGA-P5-A5EW-01A-11R-A27Q-07		FALSE		FALSE		1.67		0.84		0.99		0.99		0.95		-0.71		FALSE		-1.17		1.67		0.06		0.16		0.01

		TCGA-P5-A5EX-01A-12R-A28M-07		FALSE		TRUE		-0.96		2.97		0.99		2.83		3.72		0.61		TRUE		-0.96		1.72		0.06		0.2		-0.02

		TCGA-P5-A5F0-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.93		0.8		0.99		0.92		-0.25		-0.35		FALSE		-1.01		1.93		0.1		0.14		0.03

		TCGA-P5-A5F1-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.74		2.26		1		1.67		0.01		-0.25		FALSE		-1.09		1.74		0.08		0.16		0

		TCGA-P5-A5F2-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.81		0.87		1		0.79		0.33		-0.73		FALSE		-1.06		1.81		0.09		0.16		0.01

		TCGA-P5-A5F4-01A-11R-A28M-07		FALSE		FALSE		1.95		0.89		1		0.96		0.17		-0.14		FALSE		-0.98		1.95		0.1		0.14		0.03

		TCGA-P5-A72W-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.89		1.08		0.99		1.02		-0.34		-0.83		FALSE		-1.09		1.89		0.1		0.14		0.02

		TCGA-P5-A72X-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.94		1.27		0.98		1.33		0.05		-0.5		FALSE		-0.94		1.94		0.09		0.18		0

		TCGA-P5-A72Z-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.06		0.65		0.97		0.67		-0.73		-0.91		FALSE		-1.21		2.06		0.14		0.13		0.03

		TCGA-P5-A730-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.06		1.49		1		1.16		-0.26		-0.71		FALSE		-1.36		2.06		0.11		0.17		0.01

		TCGA-P5-A731-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.13		1.93		0.99		1.48		1.19		-0.48		FALSE		-1.01		2.13		0.1		0.2		0

		TCGA-P5-A733-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.89		0.7		1		0.73		0.35		-0.78		FALSE		-1.31		1.89		0.09		0.16		0.01

		TCGA-QH-A65R-01A-21R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.96		1.02		1		0.97		-0.37		-0.73		FALSE		-1.22		1.96		0.12		0.14		0.01

		TCGA-QH-A65V-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.78		1.11		1		0.87		-0.42		-0.9		FALSE		-1.11		1.78		0.08		0.15		0.01

		TCGA-QH-A65X-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.09		1.75		0.99		1.76		-0.8		-0.49		FALSE		-0.84		2.09		0.13		0.15		0.02

		TCGA-QH-A65Z-01A-11R-A29R-07		FALSE		FALSE		1.82		0.94		1		1.04		0.02		-0.64		FALSE		-1.17		1.82		0.09		0.14		0.02

		TCGA-QH-A6CS-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.74		1.35		1		1.25		0.8		-0.92		FALSE		-1.02		1.74		0.06		0.17		0.01

		TCGA-QH-A6CU-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.66		1.32		1		1.09		-0.3		-0.83		FALSE		-1		1.66		0.07		0.16		0

		TCGA-QH-A6CV-01A-11R-A31N-07		FALSE		FALSE		1.93		2.07		0.98		1.91		0.95		-0.54		FALSE		-1.05		1.93		0.1		0.16		0

		TCGA-QH-A6CW-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.7		0.97		0.98		1.17		-0.21		-0.82		FALSE		-0.97		1.7		0.08		0.16		0

		TCGA-QH-A6CX-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.84		1.42		0.99		1.47		0.3		-0.56		FALSE		-0.91		1.84		0.07		0.2		-0.01

		TCGA-QH-A6CY-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.78		1.22		1		1.06		-0.09		-0.43		FALSE		-1.08		1.78		0.08		0.14		0.02

		TCGA-QH-A6CZ-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.83		0.76		1		0.81		-0.21		-0.55		FALSE		-1.21		1.83		0.09		0.14		0.02

		TCGA-QH-A6X3-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.81		1.49		0.99		1.35		-0.06		-0.79		FALSE		-1.45		1.81		0.09		0.15		0.01

		TCGA-QH-A6X4-01A-51R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.75		0.82		0.99		0.92		-0.65		-0.87		FALSE		-1		1.75		0.09		0.12		0.02

		TCGA-QH-A6X5-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.82		1.15		0.99		0.97		-0.36		-0.81		FALSE		-1.08		1.82		0.09		0.15		0.02

		TCGA-QH-A6X8-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.71		0.8		0.99		0.95		-0.14		-0.89		FALSE		-0.94		1.71		0.09		0.13		0.01

		TCGA-QH-A6XA-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.77		0.9		0.99		0.87		0.03		-0.75		FALSE		-1.19		1.77		0.08		0.15		0.02

		TCGA-QH-A6XC-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2		2.25		0.99		1.45		0.27		-0.56		FALSE		-0.78		2		0.11		0.17		0

		TCGA-QH-A86X-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.93		1.07		0.99		1.31		-0.2		-0.35		FALSE		-1.13		1.93		0.1		0.16		0.02

		TCGA-QH-A870-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.76		1.05		1		0.99		0.35		-0.83		FALSE		-1.3		1.76		0.08		0.15		0.01

		TCGA-R8-A6MK-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.89		1.14		0.99		0.99		-0.07		-0.86		FALSE		-1.29		1.89		0.09		0.16		0.02

		TCGA-R8-A6ML-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.94		1.02		0.99		1.09		-0.36		-0.66		FALSE		-1.28		1.94		0.1		0.16		0.01

		TCGA-R8-A6MO-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.73		1.19		0.99		1.21		-0.61		-0.36		FALSE		-1.08		1.73		0.09		0.14		0.01

		TCGA-R8-A73M-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.97		0.75		1		0.89		-0.57		-0.88		FALSE		-1.07		1.97		0.12		0.13		0.03

		TCGA-S9-A6TS-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.81		1.32		0.99		1.21		-0.05		-0.83		FALSE		-0.99		1.81		0.08		0.15		0.02

		TCGA-S9-A6TU-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.61		1.21		0.97		1.28		0.08		-0.82		FALSE		-0.87		1.61		0.07		0.14		0.01

		TCGA-S9-A6TV-01A-12R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.71		3.72		0.99		2.68		2.5		-0.72		FALSE		-1		1.71		0.07		0.19		-0.03

		TCGA-S9-A6TW-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.05		1.31		0.99		1.35		-0.53		-0.57		FALSE		-1.13		2.05		0.11		0.16		0.02

		TCGA-S9-A6TX-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.91		1.01		0.99		1.21		-0.39		-0.82		FALSE		-0.98		1.91		0.1		0.15		0.02

		TCGA-S9-A6TY-01A-12R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.98		0.7		1		0.7		-0.23		-0.71		FALSE		-1.29		1.98		0.11		0.13		0.03

		TCGA-S9-A6TZ-01A-21R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.67		1.95		0.99		1.44		0.14		-0.58		FALSE		-1.14		1.67		0.07		0.16		0

		TCGA-S9-A6U0-01A-12R-A32Q-07		FALSE		TRUE		-0.88		3.31		0.95		2.68		0.52		0.64		TRUE		-0.88		2.06		0.09		0.21		-0.01

		TCGA-S9-A6U1-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.79		0.87		0.99		1.03		0.22		-0.74		FALSE		-1.22		1.79		0.09		0.14		0.02

		TCGA-S9-A6U2-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.84		1.33		0.99		1.16		-0.24		-0.7		FALSE		-1.19		1.84		0.07		0.17		0.01

		TCGA-S9-A6U5-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.72		2.22		0.99		2.01		0.02		0.36		FALSE		-0.96		1.72		0.07		0.16		0.01

		TCGA-S9-A6U6-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.74		1.19		1		1.07		0.12		-0.61		FALSE		-1.01		1.74		0.08		0.15		0.01

		TCGA-S9-A6U8-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.63		1.05		0.99		1.16		0.43		-0.82		FALSE		-1.04		1.63		0.06		0.15		0.01

		TCGA-S9-A6U9-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.49		1.37		0.98		1.34		0.11		-0.5		FALSE		-0.88		1.49		0.05		0.16		-0.01

		TCGA-S9-A6UA-01A-12R-A33Z-07		FALSE		TRUE		-0.83		3.07		0.98		3		1.22		1.03		TRUE		-0.83		2.14		0.09		0.23		-0.01

		TCGA-S9-A6UB-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.9		0.72		1		0.83		-0.55		-0.85		FALSE		-1.28		1.9		0.11		0.13		0.03

		TCGA-S9-A6WD-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.88		1.04		1		0.86		0.17		-0.83		FALSE		-1.26		1.88		0.1		0.14		0.02

		TCGA-S9-A6WE-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.85		0.77		0.99		0.9		-0.42		-0.54		FALSE		-1.25		1.85		0.09		0.15		0.02

		TCGA-S9-A6WG-01A-11R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.09		2.05		0.98		1.99		0.38		-0.17		FALSE		-0.82		2.09		0.11		0.22		-0.02

		TCGA-S9-A6WH-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.75		0.89		1		0.77		-0.28		-0.81		FALSE		-1.14		1.75		0.1		0.12		0.02

		TCGA-S9-A6WI-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.7		0.96		1		0.81		0.16		0.03		FALSE		-0.72		1.7		0.08		0.13		0.02

		TCGA-S9-A6WL-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.14		1.32		0.99		1.04		0.18		-0.72		FALSE		-1.06		2.14		0.11		0.18		0.02

		TCGA-S9-A6WM-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.31		1.84		0.98		1.82		1.4		-0.35		FALSE		-1.26		2.31		0.12		0.2		0.01

		TCGA-S9-A6WN-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.73		2.61		0.98		2.29		3.08		-0.24		FALSE		-0.89		1.73		0.05		0.21		-0.02

		TCGA-S9-A6WO-01A-21R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.59		1.12		0.99		1.08		0.24		-0.81		FALSE		-1.16		1.59		0.07		0.13		0.01

		TCGA-S9-A6WP-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.73		1.61		0.99		1.6		-0.02		-0.42		FALSE		-1.02		1.73		0.08		0.14		0.01

		TCGA-S9-A6WQ-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.64		1.51		0.99		1.39		-0.08		-0.65		FALSE		-0.9		1.64		0.06		0.14		0.01

		TCGA-S9-A7IQ-01A-21R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.85		0.6		1		0.67		-0.01		-0.15		FALSE		-0.74		1.85		0.09		0.14		0.03

		TCGA-S9-A7IS-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		2.21		1.96		0.98		1.39		-0.21		-0.65		FALSE		-1.38		2.21		0.16		0.15		0.01

		TCGA-S9-A7IX-01A-12R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.97		2.17		0.99		1.91		1.44		-0.35		FALSE		-0.82		1.97		0.09		0.19		0

		TCGA-S9-A7IY-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.61		1.43		0.99		1.36		0.05		-0.37		FALSE		-0.95		1.61		0.06		0.15		0

		TCGA-S9-A7IZ-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.8		1.62		0.99		1.46		0.13		-0.62		FALSE		-0.95		1.8		0.07		0.17		0.01

		TCGA-S9-A7J0-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		2.16		1.29		0.97		1.16		-0.31		-0.86		FALSE		-1.5		2.16		0.16		0.12		0.03

		TCGA-S9-A7J1-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.75		1.46		0.99		1.16		-0.05		-0.68		FALSE		-1.12		1.75		0.08		0.15		0.01

		TCGA-S9-A7J3-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.63		1.47		0.99		1.13		-0.1		-0.76		FALSE		-1.03		1.63		0.07		0.15		0

		TCGA-S9-A7QW-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.98		1.1		1		0.69		-0.62		-0.82		FALSE		-1.26		1.98		0.12		0.14		0.02

		TCGA-S9-A7QX-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.78		0.99		0.99		1.04		-0.2		-0.9		FALSE		-1.22		1.78		0.09		0.13		0.02

		TCGA-S9-A7QY-01A-11R-A34F-07		FALSE		FALSE		1.85		1.01		0.99		0.95		-0.54		-0.7		FALSE		-1.03		1.85		0.1		0.14		0.02

		TCGA-S9-A7QZ-01A-12R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.99		0.9		0.99		0.99		-0.33		-0.55		FALSE		-1.06		1.99		0.11		0.15		0.03

		TCGA-S9-A7R1-01A-12R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.9		1.18		1		0.9		-0.04		-0.71		FALSE		-1.18		1.9		0.1		0.16		0.01

		TCGA-S9-A7R2-01A-21R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.53		2.16		0.99		2.26		0.64		0.8		FALSE		-0.84		1.53		0.05		0.16		0

		TCGA-S9-A7R3-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.67		1.29		0.99		1.34		0.53		-0.69		FALSE		-1.15		1.67		0.07		0.16		0.01

		TCGA-S9-A7R4-01A-12R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.79		1.59		0.98		1.33		0.19		-0.8		FALSE		-1.16		1.79		0.07		0.17		0

		TCGA-S9-A7R7-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.84		2.4		0.97		2.05		0.39		-0.27		FALSE		-1.01		1.84		0.05		0.22		0

		TCGA-S9-A7R8-01A-11R-A34R-07		FALSE		FALSE		1.71		1.37		0.99		1.2		-0.08		-0.95		FALSE		-1.19		1.71		0.09		0.14		0.01

		TCGA-S9-A89V-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.91		1.59		0.99		1.42		1.01		-0.17		FALSE		-1.01		1.91		0.07		0.19		0

		TCGA-S9-A89Z-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.89		2.57		0.98		2.18		-0.1		-0.25		FALSE		-1.08		1.89		0.08		0.18		0

		TCGA-TM-A7C3-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		2.23		2.12		0.98		1.44		0.2		-0.44		FALSE		-1.38		2.23		0.13		0.19		0.01

		TCGA-TM-A7C4-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.93		0.91		0.99		0.77		0.02		-0.23		FALSE		-1.09		1.93		0.1		0.15		0.03

		TCGA-TM-A7C5-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.91		1.13		0.99		0.94		-0.54		-0.65		FALSE		-1.34		1.91		0.11		0.13		0.02

		TCGA-TM-A7CA-01A-21R-A33Z-07		FALSE		FALSE		1.83		0.93		0.99		0.87		-0.33		-0.66		FALSE		-1.15		1.83		0.09		0.14		0.03

		TCGA-TM-A7CF-01A-11R-A32Q-07		FALSE		FALSE		1.87		0.88		0.99		0.69		-0.07		-0.43		FALSE		-0.92		1.87		0.09		0.15		0.02

		TCGA-TM-A84B-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.12		2.15		0.99		1.68		-0.13		-0.05		FALSE		-1.32		2.12		0.12		0.18		0.01

		TCGA-TM-A84C-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.19		2.12		0.97		1.54		0.73		-0.75		FALSE		-1.12		2.19		0.1		0.23		-0.02

		TCGA-TM-A84F-01A-11R-A36H-07		FALSE		TRUE		-0.74		4.32		0.99		2.97		0.99		0.93		TRUE		-0.74		1.4		0.05		0.15		-0.01

		TCGA-TM-A84G-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.93		1.13		0.99		0.87		-0.53		-0.89		FALSE		-1.25		1.93		0.11		0.14		0.02

		TCGA-TM-A84H-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.77		0.94		0.99		0.92		0.02		-0.73		FALSE		-1.17		1.77		0.09		0.14		0.01

		TCGA-TM-A84I-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.03		1.72		0.98		1.4		-0.34		-0.41		FALSE		-1.51		2.03		0.13		0.14		0.02

		TCGA-TM-A84J-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.35		1.08		0.97		0.93		-0.45		-0.76		FALSE		-1.44		2.35		0.15		0.17		0.02

		TCGA-TM-A84L-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.65		1.22		0.99		1.34		0.57		-0.42		FALSE		-0.93		1.65		0.06		0.16		0.01

		TCGA-TM-A84M-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		2.06		1.07		0.99		0.95		-0.57		-0.85		FALSE		-1.33		2.06		0.12		0.15		0.02

		TCGA-TM-A84O-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.99		1.56		0.99		1.49		-0.35		-0.44		FALSE		-1.1		1.99		0.1		0.16		0.02

		TCGA-TM-A84Q-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.73		1.79		0.99		1.64		-0.44		-0.64		FALSE		-1.17		1.73		0.07		0.15		0.01

		TCGA-TM-A84R-01A-21R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.86		1.03		1		0.84		0.27		-0.11		FALSE		-0.88		1.86		0.08		0.15		0.03

		TCGA-TM-A84S-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.86		1.39		0.99		1.28		0.12		-0.68		FALSE		-1.14		1.86		0.08		0.16		0.01

		TCGA-TM-A84T-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.76		0.97		0.99		1.11		-0.15		-0.82		FALSE		-1.2		1.76		0.08		0.14		0.02

		TCGA-VM-A8C8-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.74		0.98		1		1.01		-0.21		-0.83		FALSE		-1.13		1.74		0.07		0.15		0.02

		TCGA-VM-A8C9-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.87		1.97		0.99		2.39		0.12		0.61		FALSE		-0.5		1.87		0.07		0.19		0.01

		TCGA-VM-A8CA-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.83		1.34		1		1.29		0.42		-0.31		FALSE		-0.82		1.83		0.08		0.17		0.01

		TCGA-VM-A8CD-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.83		3.58		0.99		2.14		1.92		-0.49		FALSE		-0.97		1.83		0.09		0.19		-0.03

		TCGA-VM-A8CE-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.87		0.87		0.99		1.05		-0.12		-0.8		FALSE		-1.07		1.87		0.08		0.17		0.01

		TCGA-VM-A8CH-01A-12R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.73		1.6		0.99		1.6		-0.07		-0.74		FALSE		-1.19		1.73		0.07		0.16		0.01

		TCGA-VV-A829-01A-21R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.89		1.5		0.99		1.22		-0.48		-0.91		FALSE		-1.31		1.89		0.1		0.16		0.01

		TCGA-VV-A86M-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.72		1.76		0.99		1.5		-0.1		-0.6		FALSE		-1.43		1.72		0.09		0.13		0.02

		TCGA-VW-A7QS-01A-12R-A33Z-07		FALSE		FALSE		2.04		1.09		1		1.08		0.37		-0.9		FALSE		-1.31		2.04		0.11		0.17		0

		TCGA-VW-A8FI-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.95		2.64		0.98		1.77		0.66		-0.31		FALSE		-1.13		1.95		0.12		0.17		-0.01

		TCGA-W9-A837-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.87		0.84		1		0.82		-0.19		-0.63		FALSE		-1.14		1.87		0.09		0.15		0.02

		TCGA-WH-A86K-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.79		1.27		0.99		1.13		-0.4		-0.78		FALSE		-1.18		1.79		0.08		0.15		0.02

		TCGA-WY-A858-01A-11R-A36H-07		FALSE		FALSE		1.64		1.6		0.98		1.79		0.02		-0.57		FALSE		-0.94		1.64		0.07		0.15		0.01
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